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Nauki Biologiczne

Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin — PIB, Radzikow
Zaktad Biochemii i Fizjologii Roslin

Recenzja osiagnigcia naukowego pt.:

»ldentyfikacja region6w bogatych w geny w genomie lubinu waskolistnego wykazujacych wysoki
stopien kolinearno$ci w obrebie rodziny roslin bobowatych oraz okreslenie wplywu duplikacji
calych genoméw na proces ewolucji wybranych genow zlokalizowanych w tych regionach” — cyk/
szeSciu publikacyji.

oraz dorobku naukowego

Dr. Michala Ksiazkiewicza
ubiegajgcego si¢ o nadanie stopnia doktora habilitowanego
w dziedzinie nauk rolniczych w dyscyplinie agronomia
wykonana na zlecenie
Dyrektora Instytutu Genetyki Roslin PAN, profesora dr hab. Bogdana Wolko.

Recenzj¢ wykonatem na podstawie art. 16 i 18a ustawy o stopniach naukowych i tytule naukowym oraz
stopniach i tytule w zakresie sztuki (Dz. U. z 2003 r. Nr65, poz. 595 z pézn. zm.) w zwiazku z
wszczeciem postgpowania habilitacyjnego z 29.kwietnia 2019r w dziedzinie nauk rolniczych w
dyscyplinie agronomia.

Recenzj¢ przygotowalem w oparciu o dokumentacje obejmujaca:

1. Wniosek o przeprowadzenie postgpowania habilitacyjnego;
2. Autoreferat Habilitanta;

3. Zbior szesciu artykutow stanowiacych osiagniecie naukowe pt. ,,Identyfikacja region6w bogatych
w geny w genomie lubinu waskolistnego wykazujacych wysoki stopien kolinearnosci w obre¢bie
rodziny roslin bobowatych oraz okreslenie wplywu duplikacji calych genoméw na proces
ewolucji wybranych genow zlokalizowanych w tych regionach”;

4. Wykaz opublikowanych przez Habilitanta prac naukowych wraz z informacjg o jego osiggnieciach
dydaktycznych, wspotpracy naukowej i popularyzacji nauki;
5. Pozostate zafaczniki do wniosku.



1. Najwazniejsze fakty z zyciorysu zawodowego Kandydata

e Pan dr Michat Ksigzkiewicz ukonczyt studia magisterskie 17.06.2004 r. na Wydziale Biologii
Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza w Zakladzie Botaniki Ogdlnej w Poznaniu. Praca
magisterska pt. :”Analiza komputerowa obrazu tkanki kalusowej Salsola pestifer A. Nelson
z pustyni Kyzyl-Kum rosngcej in vitro w warunkach stresu solnego” zostata wykonana pod
kierunkiem dr Barbary Stefaniak.

e 0d 01.07.2004 podjat prace jako biotechnolog — stazysta w Pracowni Genomiki Strukturalne;j
Instytutu Genetyki Roslin — PAN w Poznaniu. Od 01.10.2004 do 30.09.2007 r. byt stypendysta
Prezesa PAN. W tym czasie byl uczestnikiem Studium Doktoranckiego przy Wydziale Biologii
UAM w Poznaniu.

e Od 01.20.2007 do 30.09.2009 r. Pan dr Michat Ksigzkiewicz byt stypendysta IGR-PAN i
doktorantem w Pracowni Genomiki Strukturalnej IGR — PAN w Poznaniu.

e Poczynajac od 01.10.2009 do 31.12.2010 r. byt zatrudniony na stanowisku specjalisty
biotechnologa w Pracowni Genomiki Strukturalnej IGR — PAN.

e Obrona pracy doktorskiej pt.: "Struktura i organizacja regionéw genomu warunkujgcych
odporno$¢ na grzyby patogeniczne u lubinu waskolistnego (Lupinus angustifolius L.)”
wykonana pod kierownictwem profesora dr hab. B. Wolko odbyta si¢ 14.12.2010 r.

e Po obronie pracy doktorskiej, poczynajac od 01.01.2011 do chwili obecnej dr M. Ksigzkiewicz
pracowat na stanowisku adiunkta w Pracowni Genomiki Strukturalnej, ktéra od 2013 r. zmienifa
nazwe na Zespot Struktury i Funkcji Genow.

Na dotychczasowy dorobek dr. Michata Ksiazkiewicza (stan z dnia ztozenia dokumentacji) skfada sig
21 prac w tym 12 opublikowanych w czasopismach z listy JCR. Szes¢ z ww. publikacji z listy JCR
stanowi osiaggniecie wskazane we dokumentacji o przeprowadzenie postgpowania habilitacyjnego.
Nalezy podkresli¢, ze az 11 publikacji z listy JCR zostato opublikowanych po uzyskaniu przez
Habilitanta stopnia naukowego doktora. Sumaryczny wspotczynnik wptywu publikacji z listy JCR
wynosi 42.423 (22.328 dla publikacji stanowiacych osiagnigcie). Prace Habilitanta byty cytowane 138
razy, natomiast publikacje wchodzace w sklad osiagnigcia 43 (WoS) razy wg danych Habilitanta.

Na stronie SCOPUS wykazano 14 pozycji (w tym dwie prace po wszczeciu przewodu habilitacyjnego).
Lacznie, 14 ww. prac cytowano 191 razy (17.10.2019r). Wg SCOPUS indeks Hirscha Habilitanta
wynosi 8 (WoB 7). Bez watpienia wymienione wyzej wskazniki (w tym wysoki jak na nauki rolnicze
indeks Hirscha) pozytywnie rokuja dalszy rozwoj naukowy dr Michata Ksigzkiewicza.

2. Ocena osiggniecia naukowego

Osiagniecie naukowe wskazane przez dr. Michata Ksigzkiewicza jako podstawa wniosku o nadanie
stopnia naukowego doktora habilitowanego to cykl szesciu publikacji z lat 2013-2018 pod zbiorczym
tytutem ,,Identyfikacja regionéw bogatych w geny w genomie lubinu waskolistnego wykazujacych
wysoki stopien kolinearnosci w obrebie rodziny ros$lin bobowatych oraz okreslenie wplywu
duplikacji calych genoméw na proces ewolucji wybranych genéw zlokalizowanych w tych
regionach”. Publikacje te zostaly wydane w renomowanych czasopismach anglojezycznych takich jak
BMC Genomics (2), Plant Molecular Biology Reporter, Frontiers in Plant Science, Plant Science oraz
Genes.

Udzial Habilitanta w przygotowaniu poszczegélnych artykutéw wchodzacych w sklad osiagniecia
stanowil odpowiednio 55, 60, 35, 80, 35 i 30%. W pierwszej, drugiej i czwartej pracy (czyli w
publikacjach z najwiekszym wktadem procentowym) Habilitant byt pierwszym autorem oraz autorem
korespondencyjnym. W pozostatych pracach dr M. Ksigzkiewicz byl drugim autorem publikacji.



Wysoki procentowy udziat Habilitanta w 3 z 6 omawianych publikacji sugeruje jego istotny wklad w
tworzeniu koncepcji badan jak i realizacji prac eksperymentalnych oraz publikowaniu. Natomiast nieco
nizszy udziat procentowy w pozostatych pracach pokazuje umiejgtnos¢ wspotpracy w zespole oraz
zdolnosé wykorzystania wiedzy i do$wiadczenia innych oséb celem poglebienia wiasnych badan i
szerszego spojrzenia na badane zagadnienie. Manuskrypty, zgodnie z polityka ww. czasopism, zostaly
poddane ocenie recenzentow (peer-review).

Wchodzace w sktad osiggniecia publikacje maja zblizona strukturg. Ogélnie rzecz biorac, w pierwszych
dwoch pracach (BMC Genomics 2013, 14:79; Plant Molecular Biology Reporter 2015, 33: 84-101),
Habilitant rozbudowuje mape tubinu waskolistnego. W tym celu wykorzystuje miedzy inni biblioteke
BAC badanego gatunku oraz metodg MFLP (wariant AFLP 2z zastosowaniem  starterow
ukierunkowanych na sekwencje mikrosatelitarne). Markery MFLP (np. PhtjM2 sprz¢zony z genem
odpornosci na zgorzel pedéw tubinu Phrl (BMC Genomics 2013, 14:79), powodowana przez
mykotoksyne wydzielana przez Phomopsis leptostromiformis) wykorzystywane sa jako sondy do
przeszukiwania biblioteki BAC. Odpowiednie klony sa nastepnie weryfikowane na obecnos¢ sekwencji
sondy metoda PCR. Analiza restrykcyjna klondéw stuzy do identyfikacji podobnych klonow i tworzenia
tak zwanych , kontigéw”. Wytypowane klony s3 nastepnie sekwencjonowane (uzyskane sekwencje sa
analizowane pod wzgledem obecnosci elementéw mobilnych, sekwencji mikrosatelitarnych oraz
kodujacych) i poddawane analizie poréwnawczej z genomami innych roslin bobowatych. Poszukiwane
s regiony kolinearne celem weryfikacji wystepowania mikrosyntenii w przypadku regiondw genomu
tubinu waskolistnego bogatych w sekwencje kodujace z genomami innych roslin bobowatych. Ponadto
wytypowane klony BAC sa wykorzystywana w badaniach cytogenetycznych (FISH) celem identyfikacji
tych z nich, ktére hybrydyzuja z pojedynczym chromosomem genomu fubinu waskolistnego, a
nastepnie poprzez mapowanie genetyczne wigczenie nowych sekwencji do juz opracowanych map
sprzezen gatunku oraz ich zaggszczenia markerami molekularnymi. Poczynajgc od drugiej publikacji
stanowiacych osiagnigcie Habilitanta (Plant Molecular Biology Reporter 2015, 33: 84-101) uwidacznia
sie Jego zainteresowanie duplikacjami obszaréw kodujacych jakie miaty miejsce w ewolucji gatunku.
Jest to watek, ktory jest rozwijany przez dr M. Ksigzkiewicza w kolejnych publikacjach. Watek ten
przeradza si¢ w zainteresowania filogenetyczne, ktére bez watpienia stanowig o poszukiwaniach
wiasnej drogi badawczej i ilustruja proces dojrzewania Habilitanta jako samodzielnego naukowca.
Kolejne prace (Frontiers in Plant Science, 2015, 6: 1-20; BMC Genomics 2016, 17: 820; Plant Science
2018, 264: 149-167; Genes 2018, 9: 563) oprocz kwestii dotyczacych rozbudowy mapy genetycznej i
fizycznej tubinu waskolistnego z wykorzystaniem wszystkich ww. metod i podejs¢ w oparciu 0
zdefiniowane geny dodatkowo skupiaja si¢ na znaczeniu tych gendw w kontekscie ewolucyjnym. I tak
w pracy Frontiers in Plant Science, 2015, 6: 1-20 Autor omawia filogenetyczne znaczenie genow
kodujacych izomerazy chalkonowe uczestniczace w syntezie flawonoidéw i na podstawie uzyskanych
danych o liczbie kopii genéw CHI2, CHIL i FAPa2 u tubinu waskolistnego wnioskuje, ze wystepowanie
tych kopii jest wynikiem dawnej duplikacji genomu. Wg Autora duplikacja ta miata miejsce po
oddzieleniu si¢ Lupinus, Arachis i linii prowadzacej do Glycine jednak przed powstaniem tubinow
nowego i starego $wiata.

Nastepna publikacja (BMC Genomics 2016, 17: 820) jest poswigcona rodzinie genéw PEBP, analizie
poréwnawczej tych gendw u bobowatych, ich duplikacjom w kontekscie filogenetycznym. Autor oprocz
dalszej rozbudowy mapy gatunku wnioskuje, ze podrodziny FT i FTL1 (nalezace do rodziny PEBP)
oraz ich duplikacje tandemowe powstaty w wyniku duplikacji genomu. Ponadto gen LanFTcI wykazuje
syntenie do genéw FT-like obecnych u stragczkowych w obrebie bobowatych (Papilionoideae).

Praca opublikowana w Plant Science 2018, 264: 149-167, dotyczy analogicznych jak wyzej zagadnien z
ta roznicg, ze Habilitant poddaje analizie geny syntazy izoflawonowej (enzym uczestniczacy w syntezie
izoflawonoidéw). Przeprowadzone badania pozwolity Habilitantowi stwierdzi¢, ze geny syntaz
izoflawonowych roslin stragczkowych powstaty w wyniku liniowo-specyficznych duplikacji catego
genomu oraz duplikacji tandemowych. Zduplikowane geny podlegaly silnej selekcji naturalne;
(negatywnej) co jest wynikiem ich kluczowej roli w szlaku metabolitycznym. Habilitant stwierdzit
réwniez obecno$¢ pozytywnej selekcji u homologéw syntaz izoflawonowych w obrgbie sekwencji
kodujacych konserwatywne motywy aminokwasowe.

Osiagnigcie zamyka praca opublikowana w Genes 2018, 9: 563. Jest poswigcona genom kodujacym
karboksylaze acetylokoenzymu A uczestniczaca w licznych procesach komérkowych zaleznych od
pochodzenia/wystepowania (plastydy/cytozol) enzymu. W wyniku przeprowadzonych badan Habilitant
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stwierdzit, ze podjednostki karboksylazy wystgpujace w cytozolu i plastydach roslin stragczkowych
powstaty w wyniku duplikacji catego genomu. Kodujace je geny zostaty poddane selekcji negatywne;j.
Omawiane sg rowniez roznice pomigdzy karboksylazami o odmiennym pochodzeniu.

Habilitant w ramach osiagniecia postawit sobie nastgpujace cele: 1) lokalizacja regionéw bogatych w
geny w genomie tubinu waskolistnego; 2) ocena stopnia kolinearnosci tych regionéw w obrebie rodziny
bobowatych; 3) identyfikacja gendéw zduplikowanych i okreslenie wptywu duplikacji catych genomow
na proces ewolucji tych genéw. Bez watpienia, postawione przez dr Michata Ksigzkiewicza cele zostaty
w pelni zrealizowane, a wchodzace w sktad osiagnigcia prace stanowia spojna catos¢ tematyczna.

Mimo oczywistych zalet osiagnigcia Habilitanta, nalezy zwrdci¢ uwage na zbyt rozbudowany tytuf,
ktéry mozna by ujaé w krotszej, bardziej syntetycznej formie np., ,Konstruowanie mapy fubinu
waskolistnego z wykorzystaniem regionéw kodujacych geny oraz rola tych obszarow w ewolucji
gatunku”. Taka lub zblizona forma tytutu osiagnigcia oddaje ogdlny sens prezentowanych publikacji i
pozbawiona jest rozbudowanej czesci opisowej, ktorej raczej nalezy unika¢ przy uog6lnianiu badan
prezentowanych w osiagnieciu. Ponadto, ze wzgledu na rodzaj prezentowanych badan nalezy zwrdci¢
uwage na interdyscyplinarny charakter osiagnigcia. Z jednej strony opracowanie mapy fubinu
waskolistnego jako narzedzia, ktore moze okaza¢ si¢ waznym dla hodowli gatunku sprawia, ze
osiggniecie moze by¢ uznane w dziedzinie nauk rolniczych. Z drugiej strony osiggnigcie (cho¢ w
mniejszym stopniu) traktuje o bardzo ciekawych aspektach ewolucyjnych bobowatych. Stanowi to
przestanke do procedowania osiagnigcia w ramach nauk biologicznych.

Biorgc jednak pod uwage fakt, ze badania wchodzace w sklad osiggnigcia byly realizowane na
waznym rolniczo gatunku, ze maja znaczenie dla jego hodowli a badania filogenetyczne pokazujg
mozliwosci jakie daja uzyskane dane oraz pokazuja potencjal Habilitanta, stwierdzam, ze
pomimo drobnych usterek (tytul zbiorczy osiagniecia), wskazane przez Habilitanta osiggnigcie
naukowe w calo$ci spelnienia kryteria opisane w art. 16 ustawy o stopniach naukowych i tytule
naukowym oraz o stopniach i tytule w zakresie sztuki (Dz. U. z 2017 r. poz. 1789 z p6zn. zm.).

3. Ocena istotnej aktywnosci badawczej, wspolpracy mi¢dzynarodowej, dorobku
dydaktycznego i popularyzatorskiego Habilitanta

Na pozostaty dorobek naukowy dr. Michata Ksigzkiewicza sktada si¢ 6 publikacji wskazanych przez
Habilitanta (raz dwa manuskrypty wydane w 2019 r po zlozeniu dokumentacji) z
wspolezynnikiem wplywu. Jedna z publikacji z IF zostata wydana w 2006 r (jeszcze przed obrong
doktoratu). Sumaryczny IF ww. prac wynosi 23.854 (lub 20.145 bez najstarszej pracy). Swoj udziat w
poszczegblnych pracach Habilitant szacuje w przedziale 10-35%. W ramach badan opisanych w
wymienionych pracach Habilitant zajmowat si¢ miedzy innymi opracowaniem starterow do PCR,
testowaniem markerow molekularnych, testowaniem sond hybrydyzacyjnych, amplifikacja sond,
hybrydyzacja sond z klonami biblioteki BAC, opracowaniem r6znego typu markeréw PCR, analizg
segregacji, tworzeniem plikéw wsadowych do mapowania genetycznego, mapowaniem genetycznym i
ilosciowym, adnotacja funkcjonalng insertéw klonéw BAC, tworzeniem kontigéw, identyfikacja
sekwencji kolinearnych, przygotowywaniu materiatéw ilustracyjnych i suplementéw do publikacji. W
jednym przypadku petnit réwniez funkcje autora korespondencyjnego. Wymienione prace dotyczyly
badan nad tubinem waskolistnym i tym samym wpisuja si¢ w nurt badawczy Habilitanta.

Habilitant wykazuje 7 prac (5 po angielsku) bez wspoélczynnika wplywu. Prace te rowniez dotycza
badan nad tubinem a zakres badawczy, stosowane techniki i analizy oraz udzial dr Michata
Ksigzkiewicza w poszczegdlnych manuskryptach jest zblizony do tego wymienionego wyzej. Udziat
Habilitanta w publikacjach waha si¢ od 15 do 50%.

Dr Michat Ksigzkiewicz uczestniczyt w 14 projektach badawczych (VII Programu Ramowego — 2). W
dwoch projektach (Postgp Biologiczny — 1 , Projekt NCN — 1) byt kierownikiem, a w pozostatych
wykonawea (w jednym glownym wykonawca). Wsrdd realizowanych projektow byly 4 projekty
MNIiSW, 4 projekty w ramach Postgpu Biologicznego w Produkcji Roslinnej MRiRW, 4 projekty NCN
oraz dwa projekty w ramach VII Programu Ramowego. Projekty byly realizowane od 2007r. Cze¢s¢ z
nich konczy si¢ w 2020r.



Habilitant wyglosil osobiscie 12 referatow (4 po angielsku) oraz byt wspotautorem 11 wyktadéw na
konferencjach krajowych i migdzynarodowych. Na dorobek Habilitanta sktada si¢ az 60 plakatow (33 to
konferencje migdzynarodowe). Brat udziat w trzech konsorcjach. Jest cztonkiem 4 (2 migdzynarodowe)
organizacji i towarzystw naukowych, otrzymat liczne nagrody i wyréznienia. Dr Michat Ksiazkiewicz
wykonat 8 recenzji dla renomowanych czasopism z IF.

W latach 2008 - 2016 Habilitant byl czlonkiem zwyczajnym dwoch Stowarzyszen
mi¢dzynarodowych oraz dwéch Towarzystw krajowych.

Dr Michat Ksigzkiewicz odby! pigé (jedno — piecio tygodniowych) stazy zagranicznych we Wioszech,
Francji, Australii, na Wegrzech oraz Mauritiusie. W ramach stazy zajmowal si¢ opracowaniem
biblioteki tubinu, adnotacja funkcjonalng sekwencji DNA (gen SymRK) tubinu waskolistnego, zapoznat
si¢ z metodg MFLP czy z genotypowaniem DNA za pomoca trawienia restrykcyjnego.

Dorobek dydaktyczny Habilitanta to opieka na studentami (6) w ramach praktyk zawodowych. Byt
promotorem pomocniczym dwdch prac doktorskich.

W latach 2013-2018 w ramach popularyzacji nauki przeprowadzil 6 wykladéw dla studentéw.
4. Wniosek koncowy

Uwazam, ze dotychczasowe osiggniecia Habilitanta s wystarczajace do ubiegania si¢ o uzyskanie
stopnia naukowego doktora habilitowanego. Przedstawione osiagnigcie habilitacyjne wypetnia wymogi
ustawowe, podobnie jak cato$¢ dorobku naukowego dr. Michata Ksigzkiewicza. Od poczatku swojej
kariery naukowej zajmowat si¢ On przede wszystkim badaniami fubinu waskolistnego. Jego dziatalnosé
dydaktyczna i organizacyjna jest, ogélnie rzecz biorge, réwniez wystarczajaca, dlatego popieram
wniosek dr. Michala Ksigzkiewicza o nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego w
dziedzinie Nauk Rolniczych w dyscyplinie Agronomia.
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