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Celem badan wieloletnich jest stwierdzenie, czy obecne w niektérych odmianach
pszenicy translokacje 1B/1R majg wptyw na efektywnos$¢ uzyskiwania form haploidalnych i
linii podwojonych haploidow (DH) na drodze krzyzowania pszenicy z kukurydza oraz na
prawidlowos¢ segregacji alleli w populacjach linii DH i SSD wyprowadzonych z mieszancow
form translokowanych.

W 2018 roku badania prowadzono w ramach tematow: (1) Okreslenie czestosci
wystepowania alleli wybranych markeréw molekularnych 1 biatkkowych w populacjach linii
SSD z uwzglednieniem kierunku krzyzowania form translokowanych z nietranslokowanymi
w procesie otrzymywania mieszancow F1; (2) Zbadanie poprawnosci segregacji alleli wybranych
markeréw molekularnych i biatkowych w populacjach linii DH i SSD wyprowadzonych z mieszancow
F1 form translokowanych z nietranslokowanymi; (3) Okreslenie efektywnos$ci otrzymywania form
haploidalnych pszenicy poprzez krzyzowanie z kukurydzg z mieszancow zréznicowanych pod
wzgledem wystgpowania translokacji. Ponadto rozpocz¢to badania majgce na celu okreslenie
wplywu translokacji na stabilno$¢ otrzymanych linii podwojonych haploidow otrzymanych z
mieszancoéw F1 oraz linii uzyskanych technika pojedynczych nasion — SSD (Fe).

Celem badan byto okreslenie wptywu efektow matecznych na czgsto$¢ wystepowania
alleli wybranych markeréw molekularnych i biatlkowych w osmiu populacjach linii SSD
pszenicy ozimej (Temat 1), a takze poprawnos$¢ segregacji alleli wybranych markerow
molekularnych w populacjach linii DH i SSD pszenicy ozimej wyprowadzonych z tej samej
kombinacji krzyzowkowej (Temat nr 2). Material do badan w ramach Tematu 1 stanowity
linie uzyskane z mieszancOw wzajemno-przemiennych mig¢dzy formami zawierajacymi i
niezawierajacymi translokacji: STHO07A x Brillant*, Brillant* x STHO07A, Brillant*x Fidelius,
Fidelius x Brillant*, Fidelius x Palma*, Palma* x Fidelius, STHOO7A x Palma*, Palma* x STHO07A
(* oznacza forme z translokacjg). Badano tacznie 160 linii SSD. Materiatem do badan w
Temacie 2 byly populacje linii DH (FIDH) i SSD (SSDF5) trzech kombinacji krzyzoéwkowych:
C15384, K16124, K16125. Lacznie analizowano 90 linii DH i 90 linii SSD. W obu tematach
analizy molekularne linii wykonano z wykorzystaniem wybranych z literatury markeréw



mikrosatelitarnych zwigzanych z wazymi z uzytkowego punktu widzenia cechami, takimi jak
wysokos$¢ roslin, reakcja fotoperiodyczna, dlugo$¢ okresu wegetacji, masa 1000 ziaren
(MTZ), a takze markera identyfikujacego obecnos$¢ translokacji: Xgwm261, Xbarc151-5A,
Xgwm382, Xwmc602, Xgwm639, Xgwmc522, Xgwm257, Xgwm484, Xpsp3200,
Xgwm371-5d, Xgwm344, Xgwm190, Xgwml165, Scm9. DNA do analizy z uzyciem
markerow molekularnych izolowano za pomocg zestawu Wizard Genomic DNA Purification
Kit firmy PROMEGA zgodnie z protokotem producenta. Reakcje PCR przeprowadzano przy
uzyciu odczynnikoéw Qiagen. Ze wzgledu na mozliwos¢ multipleksowania reakcji PCR
markery zostaly wyznakowane barwnikami fluorescencyjnymi (NED, PET, VIC, 6-FAM).
Elektroforeze¢ kapilarng przeprowadzono za pomoca analizatora genetycznego DNA (Applied
Biosystems). Ponadto okreslono sktad wysokoczasteczkowych biatek gluteninowych metoda
SDS-PAGE. Segregacje alleli badano za pomocg testu chi-kwadrat. Sposrod 8 analizowanych
kombinacji krzyzowkowych w czterech obserwowano istotne zaburzenia w segregacji
markera Scm9, wskazujacego na obecnos$¢ translokacji 1B/IR. Segregacja pozostatych
markerdw (z nielicznymi wyjatkami) odpowiadala oczekiwanemu stosunkowi 1:1. W
populacjach linii DH 1 SSD wytworzonych z mieszancoéw heterozygotycznych pod wzgledem
translokacji, przewazaly linie niezawierajace translokacji 1B/1R. Stwierdzono zaburzenia w
segregacji alleli markeréw zwigzanych z wernalizacja (Xgwmo639) 1 dlugosciag okresu
wegetacji (Xgwm484 i Xgwm257) w kombinacjach krzyzowkowych K16124, K16125 i
C15384.

Materiat do badan w ramach Tematu 3 stanowito 12 kombinacji krzyzowkowych
pokolenia F1 uzyskanych ze skrzyzowania form zroéznicowanych pod wzglgdem obecnos$ci
translokacji 1B/1R. Dla uzyskania informacji o0 wplywie translokacji 1B/1R na efektywno$¢
uzyskiwania form haploidalnych z wykorzystaniem zjawiska eliminacji chromosomow
przeprowadzono krzyzowanie pszenicy z kukurydza. Na podstawie wynikow uzyskanych w
latach poprzednich stwierdzono, Ze procent haploidalnych zarodkéw w rozros$nigtych
zalgzniach byl istotnie wyzszy w przypadku mieszancow, ktorych jedna lub obie formy
rodzicielskie posiadaty translokacje, niz przypadku mieszancow migdzy formami bez
translokacji. W 2018 najwieksza efektywnos$¢ mierzong procentem uzyskanych haploidéw w
stosunku do zapylonych kwiatkow stwierdzono rowniez dla mieszanca zawierajgcego
translokacj¢ pszenno-zytnig.

Zgodnie z harmonogramem w 2018 r. rozpocz¢to badania nad okresleniem wplywu
translokacji na stabilno$¢ linii podwojonych haploidéw otrzymanych z mieszancow F1 oraz
linii uzyskanych technikg pojedynczych nasion — SSD (Fe) (Temat 4). Materiat do badan
stanowia trzy populacje linii DH i SSD wyprowadzone z mieszancéw form translokowanych
z nietranslokowanymi: W sklad kazdej z badanych populacji wchodza w tej samej liczbie
linie DH i SSD zawierajace translokacje i bez translokacji. £acznie kazde doswiadczenie
obejmuje 120 linii, po 40 w kazdej populacji. Doswiadczenia zatozono w czterech
lokalizacjach. W kazdej lokalizacji doswiadczenia zatozono w dwoch powtdrzeniach w
uktadzie czynnikowym z zastosowaniem schematu split-blok o blokach kompletnych. Linie
oceniane beda pod wzgledem plonu i elementow jego struktury, a takze parametréw
technologicznych ziarna. Uzyskane dane z serii do§wiadczen pozowlg na okreslenie wplywu
translokacji na stabilno$¢ badanych linii.






