OPIS PROJEKTU
na lata 2014-2020
Post ep Biologiczny

Zadanie nr 88. Efekty plejotropowe gendw Ppd-H1 i Ppd-H2 a podatno $¢ roslin
jeczmienia jarego na fuzarioz e kloséw i akumulacj e mikotoksyn

Nazwa jednostki: Instytut Genetyki Roslin PAN, 60-479 Poznan, ul. Strzeszynska 34
Kierownik projektu : dr hab. Anetta Kuczynska

1. STRESZCZENIE

Projekt obejmuje badania nad efektami plejotropowymi gendw warunkujgcych wczesnos¢ w
aspekcie podatnosci jeczmienia na fuzarioze ktoséw, powodowang przez grzyby z rodzaju
Fusarium. Materiatem do badan beda dwie populacje linii rekombinacyjnych (RIL) jeczmienia
(tacznie 200 genotypdw) stanowigcych potrodzenstwo oraz okoto 60 odmian. Populacje beda
genotypowane z wykorzystaniem markeréw SNP na platformie iSelect obejmujacej ponad
7842 markeréw oraz fenotypowane w doswiadczeniach polowych w warunkach naturalnego
porazenia oraz z zastosowaniem inokulacji zarodnikami grzybow Fusarium avenaceum, F.
graminearum i F. culmorum. Analizowany bedzie stopieh porazenia ktoséw i ziarna oraz
zawarto§¢ mikotoksyn (deoksyniwalenolu) metodg przesiewowag. Na podstawie
przeprowadzonych analiz statystycznych i bioinformatycznych skonstruowana bedzie mapa
genetyczna wysycona markerami SNP, na ktérej zlokalizowane zostang QTL-e dla
obserwowanych cech. Markery sprzezone z QTL-ami wykrytymi we wszystkich
doswiadczeniach weryfikowane bedg na podstawie analizy odmian i rodéw, ktore bedg takze
oceniane w doswiadczeniach polowych pod wzgledem odpornosci na FHB. Adnotacja
funkcjonalna markeréw SNP w odniesieniu do opublikowanej sekwencji genomu jeczmienia
dostarczy informacji o genach ksztattujgcych reakcje roslin oraz warunkujgcych ich
odpornosé.

2. CEL BADAN
Celem badan jest wyjasnienie molekularnego podtoza zwigzku miedzy reakcjg
fotoperiodyczng roslin jeczmienia a reakcjg na infekcje grzybami powodujgcymi fuzarioze
klosow. W tym celu wykorzystane beda 2 populacje mapujgce linii rekombinacyjnych (RIL)
wytworzone dla projektu POLAPGEN-BD, zroznicowanych pod wzgledem wczesnosci i
odpornosci na choroby, w tym na FHB (stwierdzone we wstepnych doswiadczeniach).
Populacje te bedg fenotypowane w doswiadczeniach polowych w zakresie cech
okreslajgcych reakcje linii na infekcje grzybami z rodzaju Fusarium. Populacje zostaty
zgenotypowane z zastosowaniem markerow SSR i SNP (na platformie zawierajgcej 1536
SNP). W proponowanym projekcie, dla zrealizowania zatozonego celu, planowane jest z
zageszczenie obecnej mapy nowymi markerami SNP opracowanymi na podstawie EST-0w
(lumina iSelect, tgcznie 7842 markery). Mapa zageszczona takimi markerami pozwoli na
bardziej precyzyjng niz dotychczas identyfikacje QTL-i dla cech okreslajgcych porazenie
klosow i ziarna oraz dla zawartosci mikotoksyn. a takze gendw-kandydatow dla
zlokalizowanych QTL-i. Ponadto efektywnos¢ markeréw sprzezonych z QTL-ami zwigzanymi
z reakcjg roslin na infekcje bedzie weryfikowana na zestawie okoto 60 odmian jeczmienia



jarego, ktére rowniez beda badane pod wzgledem odpornosci na FHB w doswiadczeniach
polowych z zastosowaniem sztucznej inokulaciji.

3. PLANOWANY OKRES REALIZACJI PROJEKTU
1.01.2015 - 31.12.2017 ( 36 miesiecy)

4. UDOSTEPNIANIE WYNIKOW BADA N
Wyniki badan w kolejnych latach realizacji zadania bedg zamieszczane na stronie
internetowej Instytutu Genetyki Roslin - PAN  (http://www.igr.poznan.pl/pl/dzialalnosc-
naukowa/projekty-badawcze/krajowe-projekty-badawcze/ministry-of-agriculture-grants-
pl/2014-2020), nie podzniej niz do dnia 15 stycznia nastepnego roku i beda dostepne
nieodptatnie dla wszystkich zainteresowanych.




