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Wiele z wykorzystywanych w programach hodowlanyadma@n i rodéw pszenic
zawiera translokacje zytem. Formom z translokacjami przypisuje szereg korzystnych
wiasciwosci (plonowanie, stabilni@, odporné¢ na choroby), jak réwnie negatywnych,
jakim jest spadek warfoi technologicznej mki. Zastosowanie w hodowli nowoczesnych
technologii, w tym kultur in vitro i markerow molelarnych, umeliwia skrocenie cyklu
hodowlanegoswiadomy i monitorowany transfer genow, zkézenie efektywriei selekcji a
w konsekwencji — znagze obnienie kosztow wyhodowania nowych odmian. Celem bada
wieloletnich jest okrdenie wplywu translokacjizytnich u pszenicy na efektywfo
uzyskiwania form haploidalnych i linii podwojonyttaploidow (DH) na drodze krzgwania
pszenicy z kukurydgoraz na prawidiowdt zachodzenia segregacji w populacjach linii DH i
SSD wyprowadzonych z miesgadw form translokowanych.

Prowadzone w 2014 r. badania obejmowaty: (1). ZAba czstasci wyskpowania
translokacji pszenngytnich w wybranych odmianach i rodach pszenicy wigaaniu ze
sktadem alleli Glu-1 (2). Analiz polimorfizmu wybranych form pszenicy pod wedém
markerow sprgzonych z cechami aytkowymi (3) Okrélenie efektywnéci uzyskiwania
haploidow pszenicy z miestedw F1 zré@nicowanych pod wzgbem wysgpowania
translokacji 1B/1R na drodze kemywania z kukurydz

Przeprowadzono raalizz 400 odmian lub rodow pszenicy pod wam obecngi
translokacji pszennaytnich. Identyfikacg form z translokacjami 1B/1R dokonano na
podstawie obecrici biatek sekalinowych w ziarnie pszenicy. Anal@soduktow ekspresii
alleli Glu-1 wykonano metogl elektroforezy biatek gluteninowych nazelu
poliakrylamidowym (Tohver 2007) oraz z wykorzystmi allelospecyficznych markeréw
molekularnych (Goutam i in. 2013). AnaliPCR dla translokacji 1RS.1BL przeprowadzano
z wykorzystaniem markeréw STS dla translokacji oraz wykorzystaniem markera
mikrosatelitarnego SCM 9 (Bagherikia i in. 2014)srdd 130 badanych odmian tylko 7
(5,4%) charakteryzowato ¢iobecnéciag translokacji 1B/1R (Aiwina, Belenus, Palma,
Brilliant, Profilus, Bovictus, Herzog). W grupie @ fodow pochodgcych z polskiej hodowli
formy translokowane stanowity okoto 10%.



Prace nad okégeniem polimorfizmu odmian lub rodéw pod wgdém markerow
sprzzonych z cechami uzytkowymi prowadzono na 30 wybcaAngdmianach lub rodach
pszenicy, zrénicowanych z uwagi na obedftotranslokacji jak i sktlad HMW. Do bada
wybrano markery mikrosatelitarne typu GWM, WMC, CR&FD, BARC i GPW (Roder in.
1998, Guyomarc’h i in. 2002, Sourdille i in. 20@Hmers i in. 2004, Song i in. 2005, Grain
Genes). Reakcje PCR wykonano przayaiu odczynnikdw Qiagen w 5 ul aipsci na
ptytkach PCR. Mieszanina reakcyjna zwierata xa@ty Qiagen Multiplet PCR Master Mix,
2 UM kadego primera. Reakcje PCR prowadzono z wykorzystarb0 par starterow. Ze
wzgledu na maliwos¢ multipleksowania reakcji PCR markery zostaly wyamaane
barwnikami fluorescencyjnymi (NED, PET, VIC, 6-FAM)a po przeprowadzeniu
elektroforezy kapilarnej (Analizator Genetyczny DMplied Biosystems) przeanalizowane
z wykorzystaniem programu GeneMapper. @i analizowanych markerow tylko 17
generowato stabilne, polimorficzne produkty. Makkée zostam wykorzystane w pracach
nad okréleniem poprawngci segregacji alleli (markerow SSR sgtanych z cechami
uzytkowymi) w populacjach linii podwojonych haploid wyprowadzanych z mieszedw
F1 uzyskanych ze skrzgwania form zawieragych translokacje lub bez translokaciji.

Badano wptyw translokacji pszenaginich na zdoln& do krzyowania pszenicy z
kukurydz, liczbe uzyskiwanych zarodkéw i ich rozwoj w kulturzevitro. Materiat do bada
stanowity mieszéace pokolenia F uzyskane ze skrzgwania odmian (rodow)
zraznicowanych pod wzgtlem skiadu alleliGlu-1 i obecnéciag lub brakiem translokacji
1B/1R. Wykastrowane kiosy pszenicy zapylono pyikipobranym z wybranych odmian
kukurydzy cukrowej. Zapylono pytkiem kukurydzycknie 20 400kwiatkéw z 9 kombinacji
krzyzowkowych pszenicy. Okéono liczlke rozranictych zahzni oraz wyksztatconych
zarodkow, a take uzyskanych &in haploidalnych. Na podstawie przeprowadzonejiapa
wariancji stwierdzono istotne zndicowanie odmian pod wzglem liczby uzyskanych
zarodkow/100 rozrmietych zahzni oraz liczby otrzymanych §bn ze 100 zajzni i liczby
roslin ze 100 zapylonych kwiatkow. Wasm statystyki F dla tych cech wynosity
odpowiednio 10,34, 8,77 i3,81 przyob=2,51i Fpo1=3,98. Badane formy nieandity
si¢ istotnie pod wzgldem liczby uzyskanych §bn z z jednego ktosa.

Liczba zarodkow/100 zaini uzyskanych z miesaadw zawierajcych translokacje
miescita sk w granicach od 10,7 do 15,13 natomiast z mieszaragy translokacji od 7,72
do 12,54. Z kolei ze 100 zarodkéw otrzymano odpdwie od 30,35 — 69,9 haploidow z
mieszacow translokowanych i 23,02-63,78 z form bez trakatji. Procent uzyskanych
haploidow w stosunku do roZmictych zahyzni u mieszancow translokowanych wahat si
granicach od 2,96 do 5,56 natomiast bez transjosd 1,0 do 6,93% .

Porownaniesrednich wartéci cech dla grupy mieszancow z translokacjamiwpgr
mieszancow hietranslokowanych mejahalizy kontarstow wykazato brak istotnyctznic
pod wzgtdem kadej z analizowanych cech. Waito kontrastéw dla liczby zarodkéw/100
ziarniakéw i liczby haploidéw/100 zarodkow i ligzlhaploidow /100 zapylonych kwiatkow
wynosity odpowiednio 0.58, -2,36 i 0,13 i byly ststiycznie nieistotne.

Dalsze badania dotygze wptywu translokacji 1B/1R na efektywddouzyskiwania
form haploidalnych na drodze krmywania pszenicy z kukurydzprowadzone ddg z
wykorzystaniem linii DH otrzymanych z miesz@w F1 uzyskanych ze skraywania
formy translokowanej z nietranslokowan Wyprowadzone z takich mieszaw linie DH
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beda reprezentowane zaréwno przez linie z 1B/1R ja&z translokacji, w obu przypadkach
0 zblizonym tle genetycznym. Pozwoli to na precyzyjne &krage wptywu translokacji na
zdoIna¢ krzyzowania pszenicy z kukurydzjak i na cechy determimge efektywnéc¢
otrzymywania linii podwojonych haploidow.



