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Zawiadomienie

Dotyczy: ZAPYTANIA OFERTOWEGO na ustuge sekwencjonowania transkryptoméw metoda NGS
Z zastosowaniem technologii llluminy.

Wykonawcy zadali pytania nastepujqcej tresci:

Pytanie 1 - Dotyczy ,,Opisu przedmiotu zamdwienia”

"sekwencjonowanie w trybie sparowanych odczytéw: 2x1 5 Obp, przy zaktadanej liczbie odczytéow mi
nimum 4 5 50 min na prébe wykonane zestawem dedykowanym dla technologii llluminy HiSeq4000,
NovaSeq6000"

Czy zamawiajacy ma na mysli 45-50min odczytow CALKOWITYCH (tj. 22.5-25 min par odczytéw) czy tez
45-50min PAR (konsekwentnie- 90-100 min odczytow catkowitych)?

Odpowiedz 1 - Zamawiajacy wymaga minimum 45-50 min PAR odczytow na prébe.

Pytanie 2 - Dotyczy ,,Opisu przedmiotu zaméwienia”

"udostepnianie surowych danych w formacie FASTQ poprzez odpowiednio szybki serwer internetowy"
Czy zamawiajacy wyraza zgode na mozliwoé¢ dostarczenia danych na nos$niku fizycznym zamiast
downloadu z dedykowanego serwera. Dane surowe 198 probek, przy zaktadanej przepustowosci
zajmowac bedg ponad 1Tbajt, a pobieranie takiej ilosci danych, ze wzgledu na limitacje technologiczne,
moze by¢ co najmniej ucigzliwe.

Odpowiedi 2 - Dotyczy ,Opisu przedmiotu zaméwienia”

Zamawiajacy nie wyraza zgody na dostarczenie danych na nosniku fizycznym zamiast udostepnienia ich
poprzez serwer internetowy.

Pytanie 3 - Dotyczy ,,Opisu przedmiotu zamdwienia”

"przygotowanie bibliotek cDNA typu "stranded" dla wszystkich dostarczonych préb RNA poprzez selekcje
poly A c) sekwencjonowanie w trybie sparowanych odczytéw: 2x1 5 Obp, przy zaktadanej liczbie
odczytéw minimum 4 5 50 min na probe wykonane zestawem dedykowanym dla technologii Huminy
HiSeq4000, NovaSeq6000"

- Czy zamawiajgcy wymaga uzycia oryginalnych i zwalidowanych produktéw Illuminy, czy tez dopuszcza
uzycie odpowiednikéw/zamiennikédw?

Odpowiedz 3 - Dotyczy ,,Opisu przedmiotu zaméwienia”

Zamawiajacy dopuszcza uzycie odpowiednio zwalidowanych odpowiednikdéw/zamiennikéw do
przygotowania bibliotek o ile ich zastosowanie zapewnia jakos¢ uzyskanych danych na poziomie réwnym
lub wyzszym co oryginalne produkty llluminy - jest to odpowiedzialnoé¢ Wykonawcy.

Pytanie 4 - Dotyczy ,warunkow udziatu w postepowaniu”
Czy zamawiajacy wyraza zgode na zmiane niniejszego wymogu:
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"w okresie ostatnich trzech lat przed uptywem terminu sktadania ofert, a jezeli okres prowadzenia
dziatalnosci jest krétszy w tym okresie, wykonat nalezycie co najmniej dwie ustugi (zakoriczone realizacje)
sekwencjonowania transkryptomow metodg NGS, z zastosowaniem technologii Illuminy o wartosci nie
nizszej niz 150 000,00 ztotych brutto kazda"

Podana kwota 150000 ztotych brutto za jedne zlecenie (zamdwienie) nieco odbiega od rzeczywistosci,
gdyz tak duze projekty RNA, ze wzgledu na charakterystyke materiatu i ustawienia eksperymentalne sa
rzadkoscia nie tylko w Polsce i Europe, ale na catym $wiecie. Sugerowatbym obnizenie tej wartoéci do
realnych, srednich wartosci projektow (tj. 50.000 PLN), ewentualnie Zmiane zapisu na "o facznej wartoéci
150000 polskich ztotych brutto na rzecz jednego podmiotu".

Odpowiedz 4

Zamawiajacy zmienia warunek dotyczacy wykonanych ustug, w zwigzku z tym punkt 3, podpunkt 1)
otrzymuje brzmienie:

1)  w okresie ostatnich trzech lat przed uptywem terminu skfadania ofert, a jezeli okres prowadzenia
dziatalnosci jest krétszy — w tym okresie, wykonat nalezycie co najmniej dwie ustugi (zakoriczone umowy)
sekwencjonowania transkryptoméw metoda NGS, z zastosowaniem technologii llluminy o tgcznej
wartosci 150 000 PLN brutto na rzecz jednego podmiotu.

Pytanie 5 — Dotyczy ,,Opisu przedmiotu zaméwienia”
Prosimy o wyrazenie zgody na ztozenie oferty na sekwencjonowanie w trybie 2 x 100 bp, poniewaz w
tego typu eksperymentach wazna jest liczba odczytéw.

Odpowiedz 5

Zamawiajgcy nie wyraza zgody na sekwencjonowanie w trybie 2 x 100 bp.

Pytanie 6 - Dotyczy ,,Opisu przedmiotu zaméwienia”
Czy wymagane jest uzyskanie 25 M klastréw = 50 M odczytow w sumie na prébke ?

Odpowiedi 6

Zamawiajacy wymaga minimum 45-50 min PAR odczytdw na probe.
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