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Zastosowanie w hodowli nowoczesnych technologiitym metod otrzymywania form
haploidalnych pszenicy, umlowvia skrécenie cyklu hodowlanego oraz ziszenie efektywndi
selekcji a tym samym na olienie kosztéw wyhodowania nowych odmian. Celem bada
wieloletnich jest stwierdzenie, czy obecne w toekch odmianach (rodach) pszenicy translokacije
1B/1R maj wptyw na efektywn&t uzyskiwania form haploidalnych i linii podwojortytaploidow
(DH) na drodze krzyowania pszenicy z kukurydzoraz na prawidtowsd zachodzenia segregacji w
populacjach linii DH i SSD wyprowadzonych z mieszaw form translokowanych.

W roku 2015 badania prowadzono w ramach dwoéchatéw: 1. Okrélenie czsStcscCi
uzyskiwania rozrénictych zahzni oraz zarodkébw na drodze keoyvania pszenicy z kukurygz
mieszacow F1 pszenicy ozimej, zmicowanych pod wzgtem obecngri translokacji 1B/1R i
sktadu biatek gluteninowych 2. OKtenie zdolnéci do krzyowania pszenicy z kukurydzw
populacjach o zhtonym tle genetycznym, zidicowanych wysipowaniem translokacji 1B/1R.

Materiat do bad@& w Temacie 1 stanowity mieszee pokolenia F1 pszenicy, wytworzone w
wyspecjalizowanych firmach hodowlanych (DANKO Heda Rdlin Sp. z 0. 0., Hodowla Rbn
Strzelce Sp. z 0. 0. Grupa IHAR, HodowlasRo Smolice Sp. z o0.0. Grupa IHAR, Po#ska
Hodowla Rdlin Spdétka z o.0., Matopolska Hodowla §ia HBP Spoétka z 0.0 - Hodowla
Polanowice). Obecr$é translokacji u form rodzicielskich identyfikowamzownykorzystaniem markera
funkcjonalnego Scm9. Krzyzowanie pszenicy z kukurydzoraz kultug in vitro niedojrzatych
zarodkbw  wykonano zgodnie z instrukcyvdrazeniowg ,Otrzymywanie linii podwojonych
haploidow u zbd (Adamskiiin. 2011, IGR PAN). Zidentyfikowandecndc¢ translokacji 1B/1R w
picciu spédrod 16 kombinacji krzxdwkowych. Odmianami wnoseymi translokacje okazaty ¢i
Julius, Aiwina, Profilus i Brillant. Stwierdzonstdtne zranicowanie analizowanych miesgaw
pszenicy pod wzghem zdolnéci do krzyowania z kukurydz Efektywnag¢ uzyskiwania
rozrasnictych zahzni w stosunku do zapylonych kwiatkow (w zaiesci od kombinacji
krzyzowkowej) wynosita od 52 do przeszto 80%. Ze idfrasnigtych zahzni uzyskiwanasrednio
od 6 do 22 zarodkow. Potwierdzono istotny wplgenotypu badanych form na efektywto
uzyskiwania form haploidalnych zaréwno w grupaamfa translokacjami jak i bez translokacji.

W ramach Tematu 2 poréwnano zddiciodo krzyowania pszenicy z kukurydzmiedzy
subpopulacjami linii DH zawierggymi translokacje (DHnt) z subpopulacjami linii DH
nietranslokowanymi (DHnt), wyprowadzonymi z tej sgikombinacji krzgowkowe;.

Materiat do bada@ stanowito sz& populacji linii podwojonych haploidéw pszenicy
SM/TB/1, SM/TB/2, KBP/TB/3, NK/TB/4 oraz BoZl (Bovictus x &ina Dolina). Przeprowadzono
analiz linii DH pod wzgkdem sktadu HMW oraz obecfm translokacji pszenngytnich. Analiz



PCR dla translokacji 1B/1R wykonano z wykorzystamimarkerow STS oraz z wykorzystaniem
markera mikrosatelitarnego identyfilgapgozytnie translokacje. Na podstawie uzyskanych wynikow
z danej populacji linii DH wybrano 10 linii DH tnalokowanych i 10 bez translokacji. &
populacja linii DH skfadata siwi¢gc zdwdch subpopulacii linii DH stanowgych petne rodzestwo

0 zblizonym tle genetycznym, ztdicowanych obecrigia translokacji 1B/1R. Wybrane linie DH
krzyzowano z kukurydz Kazda linia reprezentowana byta przez 5lino  Kultura in vitro
niedojrzatych zarodkow prowadzono zgodnie z metgadydana w Temacie 1. Oki&ono wplyw
translokacji na zdolng do wytwarzania i rozwdj zarodkéw haploidalnych. yskane wyniki
opracowano statystycznie.

Na podstawie przeprowadzonej analizgriancji stwierdzono istotne zmdicowanie
populacji pod wzgidem liczby uzyskanych zgini/100 zapylonych kwiatkow, liczby zarodkow/100
zapylonych kwiatkow, liczby zarodkéw/100 roznegtych zahzni. Liczba zarodkow/100 zapylonych
kwiatkéw miecita sk w granicach od 9,68 do 15,13. Procent uzyskanydgr w stosunku do
zapylonych kwiatkéw wynosit od 75,89 do 86,3%, mai@st zarodkow/100 zaini od 11,83 do
17,47% .

Dokonano porownanidrednich wartéci cech dla subpopulacji linii DH zawiegajych
translokacje z odpowiadggymi im subpopulacjami nietranslokowanymi (wyprowadymi z tej
samej kombinacji krzxowkowej). W dwoch sposréd 5 analizowanych — populdicjii DH,
subpopulacje z liniami translokowanymi odznaczadweyzsz zdolnccig do rozwoju rozrénictych
zalzni i zarodkéw w porownaniu do subpopulacji niettakewanych. Wartéci kontrastow (DHnt—
DHt) dla liczby zarodkéw/100 rozénietych zahzni i liczby zarodkow /100 zapylonych kwiatkow
wynosity odpowiednio -1,85 i -1,95 oraz -1,29 i ,2Q na korzy¢ form translokowanych. Nie
stwierdzono ujemnego wptywu translokacji na badpaeametry efektywni@i uzyskiwania form
haploidalnych pszenicy

Poréwnanie zdolriei do krzyzowania pszenicy z kukurydaniedzy subpopulacjami linii DH
zawierajcych translokacje z subpopulacjami nietranslokowa@nyyprowadzonymi z tej samej
kombinacji krzyowkowej (a wec o zblizonym tle genetycznym) wskazujee translokacje 1B/1R
mog wptywat dodatnio na zwkszenie efektywnixi uzyskiwania form haploidalnych pszenicy.

Przedstawiono na Xll Ogolnopolskiej Konferencji Mawej ,Nauka dla hodowli i
nasiennictwa rdin uprawnych (2-5 luty 2015 Zakopane) plakat fEfektywnas¢ uzyskiwania form
haploidalnych pszenicy z mieszancow Flzaiéowanych pod wzgtlem wysgpowania translokacji
1B/1R”. Praca przygotowana na podstawie wynikowskapych w 2014 r . Zamieszczone w
Materiatach Konferencyjnych streszczenie przedstagvw Zahczniku nr 1.



