Nr zadania:

88

SPRAWOZDANIE MERYTORYCZNE

z realizacji zadania na rzecz pogpu biologicznego w produkgji raslinnej w 2015roku

A. INFORMACJE OGOLNE

Tytut zadania: Efekty plejotropowe gendéWwpd-H1 i Ppd-H2 a podatnéc roslin jeczmienia jarego na
fuzarioz ktosow i akumulagj mikotoksyn

Numer zadania:88

Planowany okres realizacji zadanid015 r.

Planowane naktady w z190 000,00

B. DANE WNIOSKODAWCY

Bogdan Wolko, prof. dr hab., Dyrektor Instytutu @grki Raslin Polskiej Akademii Nauk,
ul. Strzeszyska 34, 60479 Pozha

Tel. 61 6550 255

Email — office@igr.poznan.pl




C. INFORMACJA O WYKONAWCACH

1. Zespot badawczy

kierownik zadania

imi¢ i nazwisko

stopiki tytut naukowy

miejsce zatrudnienia

Anetta Kuczyiska

dr hab.

Instytut Genetyki Rdin PAN,
Zaklad Biotechnologii, Pozia

Wykonawcy zadania

imi¢ i nazwisko

stopigi tytut naukowy

miejsce zatrudnienia

Tadeusz Adamski prof. dr hab. IGR PAN
Maria Surma prof. dr hab. IGR PAN
Halina Wgniewska prof. dr hab. IGR PAN
Karolina Krystkowiak dr IGR PAN
Krzysztof Mikotajczak dr IGR PAN
Piotr Ogrodowicz dr IGR PAN
Renata Trzeciak mgr IGR PAN
Renata Holewiska prac. techniczny IGR PAN
Alina Aniofa prac. techniczny IGR PAN

2. Kierownik zadania

Anetta Kuczyiska, Instytut Genetyki Rbn PAN, ul Strzesziyska 34, 60-479 Pozha
e-mail :akuc@igr.poznan.ptelefon 61- 6550224

W razie nieobecnizi kierownika:
Maria Surma, Instytut Genetyki Blomn PAN, ul Strzeszfiska 34, 60-479 Poznha
e-mail :msur@igr.poznan.ptelefon 61- 6550241

D. OPIS ZADANIA
1. Cele zadania

<

Lp Cel Czy cel zostat zrealizowan
' (tak/nié/czesciowa')

1. Przygotowanie podka do uprawy réin jeczmienia w
warunkach szklarniowych; zapewnienie optymalnedadik tak
jak i wilgotnaéci podtaza do wysiewu materiatu étinnego.

2. Wysianie materiatu innego obejmujacego populacRIL tak
(sktadajcej sk ze 100 linii) wraz z formami rodzicielskimi.

3. Zebranie materiatu étnego do izolacji DNA z 14-dniowych
siewek i przygotowanie go do przechowania w tentpera tak
-70°C.

4. Ekstrakcja DNA z wykorzystaniem zestawu Wizard tak
Genomic DNA Purification Kit firmy Promega.

5. Pomiar stzenia DNA w izolatach przyayciu spektrometry
NanoDrop 2000 (Thermo Scientific) i rozaezenie do tak
uzyskania stzenia kaicowego 50 ng/pl.

6. Przygotowanie préb do genotypowania z wykorzysta
markeréw SNP; umieszczenie prob do genotypowania na tak
ptytakach staacych do przechowywania i transportu DNA

7. Genotypowanie prébebacych materiatem badawczym w
TraitGenetics GmbH, Am Schwabeplan 1b, 06466 Stadt tak
Seeland OT Gatersleben, Niemcy.

! J&li dotyczy — prosz opisa pod tabej, w jakim stopniu cel zostat agjnicty i poda przyczyny

2



2. Harmonogram realizacji zadania

Termin rozpocgcia — .
: - L Przewidywane
zakaczenia realizacji A
koszty realizacji
Lp. Nazwa tematu badawczego tematu badawczego w tematu
miesicach od rozpoezia
o o badawczego
realizacji zadania
Konstrukcja zagszczonej mapy genetycznej
populacji RIL gczmienia jarego opartej na 12 miesgcy
1 |wynikach genotypowania 100 linii z 190 000,00
wykorzystaniem markerow SNP na platformie | (1.01.2015- 30.12.2015)
lllumina iSelect
Razem 190 000,00

* Temat badawczy, zgodnie z rozszerzonym opisem kitpjeealizowany &dzie réwnie w 2016
roku. Aktualnie odbywa si genotypowanie prob DNA z wykorzystaniem markerOWPSna
platformie lllumina iSelect. W 2016 roku przeprowade zostan analizy statystyczne i
bioinformatyczne, na podstawie ktérych skonstruavailzie mapa genetyczna wysycona markerami
SNP, a nagpnie zlokalizowane zostarQTL-e dla obserwowanych cech.

3. Opis tematow badawczych
3. 1. Temat badawczy 1
Cel tematu badawczego 1

Celem tematu jest konstrukcja mapy genetyczggjmienia jarego dla populacji uzyskanej z
odlegtych genetycznie form o zmiicowanych cechach rozwojowych oraz odpdonma stresy. W
pierwszym roku trwania projektu zostanie wykonaradcja DNA populacji RIL sktadagej sk ze
100 linii wraz z formami rodzicielskimi i wigiwe przygotowanie materiatu do genotypowania z
wykorzystaniem markeréw SNP na platformie lllumiSalect. Badania zaplanowane na pierwszy rok
trwania tematu badawczego zostaly w petni wykonane.

Materiaty i metody

W projekcie materiatem badawczym dinie rekombinacyjne (RIL) gczmienia jarego
stanowjce  polrodzéstwo:  Lubuski x  Cam/B1/Cl08887//CI0576 oraz  Maresi X
Cam/B1/Cl108887//CI0576 oraz okoto 60 odmian i rod®ebor komponentéw do krzgwan zostat
oparty na wcz@iejszych pracach prowadzonych przez Gornego i taspdrow, w ktérych badano
tolerancg na stresy abiotyczne odmian i liniecgmienia pochodgych z r&nych rejonéw
geograficznych (Gorny 2001, Krzeiska i Gérny 2003, Gorny i Ratajczak 2008).

Materiat rglinny do izolacji DNA pozyskiwany byt z 14-dniowydiewek. Zebrany materiat
przechowywano w temperaturz€0°C. Zamraone fragmenty #ici (ok. 40 mg) umieszczano w
cieklym azocie w medzierzu i rozcierano na proszek, a ppste przenoszono do probowek 1,5 ml.
Ekstrakcja DNA odbywata siz wykorzystaniem zestawu Wizard Genomic DNA Paoaiffion Kit
firmy Promega wedtug protokotu producenta.

Celem przygotowania préb do genotypowania z wystamiem markeréw SNP dokonany
zostatl pomiar gtenia i analizy jakéciowej DNA w izolatach przy zyciu spektrometru NanoDrop
2000 (Thermo Scientific). Proby DNA zostaly ngmstie rozciéczone do uzyskania ¢genia
koncowego 50 ng/pul wymaganego do analiz na plaforriiiemina iSelect. Analiza jak@iowa
ekstraktow zostata oprta o stopiezystéci kwasdéw nukleinowych wynikagego ze stosunku
absorbancji A260/230 oraz A260/280. Proby wetdsci >20 ul umieszczono na plytakach gacych
do przechowywania i transportu DNA.

Genotypowanie prob,edacych materiatem badawczym, wykonywane jest z wykstamiem
7842 markeréw SNP korzyssajz ustugi wysokoprzepustowego genotypowania ndgptaie Illumina
iSelect.

Wyniki



2015 rok zakaczony zostat dostarczeniem wynikéw z genotypowandaplatformie Illlumina
iSelect przez firma wykonupca zlecory ustug. Wyniki te w kolejnym roku podlegabeds analizom
bioinformatycznym.

Mierniki dla tematu badawczego 1:

Lp.

miernik’

wartas¢ miernika
podana w opisie zadania

wartos¢ miernika
zrealizowana

Izolacia DNA i przygotowanie

platformie lllumina iSelect

materialu  do

genotypowania z wykorzystaniem markerow SNP

na 100 linii

100 linii

4. Mierniki dla zadania - planowana prezentacjaikdw bada

Prezentacja wynikéw na konferencjach

Ip. konferencja miernik wartos¢ miernika wartos¢ miernika
podana w opisie zadanip zrealizowana
Nie brano udziatu w konferencjach w 2015|r.
Publikacje w monografiach/czasopismach recenzowanyc
Ip. monografia/czasopismo mierhik wartasé miernika wartas¢ miernika

podana w opisie zadani

2}

zrealizowana

Brak publikacji w 2015 r.

5. Adres, pod ktorym wyniki badas dostpne na stronie internetowej wnioskodawcy:

http://www.igr.poznan.pl/pl/dzialalnosc-naukowaljetdy-badawcze/krajowe-projekty-

badawcze/ministry-of-agriculture-grants-pl/2014-202

2 poda miernik — np. ilé¢ testéw, préb, badanych genotypéw etc.
% poda, czy chodzi o wyktad plenarny, doniesienie konfiesgne czy poster.
4 Poda, czy chodzi o publikagjoryginalm, czy np. polemika, list do edytora, rozdziat w rografi etc.
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