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1. Streszczenie

Zadaniem projektu jest genetyczna i fizyczna |ldadja gendw odpordoi pszenicy (riticum
aestivum L.) na lamliwgé podstawy zdzbta, powodowas przez Oculimacula yallundae

i O.acuformis. W tym celu planowane jest wytworzenie genotypoesigdagcych genetyczne
podstawy determinage tolerang, badz odpornd¢ na t chorole. Krzyzowanie form pszenicy,
typowych dla klimatu naszego kraju, nastawiogdzie na wprowadzenie gendw odpaitip ktérych
ewolucyjnymzrodtem lgda genomy krewniacze, pochagze z form dzikich, o naturalnej adaptacji
odporndgciowej wzgkedem tamliwdci zdzbel, tj.: Aegilops ventricosa Tausch. iTriticum monococcum

L. Wprowadzenie takich genow a#e st z opracowaniem specyficznych technik identyfikyich
cecly odporndci. Na poziomie genotypuela to metody genetyki molekularnej, w ramach ktorych
poszukiwane &dg markery molekularne SSR oraz marker izoenzymaiygzipostaci endopeptydazy
EpD1. Ponadto analizy molekularne wzbogaconglagbo analiz sprzzen badanych markerow.
Planowane jest tak mapowanie fizyczne sekwencji DNA posiadaj gen odporni@i na tamliwaé
zdzbta na chromosomach za pomdechnik fluorescencyjnej hybrydyzadii situ (FISH). Natomiast
na poziomie fenotypu analizie poddane zastaachy morfologiczne charakteryzog genotypy
wrazliwe jak i odporne celem okékenia zalenosci miedzy fenotypem a genotypem. Zagmiem
projektu jest charakterystyka zar6wno genotypowdrktmana zastosowa jako zrodio genow
odporndci na tamliwgé podstawyzdzbta, jak rownie analiza skuteczioi introgresji fragmentu
obcej chromatyny niasej ten gen do genomu heksaploidalnej pszenicywmpa Badania nad
lokalizacp tego genu z zastosowaniem mapowania genetycznefipyaznego maj charakter
poznawczy i maj na celu zrozumienie procesu ekspresji, introgresjdziedziczenia genu
warunkupcego odporng na tamliwag¢ podstawyzdzbta.

2. Cel bada

Celem zadania jest kompleksowa analiza odpminpszenicy ozimej Triticum aestivum L.) na
tamliwos¢ podstawy zdzbta powodowas przez Oculimacula yallundae i O. acuformis

z wykorzystaniem zaréwno markerdw molekularnych jakenotypowych badanych w testach
inokulacyjnych in vivo celem zidentyfikowania genotypdéw pszenicy posigcaih genetyczne
podstawy determinage odpornéci. Celem zadania jest charakterystyka zaréwno typdw, ktore
mozna zastosowajako zrodto gendw odporrigi na grzybyOculimacula yallundaei O. acuformis,
jak rowniez analiza skuteczdoi introgresji takiego genu (genéw) do genomu hplksdalne;
pszenicy uprawnej. Rozbudowanie w ten sposéb genbriticum aestivum o nowe geny, obcego
pochodzenia jest elementem wzbogacania bianddndci krajowej pszenicy uprawnej, jako
adaptacji do uprawy bardziej ekologicznej. Genotppgiadajce stwierdzone genetyczne podstawy
determinugce odpornéé na famliwagé zdzbta beda stanowity zrodta odpornéci i beda mogty by
wykorzystane do krzzowan mapcych na celu podniesienie odpofoo na famliwgé zdzbta
genotypdw pszenicy ozimej.



3. Planowany okres realizacji projektu

1.01.2014 - 31.12.2020 ( 84 migss)

4. Udosepnianie wynikéw badai

Wyniki badan w kolejnych latach realizacji zadania&da zamieszczane na stronie internetowej
Instytutu  Genetyki Rdin  PAN (http://www.igr.poznan.pl/pl/dzialalnosc-naukowal/jetdy-
badawcze/krajowe-projekty-badawcze/ministry-of-agiture-grants-pl/2014-2020 nie pdé&niej niz
do dnia 15 stycznia napnego roku i bda dostpne nieodptatnie dla wszystkich zainteresowanych.




