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Cele zadania badawczego

Oznaczenie gatunkdw, patotypdw badz ras patogendow aktualnie wywotujgcych
choroby rzepaku w Polsce.

Ocena odpornosci na choroby u genotypow rzepaku o zréznicowanym
pochodzeniu.

Uzyskanie form rzepaku z odpornoscig na rdzne patotypy P. brassicae, cennych
pod wzgledem hodowlanym oraz sprawdzenie zgodnosci testow
odpornosciowych z obecnoscig markera odpornosci wywiedzionej z odmiany
Tosca.

Oznaczenie powiazania pomiedzy fenomem roslin rzepaku a tolerancjg na
zgnilizne twardzikowa - badania pilotazowe i zatozenie doswiadczenia
polowego.
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Materiaty i metody

Testy oceny odpornosci rzepaku na choroby :

a) testy liscieniowe — odpornosc na suchg zgnilizne kapustnych (geny R)
b) test Winkelmana — odpornos$¢ na suchg zgnilizne kapustnych (typ APR)
c) odpornosé na werticilioze

d) odpornosé na kite kapusty

Przygotowanie agarowych i ptynnych pozywek mikrobiologicznych.

Badanie uzdolniert metabolicznych grzybéw na ptytkach FF (Biolog Inc. Hayward, CA).
Metody mykologiczne: izolacja patogendw z porazonych tkanek roslinnych,
pasazowanie grzybow, identyfikacja morfologiczna i mikroskopowa.
Identyfikacja i charakterystyka molekularna izolatow grzybow chorobotwadrczych
wobec rzepaku (powielenie i sekwencjonowanie fragmentu ITS1-5,85-1TS2).
Identyfikacja patotypow Plasmodiophora brassicae:

- system Someé (,,francuski”) - system Williamsa (,,amerykanski”)
- system ECD (,,europejski”) - system CCD (,,kanadyjski”)

Opis fenotypu roslin rzepaku metodg skanowania laserowego LiDAR (FARO Focus 3D)



Temat badawczy 1
Identyfikacja i charakterystyka aktualnej populacji patogendéw rzepaku w Polsce

Oznaczenie patotypoéw Plasmodiophora brassicae — prég szkodliwos$ci wg Some
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Temat badawczy 1

Identyfikacja i charakterystyka aktualnej populacji patogendéw rzepaku w Polsce

Oznaczenie patotypow Plasmodiophora brassicae — prég szkodliwosci wg Le Boldus
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Temat badawczy 1

Identyfikacja i charakterystyka aktualnej populacji patogendéw rzepaku w Polsce

u L. maculans

u L. biglobosa

Proporcja pomiedzy gatunkami

rodzaju Leptosphaeria, izolowanymi

z lisci rzepaku jesienig 2021 r.

8

Mapy cieplne zuzycia substratow przez
izolaty Leptosphaeria maculans (LM)
oraz L. biglobosa (LB) 5

niskie zuzycie

Tween 80
L-Arabinose

dalin
L- Lac'g’cg Amd
Adenosine
D-Galactose
Maltotriose
m-Inositol
Maltitol
D-Ribose
Alaninamide
L-Ornithine

I o7
Jos
o3
o1

A490nm

Bromosucclnlc Acid
D-Fructose
beta-Methyl-D-Galactoside
Glycerol

alfa-D-Lactose

Maltose
alfa-Methyl-D-Glucoside
Adonitol

D-Cellobiose
alfa-Methyl-D-Galactoside

N-Acetyl-D-Galactosamine
N-Acetyl-D-Glucosamine
D-Melezitose
Sucrose

D-Xylos
chl -L-Glutamic Amd
Ifa- Kelo -glutaric Acid

Succinamic Acid
L- Glutamlg Acid

L- ne
2-Keto-D-Gluconic Aud
L-Asparagine

Fumaric Acid

L-Proline
N-Acetyl-D-Mannosamine
D-Galacturonic Acid
Glucuronamide
beta-Cyclodextrin
utrescme

D- Sacchanc Amd
D-Tagat

Quinic Amd

2-Amino Ethanol

L Pyro%utam ic Acid
ebacic Acid

orbose
jamma-Amino-butyric Acid

Succm?c Acid Mun%Met yl Ester

clodextrin
Glucose-1-Phosphate
D-Malic Acid
L-Threonine

i
Adenos|ne-5'-MunoBhos.Jhate
Psico:
Sedoheplu osan
rabin

DHL%ctlc Aﬁld lv|1ethyl EASI e
roxyphenylacetic Aci

P kﬁ yF L )futamlc Acid

ic Acid

HycroRy DUpC AT

jamma-Hydrox

9 Y y IIiv -Arabitol

Arbutin

i-Erythritol

Gentiobiose

L-Rhamnose

alfa-D-Glucose

D-Mannitol

D-Raffinose

D-Melibiose

Palatinos

Dexi
beta-| Methyl -D- Glucoslc
luconic Ac
beta—Hydroxy butyric Aci
S
i
D-Glucuronic Acid
D-Sorbitol

Et

S5aaa

D-Trehalose
Turanose

Succinic Acid
L-Alanyl-Glycine
-Alanine

- wysokie zuzycie
W wysokiezuty

LM1

LB3

LM3

We 0

alic Acid

dh—Meth¥l I}Galactosme
hyl-D- G\ucosue

n

utin

d

alfa-Mef

Amygdali

o

gamma-Hydroxy-| bul¥rlc Aci
agatose
D-| MLEIII:C Acid
ucose
I 0,625 L-Omihne
I 0525 b X);\h o
[ 0425 ucuronic Aci
. L-Aspartic Acid
[J0325 L Glutamic Acid
[ 0,225 L—Phenylla\an!?el
m-Inositol
= 0,125 I\/E)a\tos_e
0,025 extrin
[[))I\ée\f%biose
affinose
ATS0nm D-Fructose
Glycogen
Gentiobiose
L-Rhamnose
Palatinose

N-Acetyl-D-Galactosamine
-Galacturonic Acid
Glucose-1-Phosphate
N-Acetyl-D-Mannosamine
Glucuronamide

Putrescine

D-Saccharic Acid

uinic Acid
Adenosine-5-Monophosphate
roglutamic Acid

Succinic Acid Mano-Methyl Ester
onitol

alfa-D-Glucose

L-Arabinose

Maltotriose

alfa-Cyclodextrin

cerol

Bromosuccinic Acm
I}Ce\loblose

ctic Acid

N-Acetyl-D- Glucosam ne
-Erythritol
beta-Methyl-D-Glucoside
beta-Methy!-D- Galactog ide
al o

Salici
-Hydroxyphen! Iacetlc Acwd
P %Aceyf] L gylutamlc Cld

Lactulose

Fumaric Acid
Succinic Acid
alfa-Keto-glutaric Acid
L-Alanine

D'XWU.SG
Alaninamide
Succinamic Acid
L-AIanyIIJ-G\ycme

L-Sorbose
gamma-Amino-butyric Acid
L-Serine

Glucosamine

beta-| Hydrox -butyric Acid
Glyeyl-L-Glutamic Acid
alfa-D-Lactose

D-Mannitol

L-Proline

beta- O/clodextrln

D-
D-Lactic Acid Methyl Ester
Sedoheptulosan
D-Gluconic Acid




Temat badawczy 2
Ocena odpornosci na choroby u genotypow rzepaku o zréznicowanym pochodzeniu.

Oceniono stopien odpornosci/podatnosci 90 rodow hodowlanych o dobrych cechach
agronomicznych, nadestanych przez stacje zajmujace sie hodowlg rzepaku

Oceniono odpornos¢ na:

1)
2)

3)

Stopien porazenia

suchg zgnilizne kapustnych

kite kapusty :

- mieszanine patotypow lzolat . =

- patotyp P1B Verti.cillium

werticilioze (\//ongispor um ) Halbit s Inokufhm Verticillium longisporum

l _G_enotyp; C)_czekivvane é_rednie brze_govve
Biezgcy efekt: F(91, 832)=13,264, p=0,0000
Dekompozycja efektyvwnych hipotez
Pionowe stupki oznaczajg 0,95 przedziaty ufnosci
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Genotyp

Poréwnanie stopnia porazenia materiatéw hodowlanych rzepaku pod wzgledem odpornosci na werticilioze (V. longisporum).



Temat 3.

Uzyskanie form rzepaku z odpornoscia na rézne patotypy P. brassicae, cennych pod
wzgledem hodowlanym oraz sprawdzenie zgodnosci testow odpornosciowych

z obecnoscig markera odpornosci wywiedzionej z odmiany Tosca.

Sposrod 180 form mieszanncowych rzepaku ozimego uzyskanych w IHAR,
Oddziat Roslin Oleistych w Poznaniu 18 form mieszancowych cechowato sie
odpornoscig na co najmniej trzy patotypy P. brassicae

Wsrdd nich udziat odpornosci byt nastepujacy:
» odpornosc na trzy patotypy stwierdzono u 13 form,

» odpornos¢ na cztery patotypy stwierdzono u 4 form,
» odpornosé na piec patotypow stwierdzono u 1 formy.

Ponadto w badanej populacji stwierdzono siedem form w petni odpornych na
dwa patotypy oraz w 80% odpornych na trzeci patotyp.
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Temat 3.

Poznanie genomu Plasmodiophora brassicae; zmiennos¢ patotypow patogenu w Polsce

W genomie pierwotniaka Plasmodiophora brassicae stwierdzono nastepujacy polimorfizm DNA regionu ITS1-ITS2

W jednostce rybosomalnej 188 stwierdzono zaréwno
wystepowanie substytucji T/C jak i delecji/insercji CA

ACATATA--CGTTCCG
ACATACACACGTTCCG

W regionie ITS2 stwierdzono wystgpowanie 5 lub 6 powtdrzea CA

TCGACACACACACA--TCAAA
TCGACACACACACACATCAAA

A I A A A
AU reerereigrenes
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W regionie ITS1 stwierdzono wystepowanie 2 susbstytucji: C/T oraz A/G|

TCCCATAQCCAACCCC
TCCCATAECCAACCCC
AESIRSINNINRERE
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TCCCATATCCAACCCC 80 90
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Temat 4. 7'5

Oznaczenie powiazania pomiedzy fenomem roslin rzepaku a tolerancjg na =
zgnilizne twardzikowa - badania pilotazowe i zatozenie doswiadczenia polowego.

Ped 1. rzedu
Ped 2. rzedu

’ Skanowanie laserowe roslin rzepaku
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