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INFORMACIJE OGOLNE INSTYTUT GENETYKI ROSLIN PAN

- prof. dr hab. Bogdan Wolko
- prof. dr hab. Malgorzata Jedryczka
- prof. dr hab. Zbigniew Zwierzykowski

e-mail: office@igr.poznan.pl

web: www.igr.poznan.pl

tel.: (61) 655 02 00 (portiernia)

tel.: (61) 655 02 55, 655 02 75 (sekretariat)
fax: (61) 655 03 01
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prof. dr hab.
prof. dr hab.
Andrzej Gorny, prof. IGR PAN

Arkadiusz Kosmala, prof IGR PAN
Karolina Krystkowiak (do 31 lipca 2017 r.)
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Robert Malinowski

Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN
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dr hab.
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Tadeusz Adamski

Stanistaw Jezowski

Matgorzata Jedryczka

Piotr Kachlicki

Pawet Krajewski

Barbara Naganowska

Tadeusz Rorat (do 31 maja 2017 r.)
Wojciech Rybinski

Bolestaw Salmanowicz (31 pazdziernika 2017 r.)
Maria Surma

Wojciech Swigcicki, czt. koresp. PAN
Halina Wisniewska

Bogdan Wolko

Zbigniew Zwierzykowski
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RADA NAUKOWA

Czlonkowie PAN:

czt. koresp. prof dr hab. Zbigniew W. Kundzewicz

czt. koresp. prof dr hab. Jerzy J. Lipa

czl. koresp. prof dr hab. Stefan Malepszy

czt. koresp. prof dr hab. Matgorzata Manka — Zastepca Przewodniczgcej
czt. koresp. prof dr hab. Marian Saniewski

czt. koresp. prof dr hab. Marek Switonski

Samodzielni pracownicy naukowi zatrudnieni w IGR PAN:
prof. dr hab. Tadeusz Adamski

dr hab. Andrzej Gorny, prof. IGR PAN

prof. dr hab. Stanistaw Jezowski

prof. dr hab. Matgorzata Jedryczka

prof. dr hab. Piotr Kachlicki

dr hab. Arkadiusz Kosmala

prof. dr hab. Pawet Krajewski

dr hab. Anetta Kuczynska — Zastepca Sekretarza
dr hab. Lidia Blaszczyk

dr hab. Robert Malinowski

prof. dr hab. Barbara Naganowska

dr hab. Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN

prof. dr hab. Tadeusz Rorat — Zastepca Przewodniczgcej
prof. dr hab. Wojciech Rybinski

prof. dr hab. Bolestaw Salmanowicz

dr. hab. Lukasz Stepien

prof. dr hab. Maria Surma

prof. dr hab. Wojciech Swiecicki, czt. koresp. PAN
prof. dr hab. Halina Wisniewska

prof. dr hab. Bogdan Wolko

prof. dr hab. Zbigniew Zwierzykowski

Pracownicy naukowi niezatrudnieni w Instytucie:

prof. dr hab. lwona Bartkowiak-Broda - IHAR Oddz. w Poznaniu
prof. dr hab. Jerzy Chetkowski

prof. dr hab. Franciszek Dubert - IFR PAN w Krakowie
prof. dr hab. Jolanta Floryszak-Wieczorek - UP w Poznaniu

prof. dr hab. Robert Hasterok - US w Katowicach

prof. dr hab. Zygmunt Kaczmarek

prof. dr hab. Krzysztof Kowalczyk - UP w Lublinie

prof. dr hab. Piotr Masojé - ZUT w Szczecinie

prof. dr hab. Cezary Madrzak - UP w Poznaniu

prof. dr hab. Marcin Rapacz - UR w Krakowie

prof. dr hab. Maciej Stobiecki - IBCH PAN w Poznaniu
prof. dr hab. Iwona Szarejko - US w Katowicach

prof. dr hab. Zofia Szweykowska-Kulinska - UAM w Poznaniu — Przewodniczgca
prof. dr hab. Marian Wiwart - UWM w Olsztynie

prof. dr hab. Andrzej Wojciechowski - UP w Poznaniu



43.
44,
45.
46.

Sprawozdanie IGR PAN z dziatalno$ci naukowo-badawczej w 2017 roku

Przedstawiciele asystentow i adiunktow IGR PAN:

dr Agnieszka Kietbowicz-Matuk — Sekretarz
dr Magdalena Kroc

dr Michat Kwiatek

dr Karolina Susek

JEDNOSTKI ORGANIZACYJNE

1. Zaklad Biologii Streséw Srodowiskowych

kierownik: dr hab. Arkadiusz Kosmala

2. Zaklad Biometrii i Bioinformatyki

kierownik: prof. dr hab. Pawet Krajewski

3. Zaklad Biotechnologii

kierownik: dr hab. Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN
Zaklad Genetyki Patogenéw i Odpornosci Roslin
kierownik: prof. dr hab. Piotr Kachlicki

5. Zaklad Genomiki

kierownik: prof. dr hab. Barbara Naganowska

6. Zaklad Zintegrowanej Biologii Roslin

kierownik: dr hab. Robert Malinowski

7. Biblioteka

kierownik: mgr Barbara Sadowska

8. Dzial Ksiegowosci

glowna ksiegowa: mgr Kinga Chatupniczak

9. Dzial Gospodarczo-Techniczny

kierownik: Andrzej Gietda

10. Dzial Zaopatrzenia

kierownik: Krzysztof Kobla
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STRUKTURA ZATRUDNIENIA

(stan na 31 grudnia 2017 r.)

Grupy pracownikow

Liczba oséb

Liczba etatow

Liczba oséb
zatrudnionych

Liczba etatow

w projektach W projektach

Profesorovv'1e' zZwyczajni 1 14 14,00 ] )
nadzwyczajni
Adiunkci 18 17,50 7 7,00
Asystenci 12 12,00 10 10,00
Badawczo-techniczni 1 0,50 - -
Inzynieryjni 'z wWyZszym 17 1630 6 530
wyksztalceniem
Techniczni 6 4,83 3 1,83
Administracja 12 11,40 1 1,00
Biblioteka 1 0,50 - -
Robotnicy + obstuga 10 10,00 - -

91 87,03 27 25,13

Osoby pobierajace stypendia doktoranckie: 21 osob.
Liczba doktorantow (razem z pracownikami): 31 osob

UPRAWNIENIA

Instytut posiada uprawnienia do nadawania stopnia doktora i doktora habilitowanego nauk
rolniczych w dyscyplinie agronomia.
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INFORMACJA FINANSOWA

I. Przychody (zb)
Dotacja na dzialalno$¢ statutowa 4 622 760
Dotacje na badania mlodych naukowcéw 110 700
Przychody z innych zrédet (naprawa szklarni) 233 380
Projekty badawcze

Projekty zagraniczne 2231039
MNISW (projekty i doptaty do projektow UE) 463 738
Projekty NCN i NCBIiR 6673 880
Projekty finansowane przez MRiRW 3138 204
Prace naukowo-wdrozeniowe finansowane przez inne podmioty 117 259
Razem projekty 12 624 120
Przychody ogoltem 17 590 960

I1. Przychody z projektéw w % dotacji na dziatalnosc¢ statutowsg 273,1
Osobowy fundusz ptac w dziatalnos$ci statutowej (zt1) 3654 061

- w % dotacji na dziatalno$¢ statutowa 79,0
- w % przychodow ogotem 20,8

Koszty ogrzewania i energii elektrycznej (% dotacji na dziatalnos¢ statutows) 14,3

III. W 2017 roku, a takze do dnia sporzadzenia niniejszego sprawozdania, nie
wystapity zdarzenia, ktére mialy istotny wptyw na dziatalnos¢ jednostki.

IV. Instytut Genetyki Roslin zaktada w 2018 roku kontynuacj¢ dzialalnosci na
podobnym poziomie jak w 2017 roku, przy czym, w zwigzku z nowg kategoryzacja,
zaklada si¢ wzrost dotacji statutowej na utrzymanie potencjatu badawczego.

V. Jednostka nie dokonata nabycia udziatow wiasnych w 2017 roku, nie dokonata
zbycia tych udziatow. Jednostka nie posiada nabytych ani zatrzymanych udzialow
wiasnych.

VL. Instytut nie posiada oddzialow.

VII. Instytut nie jest narazony na ryzyko zmiany cen, ryzyko kredytowe oraz ryzyko
istotnych zaktocen przeptywoéw srodkow pienieznych z uwagi na sposob finansowania
dziatalnosci. Jednostka otrzymuje dotacje statutowa na utrzymanie potencjatu badawczego,
w 12 miesigcznych ratach, co zabezpiecza ja w istotny sposob przed utrata ptynnosci
finansowej, natomiast badania naukowe finansowane sg rowniez przez NCN, NCBiR, KE
oraz Ministerstwo Nauki 1 Szkolnictwa Wyzszego 1 Ministerstwo Rolnictwa. Jednostki te
przekazuja srodki na badania w transzach, z gory, co zapobiega ryzyku braku $§rodkéw na
finansowanie badan.

Czasowo wolne $rodki jednostka lokuje, w zakresie $rodkéw, ktéore moga podlegac
lokowaniu, na lokatach typu overnight w Banku Gospodarstwa Krajowego.

VIIIL. Instytut nie jest w sposob szczegdlny narazony na ryzyko walutowe, w zwigzku
Z czym nie stosuje szczegélnych metod zarzadzania ryzykiem walutowym.

IX. Kluczowym niefinansowym wskaznikiem efektywnos$ci zwigzanym z dziatalno$cig
Instytutu Genetyki Roslin jest liczba publikacji. Wskaznik ten zostatl szczegdtowo
omoéwiony w niniejszym sprawozdaniu.
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INFORMACIE O DZIALALNOSCI INSTYTUTU I DOROBKU NAUKOWYM

PUBLIKACJE
(Spis: strony 79 — 87)

Prace opublikowane w 2017 roku, w tym:
w czasopismach wyréznionych przez Journal Citation Reports 59

w czasopismach recenzowanych wymienionych w wykazie Ministra NiSW 1
w innych czasopismach naukowych (w tym branzowych i pop. naukowych) 1

autorstwo rozdziatu w monografii w j. angielskim 1
QOgolem 63
doniesienia konferencyjne 87

PROJEKTY BADAWCZE

Finansowane przez:

— zrédia zagraniczne 3
— NCN/NCBIR 37
— Ministerstwo Rolnictwa i Rozwoju Wsi 10
— Program Wieloletni (,,Polskie biatko™) 1

— inne podmioty
Ogélem 51

UDZIAL W KONFERENCJACH NAUKOWYCH
(Szczegoty: strony 69 — 78)

Konferencje, warsztaty i seminaria zorganizowane przez Instytut:

— krajowe 1 miedzynarodowe 10

Udziatl pracownikéw w konferencjach:

— Konferencje krajowe 11

— Konferencje miedzynarodowe 24
Ogoélem 35

WSPOLPRACA Z ZAGRANICA
(Szczegoty: strony 59 — 67)

Realizowano: 10 tematéw w ramach umow migdzynarodowych,
41 tematow z 39 instytucjami w ramach wspotpracy bezumowne;.

Przyjeto: 12 gosci zagranicznych,
18 pracownikow IGR PAN wyjezdzalo na krétkoterminowe pobyty
zagraniczne,
1 osoba przebywala na stazu dtugoterminowym.
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KONSORCJA | SIECI

Konsorcjum BIOTRIGEN

Konsorcjum powotano w celu opracowania i wdrozenia modelu przyspieszania hodowli
pszenicy (Triticum aestivum L.) z wykorzystaniem metod biotechnologicznych. W sktad
konsorcjum wchodza: Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Danko, Hodowla Ro$lin
Sp. Z 0.0., Hodowla Roslin Rolniczych ,,Nasiona Kobierzyc” Sp. z 0.0. oraz IGR PAN.

Konsorcjum Cost Action CA 15223 — iPlanta

Celem akcji COST iPlanta jest wyjasnienie zjawisk zwigzanych z wyciszaniem genow
uroslin. Konsorcjum zrzasza 36 czloknéw z 35 krajow: Austria, Belgia, Bos$nia
I Hercegowina, Butgaria, Cypr, Czarnogora, Dania, Estonia, Finlandia, Francja, Grecja,
Hiszpania, Holandia, Irlandia, Islandia, Kreta, Litwa, Luksemburg, L.otwa, Macedonia,
Malta, Niemcy, Norwegia, Polska, Portugalia, Republika Czeska, Rumiunia, Serbia,
Stowacja, Stowenia, Szwajcaria, Szwecja, Turcja, Wegry, Wielka Brytania. Dr. Jorge Paiva
jest cztonkiem Komitetu Sterujacego oraz koordynatorem krétkich wyjazdow stazowych.

Konsorcjum EPPN2020

Konsorcjum powotano w celu realizacji dostgpu do platform automatycznego,
nieinwazyjnego fenotypowania roslin oraz opracowania metod przetwarzania i integracji
danych; jednostki: INRA, Francja (koordynator); Aberystwyth University, WIk. Brytania;
ALSIA, Wiochy; ASA, Francja; Aarhus Universitet, Dania; CSIRO, Australia;
Wageningen Research, Holandia; Forschungszentrum Julich, Niemcy; IPK, Niemcy;
Helmholtz Zentrum Muenchen, Niemcy; IGR PAN, Polska; INRA Transfert S.A., Francja;
Biological Research Centre, Szeged, Wegry; Phenospex Bv, Holandia; Slovak University
of Agriculture, Nitra, Stowacja; Universite Catholique De Louvain, Belgia; Kobenhavns
Universitet, Dania; University of Helsinki, Finlandia; University of Nottingham, WIK.
Brytania; VIB, Belgia; VSN Int. Ltd, WIk. Brytania; Wageningen University, Holandia.

Konsorcjum FLOWPLAST

Celem konsorcjum jest koordynacja i wspolpraca w zakresie wykonania projektu ERA-
CAPS FLOWPLAST "Plasticity of flowering time in response to environmental signals
in Arabidopsis thaliana". Jednostki tworzace: Max Planck Institute for Developmental
Biology, Tiibingen, Max Planck Institute for Plant Breeding Research, Cologne, Leeds
University, Wageningen University oraz IGR PAN.

Konsorcjum HYBRE

Celem konsorcjum jest realizacja projektu BIOSTRATEG: "Zintegrowana strategia dla
reaktywacji polskiej hodowli pszenicy heterozyjnej", jednostki tworzace: SGGW
(koordynator), IGR PAN, ZUT, Politechnika Rzeszowska, Uniwersytet Przyrodniczy
w Lublinie, PHR Sp. z 0.0., HR Strzelce Sp. z 0.0., Centnas Sp. z 0.0., Agronas Sp. z 0.0.

Konsorcjum LEGATO

Konsorcjum LEGATO “LEGumes for the Agriculture of TOmorrow” (Consortium
Agreement no: 613551 LEGATO - umowa konsorcjum w ramach projektu FP7
KBBE.2013.1.2-02), w sktad ktérego wchodzi 29 jednostek z 12 krajow Europy powstato
w celu promocji roslin straczkowych w Europie poprzez okreslenie glownych czynnikow
ograniczajacych ich uprawe oraz opracowanie rozwigzan dla wytwarzania nowych odmian,
praktyk rolniczych i zastosowan w zywieniu. Wynikiem LEGATO bedzie dostarczenie
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narzedzi i zasobow, ktore beda podstawa nowoczesnej metodyki hodowli oraz petnego
wykorzystania dost¢pnych zrodet zmiennosci genetyczne;.

Konsorcjum PLANTOVAC

Konsorcjum powotano w celu otrzymania szczepionki pochodzenia roslinnego przeciwko
wirusowemu zapaleniu watroby typu B i ochrony wiasnosci intelektualnej. Uczestnikami
konsorcjum sg: Instytut Biotechnologii i Antybiotykéw (IBA) w Warszawie, Medana S.A.
Sieradz, Instytut Wtokien Naturalnych i Roslin Zielarskich w Poznaniu, Centrum Badan
DNA w Poznaniu oraz IGR PAN.

Konsorcjum SEGENMAS

Konsorcjum powotano w ramach Programu Badan Stosowanych: ,,Sekwencjonowanie
nowej generacji i mapowanie asocjacyjne jako metody generowania markerow
molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego”, nr wniosku 244227; 2014-2017.
W sktad konsorcjum wchodza: UP w Poznaniu, UMCS w Lublinie, UR w Krakowie,
Instytut Fizjologii Roslin PAN w Krakowie, HR Smolice, Poznanska Hodowla Roslin
oddziat Wiatrowo oraz IGR PAN (koordynator).

Konsorcjum SORMISOL

Celem powolania konsorcjum jest opracowanie innowacyjnej technologii produkcji
bioetanolu Il generacji z biomasy sorgo (Sorghum sp.) i miskanta (Miscanthus sp.). W sktad
konsorcjum wchodza: Instytut Chemii Bioorganicznej PAN w Poznaniu, Instytut Widkien
Naturalnych i Roslin Zielarskich w Poznaniu, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu oraz
IGR PAN.

Wielkopolskie Centrum Zaawansowanych Technologii

Konsorcjum Wielkopolskie Centrum Zaawansowanych Technologii (WCZT) w Poznaniu
zostalo utworzone w 2006 r. przez Uniwersytet im. Adama Mickiewicza, Uniwersytet
Przyrodniczy, Politechnike Poznanska, Uniwersytet Medyczny im. K. Marcinkowskiego,
Uniwersytet Ekonomiczny, Instytut Chemii Bioorganicznej PAN, Instytut Fizyki
Molekularnej PAN, Instytut Genetyki Czlowieka PAN, Instytut Wiokien Naturalnych
i Roslin Zielarskich, Poznanski Park Naukowo-Technologiczny Fundacji UAM oraz IGR
PAN.

OCHRONA WEASNOSCI INTELEKTUALNEJ
Patenty przyznane:

Pniewski T., Kapusta J.,, Bocigg P., Kostrzak A., Wolko B., Plucienniczak A.,
Plucienniczak G., Wojcik P., Otta H., Wojciechowicz J.: "Expression casette, T-DNA
molecule, plant expression vector, transgenic plant as well as their use in the manufacturing
of a vaccine", EP 2 173 885, 30.03.2017 r., opublikowany w European Patent Bulletin
03.05.2017r.

Koztowska E., Hoc N., Dymarska M., Kostrzewa-Sustow E., Grzeszczuk J., Plaskowska
E., Urbaniak M., Stepien L., Janeczko T.. ,Sposéb wytwarzania 3p,7p-
dihydroksyandrost-5-en-17-onu”, P-417200, 19.12.2017 r.

Koztowska E., Hoc N., Dymarska M., Kostrzewa-Sustow E., Grzeszczuk J., Plaskowska
E., Urbaniak M., Stepien L., Janeczko T.. ,Sposéb wytwarzania 3p,7a-
dihydroksyandrost-5-en-17-onu”, P-417201, 19.12.2017 r.
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Ztozone wnioski patentowe:

Koztowska E., Dymarska M., Kancelista A., Urbaniak M., Stepien L., Kostrzewa-Sustow
E., Janeczko T.. ,,Sposob wytwarzania androst-1,4-dien-3,17-dionu” P-420186,
13.01.2017 r.

Koztowska E., Dymarska M., Kancelista A., Kostrzewa-Sustow E., Urbaniak M.,
Stepien L., Janeczko T.: ,,Sposoéb wytwarzania 3,7a,17a-trinydroksyandrost-5-enu”,
P-420193, 13.01.2017 r.

Koztowska E., Dymarska M., Kostrzewa-Sustow E., Urbaniak M., Kancelista A.,
Stepien L., Janeczko T.: ,,Sposéb wytwarzania 3p,7a-dihydroksyandrost-5-en-17-onu”,
P-420192, 13.01.2017 r.

Koztowska E., Kancelista A., Urbaniak M., Stepien k.., Dymarska M., Kostrzewa-Sustow
E., Janeczko T.: ,,Sposob wytwarzania 17a-0xa-D-homo-androst-4-en-17-onu”, P-420187,
13.01.2017 r.

Koztowska E., Kancelista A., Urbaniak M., Stepien k.., Dymarska M., Kostrzewa-Sustow
E., Janeczko T.: ,,Sposob wytwarzania 17a-0xa-D-homo-androst-4-en-17-onu”, P-420191,
13.01.2017 r.

NAGRODY I WYROZNIENIA

A. Basinska-Barczak, L. Blaszczyk, nagroda trzeciego stopnia za najlepsza prezentacje
ustng wynikow: ,,Trichoderma - wheat (Triticum aestivum L.) interactions”, 12
International Conference of Young Naturalists — ,,From Biotechnology to Environmental
Protection”, Zielona Gora, 22 —24.11.2017 r.

W. Bielski, Stypendium Instytutu Chemii Bioorganiczniej Polskiej Akademii Nauk dla
najlepszych doktoratéw na rok akademicki 2016/2017 oraz 2017/2018.

S. Blicharz, Stypendium Instytutu Chemii Bioorganiczniej Polskiej Akademii Nauk dla
najlepszych doktoratow na rok akademicki oraz 2017/2018.

J. Czarnecka, Stypendium Instytutu Chemii Bioorganiczniej Polskiej Akademii Nauk dla
najlepszych doktoratow na rok akademicki oraz 2017/2018.

G. Franklin, Nagroda Dyrektora Instytutu Genetyki Roslin Polskiej Akademii Nauk za
wybitne osiggnigcia naukowe w latach 2015-2016, 13 grudnia 2017 r.

C. Gomes, Stypendium Instytutu Chemii Bioorganiczniej Polskiej Akademii Nauk dla
najlepszych doktoratéw na rok akademicki 2017/2018.

K. Gérna, Nagroda naukowa im. Stefana Barbackiego Il stopnia za opracowanie
genetycznej i molekularnej charakterystyki patogenicznych grzybow z rodzaju Fusarium,
wrzesien 2017 r.

M. Jedryczka, Nagroda Dyrektora Instytutu Genetyki Ro$lin Polskiej Akademii Nauk za
wybitne osiggniecia naukowe w latach 2015-2016, 13 grudnia 2017 r.

J. Kaczmarek, Nagroda Dyrektora Instytutu Genetyki Ro$lin Polskiej Akademii Nauk za
wybitne osiggniecia naukowe w latach 2015-2016, 13 grudnia 2017 r.

G. Koczyk, Nagroda Dyrektora IGR PAN II stopienia za publikacje naukowa:
Fedorowicz-Stronska O, Koczyk G, Kaczmarek M, Krajewski P, Sadowski J. (2017)
Genome-wide identification, characterisation and expression profiles of calcium-dependent
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protein kinase genes in barley (Hordeum vulgare L.). Journal of Applied Genetics 58 (1):
11 -22.

A. Kosmala, Nagroda Dyrektora Instytutu Genetyki Roslin Polskiej Akademii Nauk za
wybitne osiggniecia naukowe w latach 2015-2016, 13 grudnia 2017 r.

P. Krajewski, Nagroda Dyrektora Instytutu Genetyki Ro$lin Polskiej Akademii Nauk za
wybitne osiggniecia naukowe w latach 2015-2016, 13 grudnia 2017 r.

J. Majka, Stypendium Instytutu Chemii Bioorganiczniej Polskiej Akademii Nauk dla
najlepszych doktoratow na rok akademicki 2017/2018.

M. Majka, Stypendium Instytutu Chemii Bioorganiczniej Polskiej Akademii Nauk dla
najlepszych doktoratow na rok akademicki 2017/2018.

K. Masajada, Stypendium Instytutu Chemii Bioorganiczniej Polskiej Akademii Nauk dla
najlepszych doktoratow na rok akademicki 2017/2018.

D. Perlikowski, Stypendium dla wybitnych mlodych uczonych na poczatku kariery
naukowej ,,START” Fundacji na Rzecz Nauki Polskiej 2017 r.

M. Pyrski, Stypendium Instytutu Chemii Bioorganiczniej Polskiej Akademii Nauk dla
najlepszych doktoratow na rok akademicki 2017/2018.

P. Shakya, Stypendium Instytutu Chemii Bioorganiczniej Polskiej Akademii Nauk dla
najlepszych doktoratow na rok akademicki 2016/2017 oraz 2017/2018.

Wyrdéznienie Wydzialu II Nauk Biologicznych i Rolniczych Polskiej Akademii Nauk
dla zespotu naukowego M. Jedryczka (35%), J. Kaczmarek (25%), I. Kasprzyk (10%),
A. Grinn-Gofron (10%), M. Sady$ (10%), A. Brachaczek (10%) za cykl prac
pt. ,,Opracowanie narzedzi aerobiologicznych do ochrony zdrowotno$ci roslin i zdrowia
ludzi”, 9 listopada 2017 r.

ROZWOJ KADRY NAUKOWE]

Stopien naukowy doktora habilitowanego

Dr Lidia Blaszczyk — stopien doktora habilitowanego w dziedzinie nauk rolniczych
w dyscyplinie agronomia nadany przez Rad¢ Naukowg IGR PAN w dniu 5 wrze$nia 2017
r. za cykl szesSciu publikacji naukowych powigzanych tematycznie pt. ,,Zré6znicowanie
gatunkowe polskich szczepow Trichoderma i ich wtasciwos$ci antagonistyczne wzgledem
fitopatogenow Fusarium”.

Stopien naukowy doktora

Mgr Karolina Gorna — stopien doktora nauk rolniczych nadany przez Rad¢ Naukowa IGR
PAN w dniu 13 grudnia 2017 r. na podstawie pracy ,,Zroznicowanie genetyczne
i charakterystyka metaboliczna izolatow Fusarium proliferatum jako patogena ro$lin
uprawnych”; promotor dr hab. L. Stepien.

Mgr Michal Knopkiewicz - stopien doktora nauk rolniczych nadany przez Rad¢ Naukowa
IGR PAN w dniu 13 grudnia 2017 r. na podstawie pracy ,,Identyfikacja i charakterystyka
loci odpowiedzialnych za odpornos¢ na wyleganie i askochytoze u grochu siewnego (Pisum
sativum L.)”; promotor: prof. dr hab. W. Swiecicki, promotor pomocniczy:
dr M. Gawlowska.
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Stopien naukowy licencjata

licencjat Zuzanna Dutkiewicz — stopien licencjata nauk biologicznych nadany przez
Wydziat Informatyki Politechniki Poznanskiej w dniu 12 wrze$nia 2017 r.; na podstawie
pracy ,Analiza eksperymentalna i bioinformatyczna homologéw genu reduktazy
ketoizowalerianianowej w biosyntezie wtornych metabolitow przez grzyby wyzsze”,
promotor: dr Grzegorz Koczyk.

Doktoranci

mgr Adam Augustyniak, opiekun naukowy: dr hab. A. Kosmala, od 01 listopada 2014 r.
mgr Bakro Fatema, opiekun naukowy: dr hab. R. Malinowski, od 01 maja 2016 r.

mgr Aneta Basinska-Barczak, opiekun naukowy: dr hab L. Btaszczyk, od 01 listopada
2014 r.

mgr Wojciech Bielski, opiekun naukowy: dr K. Susek, od 17 marca 2014 r.
mgr Blicharz Sara, opiekun naukowy: dr hab. R. Malinowski, od 01 maja 2016 r.

mgr Joanna Cerazy-Waliszewska, opiekun naukowy: prof. dr hab. S. Jezowski, od
01 listopada 2012 r.

mgr Jagoda Czarnecka, opiekun naukowy: dr A. Kietbowicz-Matuk, prof. dr hab.
T. Rorat, od 01 stycznia 2013 r.

mgr Anna Durska, opiekun naukowy prof. dr hab. W. Swiecicki, od 24 pazdziernika
2016 .

mgr Joanna Fidler, opiekun naukowy: dr D. Babula-Skowronska, od 04 grudnia 2017 r.
mgr Carolina Gomes, opiekun naukowy: dr Jorge Paiva, od 06 czerwca 2016 r.

mgr Michal Kempa, opiekun naukowy: dr hab. A. Kuczynska, od 05 listopada 2015 r.
mgr Kamil Kowalik, opiekun naukowy: dr hab. A. Kuczynska, od 02 listopada 2017 r.

mgr Dariusz Kruszka, opiekun naukowy: dr F. Gregory, prof. dr hab. P. kachlicki, od
01 kwietnia 2017 r.

mgr Joanna Majka, promotor: dr hab. A. Kosmala, promotor pomocniczy:
dr T. Ksigzczyk, od 01 pazdziernika 2013 r.

mgr Maciej Majka, opiekun naukowy: prof. dr hab. H. Wisniewska, od 01 pazdziernika
2013r.

mgr Katarzyna Masajada, opiekun naukowy: dr I. Pawlowicz, dr hab. A. Kosmala,
od 01 grudnia 2014 r.

mgr Soham Mukhopathyay, opiekun naukowy: dr W. Truman, od 13 grudnia 2016 r.
mgr Juan Camilo Ochoa, opiekun naukowy: dr W. Truman, od 19 stycznia 2017 r.

mgr inz. Piotr Plewinski, opiekun naukowy: dr M. Ksiazkiewicz, od 20 pazdziernika
2016 .

mgr inz. Marcin Pyrski, opiekun naukowy: dr hab. T. Pniewski, od 01 listopada 2013 r.
mgr Noor Ramzi, opiekun naukowy prof. dr hab. M. Jedryczka, od 12 grudnia 2016 r.
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mgr Joanna Rézanska, opiekun naukowy: dr D. Babula-Skowronska, od 02 listopada
2017 r.

mgr Elzbieta Rudy, opiekun naukowy: prof. dr hab. B. Wolko, od 01 maja 2015 .

mgr Sandra Rychel, opiekun naukowy: prof. dr hab. B. Wolko, od 01 pazdziernika 2011 r.
mgr Pawel Serbiak, opickun naukowy: prof. dr hab. M. Jedryczka, od 01 listopada 2012 r.
mgr Preeti Shakya, opiekun naukowy: dr hab. R. Malinowski, od 05 listopada 2015 r.
mgr Karolina Sobanska, opiekun naukowy: dr hab. T. Pniewski, od 01 listopada 2012 r.

mgr Urszula Talar, opiekun naukowy: dr A. Kietbowicz-Matuk, prof. dr hab. T. Rorat,
od 01 grudnia 2014 r.

mgr Waldemar Ulaszewski, opiekun naukowy: dr K. Susek, od 24 pazdziernika 2016 r.
mgr Monika Urbaniak, opiekun naukowy: dr hab. L. Stepien, od 01 pazdziernika 2013 r.

mgr inz. Natalia Witaszak, opiekun naukowy: prof. dr hab. P. Kachlicki, od 01 stycznia
2016 r.

Magistranci

Andzelika Drozda, realizacja pracy magisterskiej, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu,
0d 01.10.2016 r., opiekun mgr inz. J. Cerazy-Waliszewska, promotor dr hab. T. Pniewski.

Lucyna Szymanska, realizacja pracy magisterskiej, Uniwersytet Przyrodniczy
w Poznaniu, 01 pazdziernika — 31 grudnia 2017 r., opiekun dr hab. L. Btlaszczyk,
mgr A. Basinska-Barczak.

Inzynieranci

Joanna Matuszek, realizacja pracy inzynierskiej, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu,
01.10. 2015 r. — 05.01.2017 r., opiekun mgr K. Sobanska, promotor dr hab. T. Pniewski.

Stazysci

Angelika Andrzejewska, Dominik Czaja, Klaudia Staszak, Monika Zigbka, program
stazowy dla studentow Wydziatu Rolnictwa i Bioinzynierii Uniwersytetu Przyrodniczego
w Poznaniu (UDA-POWR.03.01.00-00-S237/15), 23.01 - 28.02.2017 r., opiekun
dr hab. A. Kuczynska.

Pani Sophia Baldysz, staz naukowy, Wydzial Biologii Uniwersytetu im. Adama
Mickiewicza, 03.07 — 02.10.2017 r., opiekun dr. R.K. Selvakesavan.

Kinga Barczak, staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 06.02 —
06.03.2017 r., opiekun dr M. Gawtowska.

Joanna Biernat, staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 01.07 —
01.08.2017 r., opiekun dr M. Kroc.

Daria Budzynska, staz naukowy w ramach wygranego konkursu na prac¢ w zespole BIO-
TALENT, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 01.09 — 01.10.2017 r.; opiekun
dr hab. R. Malinowski.

Marcin Drzewiecki, staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 01 —
30.06.2017 r., opiekun dr J. Paiva.
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Mateusz Durbacz, staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 03.07 —
03.08.2017 r., opiekun naukowy dr hab. R. Malinowski.

Seweryn Frasinski, staz naukowy, IHAR-PIB Radzikéw, 05 — 30.06.2017 r.; opiekun
dr hab. L.Stepien.

Julia Grupa, staz naukowy, Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu,
02.07 — 02.10.2017 r.; opiekun dr hab. L. Btaszczyk.

Katarzyna Jasiewicz, praktyki, studentka Wydziatu Biologii Uniwersytetu im. Adama
Mickiewicza w Poznaniu, 01.07 — 31.10.2017 r., opiekun dr. A. Kietbowicz-Matuk.

Dorota Jasinska, mgr Krzysztof Rubrycki, Poznanska Hodowla Roslin Sp. z o.o.,
poznanie technik laboratoryjnych oraz przeprowadzenie analiz  zawarto$ci
deoksyniwalenolu w ziarnie jgczmienia, 13 —24.02.2017 r., opiekun dr hab. A. Kuczynska.

Karolina Jedrczak, staz naukowy, Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu,
02.07 — 29.09.2017 r., opiekun dr hab. L. Stepien.

Norbert Jedrzejczak, staz naukowy — wolontariat, 03 — 28.07.2017 r., opiekun
mgr A. Gryciuk, mgr inz. J. Cerazy-Waliszewska, mgr inz. M. Pyrski, dr hab. T. Pniewski.

Natalia Katulska, stazystka z funduszu europejskiego, Uniwersytet im. Adama
Mickiewicza, 03.07 — 02.10.2017 r., opiekun prof. dr hab. H. Wisniewska.

Piotr Kopeé, staz naukowy, Wydzial Biologii Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza
w Poznaniu, 03.07 — 02.10.2017 r., opiekun dr hab. R. Malinowski.

Magdalena Magaj, program stazowy dla studentow Wydziatu Rolnictwa i Bioinzynierii
Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu (UDA-POWR.03.01.00-00-S237/15), 03 —
28.07.2017 r., opiekun mgr A. Gryciuk, mgr inz. J. Cerazy-Waliszewska,
mgr inz. M. Pyrski, dr hab. T. Pniewski.

Jakub Michalski, staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 23.01 —
23.02.2017 r., opiekun dr J. Paiva.

Katarzyna Mikolajczak, staz naukowy dlugoterminowy, Uniwersytet Przyrodniczy
w Poznaniu, 04.09 — 04.12.2017 r., opiekun dr hab. L. Btaszczyk.

Aleksandra Mrozek, 3 miesi¢gczny staz naukowy, Uniwersytet im. Adama Mickiewicza,
10.07 — 09.10.2017 r., opiekunowie dr K. Susek (2 mies.) i dr M. Ksigzkiewicz (1 mies.).

Paulina Musial, staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu,
01 —30.09.2017 r., opiekun prof. dr hab. M. Jedryczka.

Marta Pietras, program stazowy dla studentow Wydziatu Rolnictwa i Bioinzynierii
Uniwersytetu  Przyrodniczego w Poznaniu (UDA-POWR.03.01.00-00-S237/15),
03 —28.07.2017 r., opiekun dr M. Langner.

Szymon Rutecki, staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 06.02 —
06.03.2017 r., opiekun dr M. Kroc.

Malwina Wegner, krotkoterminowy staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy
w Poznaniu, 01.08 — 31.08.2017 r., opiekun dr J. Paiva.

Martyna Werkowska, staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 03.07 —
11.08.2017 r., opiekun dr M. Kroc.

Pawel Zalewski, staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 23.01 —
23.02.2017 r., opiekun dr J. Paiva.

Joanna Zuraszek, staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 27.06 —
27.07.2017 r., opiekun dr M. Gawlowska.
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UCZESTNICTWO W KOMITETACH REDAKCYJNYCH
CZASOPISM NAUKOWYCH

Acta Agrobotanica

e drJoanna Kaczmarek — cztonek komitetu redakcyjnego.
Acta Societatis Botanicorum Poloniae

e prof. dr hab. B. Wolko — cztonek komitetu redakcyjnego.
Biodiversity Research and Conservation

e prof. dr hab. Z. Kaczmarek — cztonek komitetu redakcyjnego.
Biohelikon

e dr hab. A. Kuczynska — cztonek komitetu redakcyjnego.
Biomed Research International

e dr hab. Lukasz Stepien — cztonek komitetu redakcyjnego numeru specjalnego.
Biometrical Letters

e dr hab. A. Kuczynska — cztonek komitetu redakcyjnego.
Genetic Resources and Crop Evolution

e prof. dr hab. W.K. Swigcicki — cztonek komitetu redakcyjnego.
Journal of Applied Biotechnology

e dr hab. A. Kuczynska — cztonek komitetu redakcyjnego.
Journal of Applied Genetics

dr hab. A. Gorny, prof. IGR PAN — redaktor dziatu ,,Plant Genetics”,
prof. dr hab. Z. Kaczmarek — cztonek komitetu redakcyjnego,

prof. dr hab. P. Krajewski — cztonek komitetu redakcyjnego,

prof. dr hab. M. Surma — cztonek komitetu redakcyjnego.

Journal of Integrated OMICS

e drhab. A. Kosmala — cztonek komitetu redakcyjnego.
Legume Perspectives

e prof. dr hab. W. Swigcicki — cztonek komitetu redakcyjnego.
Polish Botanical Journal

e prof. dr hab. Z. Kaczmarek — cztonek komitetu redakcyjnego.
Plant Physiology

e dr R. Malinowski — cztonek komitetu redakcyjnego.
Polish Journal of Microbiology

e prof. dr hab. M. Jedryczka — cztonek komitetu redakcyjnego.
Frontiers in Pharmacology

e drJ. Paiva — cztonek komitetu redakcyjnego,
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e drF. Gregory — cztonek komitetu redakcyjnego.
Frontiers in Plant Science

e drF. Gregory — cztonek komitetu redakcyjnego,

e drJ. Paiva — cztonek komitetu redakcyjnego,

dr R. Malinowski — cztonek komitetu redakcyjnego,

dr hab. A. Kosmala — cztonek komitetu redakcyjnego,

dr D. Babula-Skowronska — cztonek komitetu redakcyjnego,
dr A. Kietbowicz-Matuk — cztonek komitetu redakcyjnego.

Frontiers in Microbiology

e prof. dr hab. M. Jedryczka — redaktor techniczny tomu ,,Soil fungal biodiversity for
soil and plant health”.

Science of Nature

e dr hab. Lukasz Stepien — cztonek komitetu redakcyjnego.
Scientifica

e drF. Gregory — cztonek komitetu redakcyjnego.
Rosliny oleiste

e prof. dr hab. M. Jedryczka — cztonek rady programowe;.
Rozprawy i Monografie Instytutu Genetyki Roslin PAN

prof. dr hab. T. Adamski — cztonek komitetu redakcyjnego,

prof. dr hab. P. Krajewski — cztonek komitetu redakcyjnego,

prof. dr hab. B. Salmanowicz — cztonek komitetu redakcyjnego,

prof. dr hab. Z. Zwierzykowski — cztonkowie komitetu redakcyjnego.

Zemdirbyste Agriculture
e prof. dr hab. M. Jedryczka — cztonek rady programowe;.

UCZESTNICTWO Z WYBORU W DZIALALNOSCI EKSPERCKIE]J,
STOWARZYSZENIACH NAUKOWYCH i in.

prof. dr hab. Tadeusz Adamski

e Czlonek XVIII Kadencji Rady Naukowej Instytutu Genetyki i Hodowli Roslin PIB
w Radzikowie.

dr hab. L. Blaszczyk
e Sekretarz Zarzadu Oddziatu Poznanskiego Polskiego Towarzystwa Genetycznego.
prof. dr hab. M. Jedryczka

e Zastepca sekretarza w Zarzadzie Oddzialu Poznanskiego Polskiego Towarzystwa
Fitopatologicznego.

e Zastepca przewodniczacego w Zarzadzie Oddziatu Poznanskiego Polskiego
Towarzystwa Fitopatologicznego.

e (Czlonek Zarzadu Glownego Polskiego Towarzystwa Genetycznego.
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e Kierownik Grupy roboczej Integrated Control in Oilseed Crops (ICOC),
International Organisation for Biological Control/West Palaearcitic Regional
Section.

e Czlonek Rady Programowej ds. Studium Doktoranckiego na Wydziale Rolniczym
Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu.

prof. dr hab. Piotr Kachlicki
e Czlonek Zarzadu Polskiego Towarzystwa Spektrometrii Mas.
dr J. Kaczmarek

e C(Czlonek Komisji Rewizyjnej Zarzadu Gtownego Polskiego Towarzystwa
Fitopatologicznego.

e Czlonek Polskiego Towarzystwa Mykologicznego, wiceprzewodniczaca sekcji
Micromycetes i ich metabolity.

prof. dr hab. Z. Kaczmarek
e (Czionek Rady Naukowej Instytutu Fizjologii Roslin PAN w Krakowie.
dr A. Kielbowicz-Matuk

e C(Cztonek Rady Mtodych Pracownikéw Naukowych IGR PAN.
e Sekretarz Rady Naukowej IGR PAN.

mgr H. Cwiek — Kupczynska
e (Czlonek Rady Miodych Pracownikow Naukowych IGR PAN.
dr I. Pawlowicz

e (Czlonek Zarzadu Oddziatu Poznanskiego Polskiego Towarzystwa Genetycznego,
skarbnik.

dr hab. A. Kuczynska
e Zastepca sekretarza Rady Naukowej Instytutu Genetyki Roslin PAN w Poznaniu.
dr hab. A. Kosmala

e Czlonek Komisji Rewizyjnej Oddzialu Poznafiskiego Polskiego Towarzystwa
Genetycznego.

e Czlonek Komisji ds. Badan Rady Naukowej IGR PAN.
prof. dr hab. P. Krajewski

e (Czlonek Rady Naukowej Polskiego Towarzystwa Biometrycznego.
e (Czlonek Zarzadu EUCARPIA Section Biometrics in Plant Breeding.

dr M. Kroc

e Przewodniczaca Rady Mtodych Pracownikow Naukowych IGR PAN.
dr M. Langner

e (Czlonek i sekretarz Rady Mtodych Pracownikéw Naukowych IGR PAN.
dr hab. R. Malinowski

e (Czlonek Komitetu Biotechnologii PAN.

e (Czlonek panelu ekspertow Narodowego Centrum Nauki, panel NZ9.
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mgr K. Masajada

e Czlonek Samorzadu Doktorantéow przy Srodowiskowym Studium Doktoranckim
Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN.

e Przedstawiciel Doktorantow IGR PAN.

e Czilonek Komisji Stypendialnej przy Srodowiskowym Studium Doktoranckim
Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN.

mgr Wojciech Bielski

e Czilonek Komisji Stypendialnej przy Srodowiskowym Studium Doktoranckim
Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN.

prof. dr hab. B. Naganowska

e Wiceprezes Zarzadu Gtownego Polskiego Towarzystwa Genetycznego.
e Czlonek Bazy Ekspertow Narodowego Centrum Badan i Rozwoju.

dr J. Paiva

e Delagat na Polske COST ACTION CA15223.
e (Czlonek International Legume Society.

dr hab. Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN

e Czlonek Komisji ds. Rozwoju Kadry Naukowej Rady Naukowej Instytutu Genetyki
Roslin PAN w Poznaniu.

prof. dr hab. T. Rorat

e (Czlonek panelu recenzentow NCBIiR.
e Czlonek Komitetu Fizjologii, Genetyki i Hodowli Roslin Wydziatu 11 PAN.

dr K. Susek

e Czlonek Komisji ds. Rozwoju Kadry Naukowej Rady Naukowej Instytutu Genetyki
Roslin PAN w Poznaniu.

e Przedstawiciel pracownikow naukowych adiunktoéw i asystentow Rady Naukowej
IGR PAN w Poznaniu.

dr hab. L. Stepien

e Przewodniczacy Komisji Rewizyjnej Oddzialu Poznanskiego Polskiego
Towarzystwa Genetycznego.

prof. dr hab. W. Swiecicki

e Czlonek korespondent Polskiej Akademii Nauk i Rady Kuratorow II Wydziatu.
Wiceprzewodniczacy Rady Naukowej Instytutu Srodowiska Rolniczego i Lesnego
PAN w Poznaniu.

Wiceprzewodniczacy Rady Naukowej Ogrodu Botanicznego PAN w Powsinie.
Cztonek Rady Naukowej Instytutu Genetyki Roslin PAN w Poznaniu.

Cztonek Komitetu Agronomii PAN.

Cztonek prezydium Komitetu Fizjologii, Genetyki i Hodowli Ro$lin PAN.
Cztonek Rady Konsultacyjnej COBORU w Stupi Wielkie;.

Cztonek Zarzadu Pisum Genetics Association i Komitetu dla Genomu Pisum.
Czlonek zatozyciel ,,Legume Society”.

Przewodniczacy Rady ds. Ochrony Zasoboéw Genowych Roslin Uprawnych.
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prof. dr hab. B. Wolko

Cztonek Komitetu Fizjologii PAN w Krakowie.
Cztonek Rady Naukowej Instytutu Srodowiska Rolniczego i Le$nego PAN
w Poznaniu.

prof. dr hab. Z. Zwierzykowski

Cztonek Zarzadu Grupy Roboczej Festulolium w ramach Sekcji Roslin Pastewnych
i Traw Gazonowych EUCARPIA (Festulolium Working Group under the Fodder
Crops and Amenity Grasses Section of EUCARPIA).

Cztonek Komitetu Koordynacyjnego Wielkopolskiego Centrum Zaawansowanych
Technologii.

DZIALALNOSC DYDAKTYCZNA, POPULARYZATORSKA I DORADCZA

Warsztaty dla studentéw kierunku Biologia roslin uzytkowych, Wydzial Biologii,
Uniwersytet im. Adama Mickiewicza, 24 i 25 maja 2017 r. Organizatorzy: prof. dr hab.
M. Jedryczka, dr hab. A. Kosmala, dr. A. Stachowiak-Szrejbrowska.

Wyktady i zajecia w IGR PAN:

19

,, Tolerancja stresOw biotycznych u jeczmienia”, prowadzaca dr hab. A. Kuczynska.
,ldentyfikacja molekularna grzybow Cunninghammella spp. uzywanych do
biodegradacji toksycznych odpadow”, prowadzacy mgr inz. P. Serbiak.
»Wykorzystanie metod aerobiologicznych w ochronie ro$lin uprawnych przed
chorobami”, prowadzaca prof. dr hab. M. Jedryczka.

,,Glowne gatunki strgczkowe uprawiane w Polsce — groch i tubin. Obserwacje
wybranych cech morfologicznych w roznych populacjach mapujacych,
w warunkach polowych. Analiza sprz¢zen”, prowadzace dr M. Gawlowska,
dr M. Kroc.

,,Genomika strukturalna tubinéw”, prowadzacy dr M. Ksigzkiewicz.

,»Irawy pastewne, kompleks Lolium-Festuca (kostrzewy-zycice), krzyzowanie
oddalone, tolerancja stresOw abiotycznych u traw (susza, niska temperatura,
zasolenie)”, prowadzaca dr 1. Pawlowicz.

,,Grzyby z rodzaju Trichoderma w biologicznej ochronie ro$lin uprawnych”,
prowadzace dr hab. L. Blaszczyk, mgr A. Basinska.

Zajecia praktyczne i pokazy na polu doswiadczalnym IGR PAN w Cerkwicy:

»Zmienno$¢  genetyczna 1 fenotypowa wierzb. Charakterystyka form
wykorzystywanych do produkcji biomasy”, prowadzaca prof. dr hab. M. Jedryczka.
wSlazowiec pensylwanski — jak wyglada i do czego jest stosowany? Pokaz
inokulacji  grzybem  Sclerotinia  sclerotiorum, wywolujacym  zgnilizng
twardzikowa”, prowadzaca prof. dr hab. M. Jedryczka.

Do czego stuzy test ptatkowy? Pokaz mozliwosci praktycznego zastosowania
wiedzy o metabolitach grzybow chorobotwoérczych wobec rzepaku”, prowadzaca
prof. dr hab. M. Jedryczka.

,»Zboza (pszenica, pszenzyto) i ich podatnos¢ na choroby (fuzarioza)”, prowadzaca
prof. dr hab. H. Wisniewska.
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e _Gatunki roslin stragczkowych. Ledzwian siewny jako literaturowo modelowa
roslina dla potrzeb Zréwnowazonego rolnictwa”, prowadzacy
prof. dr hab. W. Rybinski.

Spotkanie Sekcji Traw 1 Motylkowatych Drobnonasiennych PIN, Szelejewo,
07 czerwca 2017 r.

Wyktady:

e Mieszance traw Lolium-Festuca — historia I terazniejszos¢”, prowadzacy
prof. dr hab. Z. Zwierzykowski,
e Mieszance traw Lolium-Festuca — przyszto$¢”, prowadzacy dr hab. A. Kosmala.

Seminarium naukowe Zakladu Biotechnologii i Bioinformatyki Politechniki
Rzeszowskiej, Rzeszow, 26 kwietnia 2017 r.

e Fizjologiczna i molekularna reakcja rosliny na stresy abiotyczne”, prowadzaca
dr I. Pawlowicz.

Seminarium naukowe organizowane w ramach projektu KNOW- Poznanskie
Konsorcjum RNA, Poznan, 7 lipca 2017 .

e _B-box zinc finger proteins in potato — function of StBBX24 protein in
photoperiodic and circadian clock regulation of Solanum tuberosum development”,
prowadzgca dr A. Kietbowicz-Matuk.

Seminarium naukowe organizowane w ramach Polskiego Towarzystwa
Genetycznego, Poznan, 28 czerwca 2017 r.

e Fotoperiodyczna regulacja kwitnienia u gatunkéow nalezacych do rodzaju
Solanum”, prowadzaca dr A. Kietbowicz-Matuk.

Cwiczenia dla studentéw Uniwersytetu Przyrodniczego.

e Matematyka", 120 godzin, prowadzaca dr A. Sawikowska.
e . Technologie informacyjne”, 40 godzin, prowadzaca dr A. Sawikowska.

Wyklady i ¢wiczenia dla studentow Uniwersytetu Zielonogorskiego.

e Biotechnologia ro$lin”, 30 godzin, prof. dr hab. T. Adamski.
e  Mikrorozmnazanie ro$lin”, 45 godzin, prowadzacy prof. dr hab. T. Adamski.

Wyklady z cyklu Genetyka Ro$lin dla doktorantéw Srodowiskowego Studium
Doktoranckiego Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN w Poznaniu.

e _Podstawy genetyki klasycznej”, 20.04.2017 r., prowadzacy prof. dr

hab. T. Adamski.

,,Basics of classical genetics”, 21.04.2017 r., prowadzacy prof. dr hab. T. Adamski.

,Genetyka cech ilosciowych”, 25.04.2017 r., prowadzaca prof. dr hab. M. Surma.

,Genetics of quantitative traits”, 26.04.2017 r., prowadzaca prof. dr hab. M. Surma.

,»Metody biometryczne stosowane w badaniach genetycznych, cz. 17, 09.06.2017

r., prowadzacy prof. dr hab. Z. Kaczmarek.

e _Biometrical methods used in genetic studies, part 17, 10.06.2017 r., prowadzacy
prof. dr hab. Z. Kaczmarek.

e  Metody biometryczne stosowane w badaniach genetycznych, cz. 27, 16.06.2017
r., prowadzacy prof. dr hab. Z. Kaczmarek.
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,Biometrical methods used in genetic studies, part 2”, 17.06.2017 r., prowadzacy
prof. dr hab. Z. Kaczmarek.

,Genetyka odpornosci”, 23.05.2017 r., prowadzaca prof. dr hab. M. Jedryczka.
,Genetics of plant resistance”, 24.05.2017 r., prowadzaca prof. dr hab.
M. Jedryczka.

Zajecia terenowe — wyjazd na pole do$wiadczalne IGR PAN w Cerekwicy,
25.06.2017 r., dr hab. A Kosmala.

,Podstawy cytogenetyki”, 30.05.2017 r., prowadzaca prof. dr hab. B. Naganowska.
,Basic cytogenetics”, 31.05.2017 r., prowadzaca prof. dr hab. B. Naganowska.
,Zarys inzynierii genetycznej ro$lin”, 06.06.2017 r., prowadzacy dr hab.
T. Pniewski prof. IGR PAN.

»Introduction into plant genetic engineering”, 07.06.2017 r., prowadzacy dr hab.
T. Pniewski prof. IGR PAN.

,Genetyka stosowana, czyli hodowla roslin”, 13.06.2017 r., prowadzacy prof. dr
hab. W. Swiecicki.

»Applied genetics — plant breeding”, 14.06.2017 r., prowadzacy prof. dr hab.
W. Swiecicki.

,,Metabolomika roslin, cz. 17, 20.06.2017 r., prowadzacy prof. dr hab. P. Kachlicki.
,,Plant metabolomics, part 17, 21.06.2017 r., prowadzacy prof. dr hab. P. Kachlicki.
»,Metabolomika ro$lin, cz. 2, 27.06.2017 r., prowadzacy prof. dr hab. P. Kachlicki.
,,Plant metabolomics, part 2, 28.06.2017 r., prowadzacy prof. dr hab. P. Kachlicki.

“Introduction to Molecular Plant Signalling”, 12 godz, prowadzacy
dr hab. R. Malinowski, dr W. Truman.

Zajecia dla studentéow Studium Podyplomowego ,,Analityka chemiczna” Wydzialu
Chemii Uniwersytetu im. A. Mickiewicza w Poznaniu.

Wyktad.:

,»Analizy roslinnych metabolitow wtornych technika HPLC-MS”, 16 grudnia 2017
r., prowadzacy prof. dr hab. P. Kachlicki.

Cwiczenia:

»Analizy roslinnych metabolitow wtornych technika HPLC-MS”, 10 godzin,
prowadzacy dr. A. Piasecka, mgr D. Kruszka.

Wyklady dla studentow Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu, Wydzialu
Rolnictwa i Bioinzynierii, I roku studiow magisterskich w ramach przedmiotu
sinnowacje w naukach rolniczych”.

”Wlasciwos$ci antagonistyczne polskich szczepéw Clonostachys 1 Trichoderma
wzgledem toksynotworczych gatunkéw Fusarium”; 04 kwietnia 2017 r., 1 godzina,
prowadzaca dr hab. L. Blaszczyk.

,,Oddziatywanie grzyboéw Trichoderma z roslinami pszenicy zwyczajnej (Triticum
aestivum L.)”, 04 kwietnia 2017 r., 1 godzina, prowadzaca mgr A. Basinska-
Barczak.

Wyklad dla shuchaczy studiow podyplomowych kierunku biologia realizowanych
przez Niepubliczny Osrodek Doskonalenia Nauczycieli Behaviour w Poznaniu.
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"Diagnostyka molekularna — na czym polega i gdzie jest wykorzystywana”,
19 listopada 2017 r. 2 godziny, dr hab. L. Btaszczyk.
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Wyklad dla lekarzy Uniwersytetu Medycznego w Poznaniu, Katedry i Kliniki
Dermatologii, Pracowni Mykologii Lekarskiej.

o _Diagnostyka molekularna grzybéw”, 20 wrzesnia 2017 r., 2 godziny,
dr hab. L. Blaszczyk.

Wyklady na Studium Podyplomowym Instytutu Ochrony Roslin.

e _Wazne gospodarczo gatunki sprawcoOw chorob grzybowych rzepaku. Biologia,
rozpoznawanie i zwalczanie”, 22 kwietnia 2017 r., 1 godzina, prowadzaca
prof. dr hab. M. Jedryczka.

e _Sygnalizacja 1 prognozowanie wystepowania chordb grzybowych rzepaku”,
22 kwietnia 2017 r., 1 godzina, prowadzaca prof. dr hab. M. Jedryczka.

e . Ocena stopnia porazenia roslin rzepaku przez choroby grzybowe i progi
ekonomicznej szkodliwo$ci wybranych sprawcow”, 22 kwietnia 2017 r., 1 godzina,
prowadzaca prof. dr hab. M. Jedryczka.

Szkolenie w Centrum Doradztwa Rolniczego Oddzial w ramach operacji zgloszonej
do Planu Operacyjnego KSOW w latach 2016 r. — 2017 r. ,Innowacje w rolnictwie —
upowszechnianie badan naukowych i przyklady wdrozen w produkcji roslinnej”

e _Najnowsze wyniki prowadzonych badan naukowych i1 wdrozen z zakresu
produkcji zb6z i roslin oleistych”, 06 — 07 czerwca 2017 r., 45 min, prowadzaca
prof. dr hab. M. Jedryczka.

o _Wspoblczesne systemy wspomagania decyzji w ochronie zboz 1 rzepaku,
wykorzystujace metody aerobiologiczne”, 06 — 07 czerwca 2017 r., 45 min,
prowadzaca prof. dr hab. M. Jedryczka.

Wyklad na spotkaniu Oddziatlu Poznanskiego PTFit w dniu 23 czerwca 2017 r.

e Fitopatologia w Europie: z impetem wglab — sprawozdanie z konferencji EFPP
w Dunkierce, maj 2017 r.” prowadzacy prof. dr hab. M. Jedryczka, M. Belka.

Zajecia z zaKkresu aerobiologii rolniczej dla studentow II stopnia Kkierunku
Ogrodnictwo Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu

o _Wspolczesne kierunki w zywieniu i ochronie roslin”, 04 grudnia 2017 r., 3 godz,
prowadzaca prof. dr hab. M. Jedryczka.

Zajecia z zakresu aerobiologii rolniczej dla studentow II stopnia kierunku Medycyna
Roslin Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu

e . Ochrona roslin rolniczych i1 Ochrona ro$lin ogrodniczych”, 06 grudnia 2017 r.,
3 godz, prowadzaca prof. dr hab. M. Jedryczka.

Zajecia z zakresu aerobiologii rolniczej dla studentow I stopnia anglojezycznego
kierunku Ogrodnictwo Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu

e Integrated control of plant diseases”, 08 grudnia 2017 r., 3 godz, prowadzaca
prof. dr hab. M. Jedryczka.

e Szkolenie dla studentéw kierunku Biologia roslin uzytkowych, IGR PAN,
25.05.2017 r., W. Rybinski - prezentacja biordznorodnosci marginalnych roslin
stragczkowych na przyktadzie polowej kolekcji IGR PAN.
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Cykl wykladow w ramach popularyzacji wynikow Programu Wieloletniego
w Osrodkach Doradztwa Rolniczego

» ,Deficyt biatka paszowego w Polsce — hodowla odmian roélin straczkowych dla
jego zaspokojenia”, 11 wykladow, prowadzacy prof. dr hab. W. Swigcicki.

Popularyzacja wynikow Programu Wieloletniego, TV Trwam
e Udziat w audycji “Wies to tez Polska”, 05.11.2017 r., prof. dr hab. W. Swiecicki.

Noc Biologow 2017r. — warsztaty dla dzieci i mlodziezy, Instytut Genetyki Roslin PAN
w Poznaniu, 13.01.2017 r.

o Wspdlorganizacja i prowadzenie zaje¢ mgr A. Durska, mgr inz. P. Plewinski,
mgr W. Ulaszewski.

XX Festiwal Nauki i Sztuki, Instytut Chemii Bioorganicznej PAN, 24.04.2017 r.

e Udziat w przygotowaniu warsztatow dla dzieci 1 prowadzenie zajeé —
mgr N. Witaszak, mgr A. Durska, dr M. Kroc, mgr P. Wilczura, mgr inz.
P. Plewinski, mgr W. Ulaszewski.

e Przygotowanie plakatow — mgr S. Rychel.

e Sesja fotograficzna — mgr W. Bielski.

Wyklady w ramach cyklu BIOMs — BIO-TALENT.

e Wyklad popularyzatorski oraz prezentacja aktywno$ci Zakladu Zintegrowanej
Biologii Ro$lin dla uczniow szkoty podstawowej, 27.04.2017 r., prowadzacy
dr J. Paiva.

e _Rosliny ida na wojng”, 11.12.2017 r. wyklad popularyzatorski dla uczniow
gimnazjum, prowadzacy dr hab. R. Malinowski.

Wyklady w ramach cyklu BIOCAFE, Uniwersytet Adama Mickiewicza w Poznaniu.

e “Legumes around the world”, 13.12.2017 r., prowadzaca mgr F. Bakro.
»Fascination Plant day”, 18.05.2017 r.

e Zajecia laboratoryjne 1 prezentacja prac z zakresu biologii molekularnej i genomiki
roslin drzewiastych dla uczniow szkot podstawowych, prowadzacy — doktoranci:
Carolina Gomes, Dariusz Kruszka, Preeti Shakya, Fatema Bakro, Sara Blicharz,
Soham Mukhopadhyay, Juan Camilo Ochoa and Marcin Olszak, koordynatorzy:
dr Anna Stachowiak-Szrejbrowska, dr Jorge Paiva.

DZIALALNOSC WYDAWNICZA

Journal of Applied Genetics — oficjalne wydawnictwo Instytutu Genetyki Roslin Polskiej
Akademii Nauk, kwartalnik w jezyku angielskim, od 2006 roku na liscie czasopism
wyroznionych przez Journal Citation Reports. Od 2011 r. wydawca jest Springer Verlag
GmbH Berlin Heidelberg. dostep online: Wirtualna Biblioteka Nauki, kolekcja Springer
http://www.springer.com/life+sciences/journal/13353. Aktualny IF2016=1,655.
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INFORMACJE O DZIALALNOSCI NAUKOWEJ
WAZNIEJSZE OSIAGNIECIA

Opracowano mape cytogenetyczng genomu diploidalnej i tetraploidalnej formy
kostrzewy lgkowej (Festuca pratensis). Wykorzystujac markery cytogenetyczne
zmapowane w obrebie poszczegdlnych  chromosoméw F.  pratensis
scharakteryzowano rearanzacje strukturalne w chromosomach roslin pokolenia
F1-Fgtetraploidalnych mieszancow F. pratensis x Lolium perenne (Zaklad Biologii
Streséw Srodowiskowych).

Zidentyfikowano 30 réznych genéw BBX (B-box) w genomie Solanum tuberosum
odm. Desiree i dokonano ich charakterystyki pod wzgledem wlasciwosci
strukturalnych oraz wzordow ekspresji w cyklu okotodobowym oraz w warunkach
etiolacji/de-etiolacji. (Zaklad Biologii Stresow Srodowiskowych).

Stwierdzono, ze obecno$¢ modyfikacji chromatyny typu H3K4me3 jest dobrym
predyktorem ekspresji gené6w w merystemie wierzchotkowym Arabidopsis
thaliana oraz ze modyfikacja H3K27me3 moze towarzyszy¢ zard6wno aktywnym,
jak i nicaktywnym genom. Opisano wystepowanie naktadajacych si¢ modyfikacji
H3K4me3 1 H3K27me3 i zaproponowano wyjasnienie tego faktu poprzez
specyficzne funkcje komoérek merystemu wierzchotkowego (Zaklad Biometrii
i Bioinformatyki).

Wykazano niejednorodno$¢ pochodzenia genéw Dbiosyntezy poliketydow
makrolaktonowych u grzybow rzgdu Hypocreales. Wyniki wskazujg na szczeg6lnie
istotng role horyzontalnego transferu gendw pomigdzy odlegtymi taksonami z klasy
Sordariomycetes (Zaklad Biometrii i Bioinformatyki).

W badaniach nad podatnoscig jeczmienia jarego na fuzarioz¢ klosow (FHB)
i akumulacja ~ deoksyniwalenolu ~ (DON) w  ziarnie,  prowadzonych
z wykorzystaniem populacji zgenotypowanych za pomoca markeréw SNP,
stwierdzono sprz¢zenie QTL dla odpornosci na FHB i zawarto$ci DON z markerem
SNP 11 21037 zlokalizowanym na chromosomie 2H, co wskazuje na potencjalng
mozliwos¢ wykorzystania tego markera w hodowli jeczmienia o zmniejszonej
podatnosci na FHB (Zaklad Biotechnologii).

Opracowano podstawy metody koekspresji do otrzymywania kapsydopodobnych
czastek mozaikowych (mCLPs), ztozonych z HBcAg oraz pochodnego biatka
HBCcAg-epitop, co umozliwia tworzenie mCLPs jako komponentu bionanoczastek
(Zaklad Biotechnologii).

Przy wykorzystaniu roslin mieszancowych Salix viminalis oraz S. schwerinii
uzyskanych na UWM w Olsztynie, zidentyfikowano 11 QTL-i zwigzanych
z odpornoscia na rdz¢ powodowang przez grzyb Melampsora larici-epitea.
Najwiekszy procent zmiennosci cechy odpornosci na rdz¢ u form mieszancowych
(15,47%) wyjasniata interakcja z izolatem Mle 1 (najblizszy marker OPE(04Db)
(Zaklad Genetyki Patogenéw i Odpornosci Roslin).
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Zidentyfikowano szczepy grzybow (gltéwnie z rodzaju Isaria) zdolnych do
efektywne;j biotransformacji zZwigzkow biologicznie czynnych
(dehydroepiandrosteron, 6-metyloflawon) w warunkach laboratoryjnych, co
potencjalnie pozwoli na ich wykorzystanie biotechnologiczne (Zaklad Genetyki
Patogenéw i Odpornosci Roslin).

Analizy profilu kwaséw thuszczowych w zasobach genowych tubinu bialego
pozwolilty zidentyfikowaé genotypy o najbardziej korzystnym stosunku
nienasyconych kwasoéw tluszczowych omega 3 : omega 6, co jest istotne
z zywieniowego punktu widzenia (Zaklad Genomiki).

Opracowano finalng wersj¢ konsensusowej mapy genetycznej tubinu biatego,
zawierajacg 3966 markerow (3669 sekwencyjnie zdefiniowanych), rozlokowanych
W 25 grupach sprzezen. Laczna dtugos¢ mapy wynosi 2950 ¢cM, mapa zawiera 1974
loci unikatowych ($redni dystans 1,49 cM/marker). Na mapie zlokalizowano loci
cech ilo$ciowych wczesnosci kwitnienia i odpornosci na antraknoze, dla ktorych
uzyskano blisko sprzezone markery SNP, potwierdzone przez amplifikacje
i sekwencjonowanie produktow PCR (Zaklad Genomiki).

Wykazano, ze ekspresja genu gametocydalnego (Gc) Aegilops geniculata
(Ae. ovata) u mieszancow tego gatunku z pszenzytem (x Triticosecale), zachodzaca
w anafazie II podzialu mejotycznego, skutkowata fragmentacja chromosomow, ale
obserwowano czgs$ciowg zywotnos$¢ gamet, w ktorych doszto do tego zjawiska.
Stwierdzono, ze pofragmentowane chromosomy maja zdolno$¢ do losowego
taczenia si¢ 1 tworzenia translokacji chromosomowych. Mechanizm ten moze
zosta¢ wykorzystany do manipulacji chromosomowych u pszenzyta (Zaklad
Genomiki).

Stwierdzono, ze metaliczne nanoczastki moga zaktoci¢ wtdrng przemiang materii
ro$lin 1 wyzwala¢ odporno$¢ wrodzong (konstytutywna) rosliny. Jest to pierwszy
dowdd na indukcje odpornosci rosliny przez nanoczastki. Odkrycie to moze miec
znaczenie dla tworzenia nowych strategii zwalczania szkodnikow roslin oraz
patogendéw infekujacych rosliny (Zaklad Zintegrowanej Biologii Roslin).

Zidentyfikowano gen bedacy kluczowym czynnikiem odpowiedzialnym za reakcje
opornosci roslin na transformacje¢ z wykorzystaniem Agrobacterium. Odkrycie to
bedzie mialo duze znaczenie dla dalszego rozwoju inZynierii genetycznej roslin
uzytkowych, poniewaz wiele istotnych gospodarczo ro$lin jest opornych na
modyfikacje genetyczne (Zaklad Zintegrowanej Biologii Roslin).
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SPRAWOZDANIE Z REALIZACJI BADAN

ZAKLAD BIOLOGII STRESOW SRODOWISKOWYCH

Kierownik Zaktadu dr hab. Arkadiusz Kosmala, prof. IGR PAN

Zespot Regulacji Ekspresji Genow dr Agnieszka Kietbowicz-Matuk

(REG) prof. dr hab. Tadeusz Rorat — 50% etatu (do
31.05.2017 r.)
mgr inz. Magdalena Bieganska
mgr inz. Jagoda Czarnecka (doktorantka)
mgr inz. Urszula Talar (doktorantka, urlop
macierzynski do 23.08.2017 r.)

Zespot Fizjologii Molekularnej dr hab. Arkadiusz Kosmala, prof. IGR PAN
i Cytogenetyki Roslin (FMiCR) prof. dr hab. Zbigniew Zwierzykowski
dr Danuta Babula-Skowronska (urlop rodzicielski
do 9.05.2017 r.)
dr Tomasz Ksigzczyk (urlop bezptatny od
01.07.2017 r.)
dr Izabela Pawtowicz
dr Dawid Perlikowski
mgr inz. Wlodzimierz Zwierzykowski
mgr Adam Augustyniak (doktorant)
mgr Joanna Fidler (doktorantka od 04.12.2017 r.)
mgr Joanna Majka (doktorantka)
mgr Katarzyna Masajada (doktorantka)
mgr Joanna Rozanska (doktorantka od

02.11.2017r.)

Wspotautorstwo publikacji Kierownictwo projektéw

ogolem 11 ogolem 5
Lista A 11 UE -
Lista B - mi¢dzynarodowy-bilateralny -
ListaC - Rzadowe -
Monografie i rozdziaty - NCN/NCBIR/POIG 4
Inne - MRiRW 1
Liczba ,,N” 8,4 Inne -

Prace koncentrujg si¢ na poznaniu mechanizméw adaptacji roslin do zmiennych warunkow
srodowiska. Gtowne nurty badan obejmuja: (i) podstawy tolerancji stresow abiotycznych
I biotycznych u gatunkow i mieszancoéw traw pastewnych kompleksu Lolium-Festuca; (ii)
mechanizmy hartowania na mréz i mechanizmy kontrolujace plastyczno$¢ odpowiedzi
rzepaku na stresy abiotyczne oraz (iii) funkcje bialek StZPR1 i StBBX24 u Solanum
tuberosum podczas rozwoju oraz w odpowiedzi na stresy srodowiskowe.
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Temat: Mechanizmy adaptacji roslin do stresowych warunkow Srodowiska.

Prace badawcze Zaktadu Biologii Stresow Srodowiskowych prowadzone sa w obrebie
dwoéch Zespotow — Zespotu Fizjologii Molekularnej 1 Cytogenetyki Roslin oraz Zespotu
Regulacji Ekspresji Genow. Celem badan jest (i) poznanie fizjologiczno-molekularnych
podstaw tolerancji stresow Ssrodowiskowych, m.in. niskiej temperatury, deficytu wody
i zasolenia gleby u traw pastewnych kompleksu Lolium-Festuca; (ii) poznanie
molekularnych mechanizméw kontrolujgcych plastyczno$¢ odpowiedzi rzepaku (Brassica
napus) na stresy abiotyczne oraz proceséw komoérkowych, zachodzacych podczas
zimowania rzepaku, zwigzanych z hartowaniem na mréz i odpowiedzig na infekcje
patogenami Peronospora parasitica i Plasmodiophora brassicae; (iii) analiza funkcjonalna
biatek StZPR1 i StBBX24 u Solanum tuberosum podczas rozwoju oraz w odpowiedzi na
stresy srodowiskowe.

Prace Zespotu Fizjologii Molekularnej i Cytogenetyki Roslin majg charakter wieloletni
i s3 w duzej mierze kontynuacja badan zainicjowanych w latach wczesniejszych. W 2017
r. badano w warunkach kontrolnych i stresowych zmiany w poziomie akumulacji biatek
chloroplastowych u dwoch genotypdw kostrzewy trzcinowej (F. arundinacea), réznigcych
si¢ potencjatem tolerancji zasolenia gleby. W pracach wykorzystano metode 2-D
elektroforezy i spektrometrii mas. Wsrod Dbiatek wykazujacych zréznicowanie
migdzygenotypowe pod wzgledem poziomu akumulacji zidentyfikowano m.in. biatka
OEE1 i OEE2 (ang. oxygen evolving enhancer proteins), plastydowg forme¢ aldolazy
fruktozo-1,6-bifosforanu (enzym cyklu Calvina) oraz lipokaling.

Analizowano poziom ekspresji genéw, kodujacych akwaporyny tonoplastowe tip
1-1 i tip 1-2 oraz poziom akumulacji tych biatek w warunkach kontrolnych, w warunkach
deficytu wodnego 1 po ponownym nawodnieniu u dwoch form introgresywnych
L. multiflorum/F. arundinacea pokolenia BCs, roznigcych si¢ poziomem tolerancji suszy.
Wykazano, ze w przypadku genu tip 1-1 analizowane formy rdéznily si¢ poziomem
akumulacji transkryptu w warunkach kontrolnych i w warunkach rehydratacji. Wyzszy
poziom ekspresji zaobserwowano u formy o nizszym potencjale tolerancji suszy. Nie
stwierdzono natomiast réznic migdzy genotypami w warunkach deficytu wodnego.
W przypadku genu tip 1-2 analizowane formy introgresywne roznity si¢ poziomem
akumulacji transkryptu tylko w warunkach kontrolnych. Wyzszy poziom ekspresji
zaobserwowano w tym wypadku réwniez u formy o nizszym potencjale tolerancji. Poziom
akumulacji biatek tip 1-1 i tip 1-2 byt natomiast w kazdym badanym punkcie czasowym
eksperymentu wyzszy u formy introgresywnej o wiekszym potencjale tolerancji suszy.

Badano zmiany w lipidomie bton biologicznych, metabolomie pierwotnym
I proteomie korzeni w warunkach deficytu wodnego i po jego ustgpieniu u dwoch form
introgresywnych L. multiflorum/F. arundinacea pokolenia BCs, rdznigcych si¢ stopniem
rozwoju systemu korzeniowego i poziomem tolerancji suszy. Wykazano m.in., ze w trakcie
eksperymentu obie formy charakteryzowaty si¢ wzrostem poziomu akumulacji lipidow
z klasy fosfatydylocholiny o wysokonasyconych kwasach tluszczowych. Ponadto po
wtornym nawodnieniu, u obu form obserwowano réwniez wzrost poziomu akumulacji
lipidow z klas fosfatydyloglicerolu i sulfochinowozylodiacyloglicerolu. W przypadku
lipidow z klasy triacylogliceroli (TAG), u formy introgresywnej o stabiej rozwinigtym
systemie korzeniowym obserwowano ich wyzszy poziom akumulacji w poczatkowych
etapach deficytu wodnego, natomiast u drugiej badanej formy istotnie wyzszy wzrost
poziomu akumulacji lipidow z klasy TAG obserwowano dopiero po 60 dniach deficytu
wodnego oraz po powtérnym nawodnieniu. Forma introgresywna charakteryzujaca sie
bardziej rozwinigtym systemem korzeniowym wykazala réwniez wyzszy poziom
akumulacji proliny, rafinozy, rybitolu i trehalozy w warunkach deficytu wodnego i po

27



Sprawozdanie IGR PAN z dziatalno$ci naukowo-badawczej w 2017 roku

powtornym nawodnieniu. Przy wykorzystaniu metody 2-D elektroforezy i spektrometrii
mas zidentyfikowano biatka o zr6znicowanym poziomie akumulacji w korzeniach u dwoch
badanych form L. multiflorum/F. arundinacea, m.in. chloroplastowg dehydrogenazg D-3-
fosfoglicerynianowg, mitochondrialng syntaz¢ ATP 1 V-ATPaze.

Zakonczono prace zmierzajgce do opracowania pierwszej cytogenetycznej mapy
diploidalnej i tetraploidalnej formy F. pratensis. Wybrane sekwencje nukleotydowe
F. pratensis zmapowano nast¢pnie w chromosomach diploidalnej i tetraploidalnej formy
L. perenne i u mieszancoOw tetraploidalnych F. pratensis x L. perenne. Ponadto
analizowano rearanzacje strukturalne w chromosomach roslin pokolenia Fi-Fg u tych
mieszancow.

Rozpoczegto prace zwigzane z analizg aktywnos$ci systemu antyoksydacyjnego
w warunkach niskiej temperatury u form introgresywnych L. multiflorum/F. arundinacea,
réznigeych si¢ potencjatem mrozoodpornosci oraz w warunkach deficytu wodnego i po
jego ustapieniu u F.arundinacea, F. glaucescens i form introgresywnych
L. multiflorum/F. arundinacea, réznigcych si¢ potencjalem tolerancji suszy. Wstepne
wyniki  wskazaly na  zréznicowanie w poziomie akumulacji anionorodnika
ponadtlenkowego inadtlenku wodoru pomigedzy badanymi roslinami zaréwno
w warunkach kontrolnych, jak i stresowych.

Analizowano dwusktadnikowy system regulacyjny ABI1/HB6 w kontrolowaniu
indukcji 1/lub hamowania transkrypcji genéw w odpowiedzi na stres solny 1 susze
u B. napus. W 2017 r. sklonowano cztery paralogi genu BnaHB6 (kodujacego czynnik
transkrypcyjny HD-Zip). Ponadto wyselekcjonowano genotypy rzepaku ozimego
0 zréznicowanej zimotrwatosci. Wybrano cztery genotypy — dwa o stosunkowo wysokim
poziomie zimotrwatosci (Minerva i Mercedes) oraz dwa o niskim poziomie zimotrwatosci
(Casoar i Cabriolet).

Prace Zespolu Regulacji Ekspresji Genow maja rowniez charakter wieloletni 1 sa
kontynuacjg badan zainicjowanych w latach wcze$niejszych W 2017 r. przeprowadzono
charakterystyke fenotypowa roslin S. tuberosum odm. Desirée z wytaczong ekspresja genu
StZPR1 oraz roslin typu dzikiego uprawianych w fitotronie i w warunkach szklarniowych
przy 16-godzinnym fotoperiodzie. Nie odnotowano istotnej réznicy u roslin
transformowanych w poréwnaniu do roslin typu dzikiego pod wzgledem tempa wzrostu
wegetatywnego, liczby wezldéw oraz liczby, ksztattu 1 wielkos$ci lisci. Nie zaobserwowano
takze roznic w architekturze i liczbie kwiatow oraz istotnych réznic w liczbie i wielkosci
bulw pomigdzy liniami transgenicznymi a wyjSciowa odmiang Desirée. Zaobserwowano
natomiast znaczng roznicg¢ w fazie poczatku kwitnienia. Obserwacje wykazatly, ze linie
transgeniczne z wylaczong ekspresja genu StZPR1 kwitly okoto 15 dni wczesniej niz
ro$liny typu dzikiego. Biorgc pod uwage fakt, ze biatko StZPR1 wigze si¢ w warunkach in
vivo do sekwencji ,,CIRC” (CAACAGCATC) wystgpujacej w rejonie promotorowym genu
StBBX24 charakteryzujacego si¢ okotodobowym rytmem ekspresji, mozna bylo
przypuszczaé, ze StZPR1 pelni funkcje regulatora transkrypcji gendéw ulegajacych
ekspresji w cyklu okotodobowym. Dla wykazania, czy bialkko StZPR1 posiada
rzeczywiScie wplyw na regulacje ekspresji gendw podlegajacych dobowej regulacji,
przeprowadzono  wysokoprzepustowe sekwencjonowanie transkryptomu = roslin
transgenicznych z wyltaczong ekspresja genu StZPR1 oraz roslin typu dzikiego. Wsrod
genow, ktorych ekspresja ulegta zwickszeniu u linit amiRZPR1 3.3, na uwage zasluguja
geny kodujace biatka zwigzane zregulacja cyklu okotodobowego i geny zwigzane
z regulacjg czasu kwitnienia i1 ksztattowania si¢ organow kwiatowych. Przeprowadzono
rowniez charakterystyke fenotypowa roslin z wylaczong ekspresja genu StZPR1
w odpowiedzi na dzialanie wysokiej temperatury, chtodu, zasolenia i egzogennego ABA.
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W poréownaniu do ro$lin typu dzikiego, nie odnotowano istotnych réznicy w cechach
fenotypowych u roslin transgenicznych w wyniku poddawania ro$lin dziataniu wysokiej
temperatury, chlodu, zasolenia i egzogennego ABA.

Ponadto, celem identyfikacji miejsc w kompleksie chromatynowym, do ktérych
wigze si¢ biatko StZPR1, w roku 2017 przeprowadzono izolacj¢ odpowiednio usieciowanej
(utrwalonej) chromatyny z li$ci roslin S. tuberosum odm. Desirée oraz przeprowadzono jej
fragmentacj¢ za pomoca sonikacji.

Zidentyfikowano biatka oddzialtywujace z StBBX24 metodg
koimmunoprecypitacji. Wyselekcjonowano trzech potencjalnych partnerow biatkowych
oddziatywujacych z biatkiem StBBX24. Przygotowano konstrukty dla potwierdzenia
interakcji pomiedzy biatkiem StBBX24 a jego potencjalnymi partnerami w warunkach in
Vivo przy zastosowaniu dwuhybrydowego systemu drozdzowego i za pomocg techniki
mikroskopowej FRET-FLIM.

Efekt praktyczny

Uzyskane formy introgresywne L. multiflorum/F. arundinacea o ulepszonych parametrach
tolerancji deficytu wodnego i mrozoodpornosci bedg mogty by¢ wykorzystane w pracach
hodowlanych zmierzajacych do wyprowadzenia nowych odmian Festulolium.

Lista projektow badawczych Zaktadu
NCN

OPUS 9: ,,Analiza funkcjonalna biatka SsBBX24 zawierajacego domeny wigzace cynk
wcyklu okotodobowym podczas rozwoju 1 w odpowiedzi na zasolenie”,
nr 2014/15/B/NZ9/04809, 21 lipca 2015 r. — 20 lipca 2018 r., T. Rorat, A. Kielbowicz-
Matuk, J.Czarnecka, M. Bieganska, Z.Szweykowska-Kulinska (UAM, Poznan),
M. Pieczynski (UAM, Poznan).

OPUS 12: ,,Wglad w molekularne mechanizmy tolerancji deficytu wody 1 regeneracji po
jego ustgpieniu u wybranych gatunkdéw 1 mieszancoOw traw pastewnych kompleksu
Lolium-Festuca ”, nr 2016/23/B/NZ9/00820, 3 lipca 2017 r. — 2 lipca 2020 r., A. Kosmala,
|. Pawtowicz, K. Masajada, M. Arasimowicz-Jelonek (UAM, Poznan).

OPUS12: ,Plastyczno$¢ odpowiedzi poliploidow na stresy $rodowiskowe: zbadanie
regulonu ABI1/HB6 w warunkach streséw solnego i suszy u rzepaku (Brassica napus)”,
nr 2016/23/B/N29/02175, 26 lipca 2017 r. — 25 lipca 2020 r., D. Babula-Skowronska,
J. Rozanska, J. Fidler, T. Cegielska-Taras (IHAR, Poznan), L. Szata (IHAR, Poznan),
A. Ludwikow (UAM, Poznan).

PRELUDIUM 8: ,,Analiza wybranych komponentow architektury systemu korzeniowego
i metabolizmu korzenia w odniesieniu do tolerancji deficytu wodnego u traw kompleksu
Lolium-Festuca”, nr 2014/13/N/NZ9/00914, 21 stycznia 2015 r. — 21 stycznia 2017 r.,
D. Perlikowski, A. Augustyniak, A. Kosmala (opiekun naukowy).

MRIRW

,ldentyfikacja genow zwigzanych z ekspresja zimotrwatosci i tolerancji suszy u form
introgresywnych Lolium multiflorum/Festuca arundinacea”, projekt nr 35, 1 stycznia 2014
r. — 31 grudnia 2020 r., A. Kosmala, A. Augustyniak, K. Masajada, D. Perlikowski,
|. Pawtowicz, W. Zwierzykowski, Z.Zwierzykowski, A. Plazek (UR w Krakowie),
E. Pociecha (UR w Krakowie), M. Rapacz (UR w Krakowie).
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ZAKLAD BIOMETRII I BIOINFORMATYKI

Kierownik Zaktadu prof. dr hab. Pawel Krajewski
Zespot Biometrii i Bioinformatyki prof. dr hab. Pawel Krajewski
(ZBiB) prof. dr hab. Zygmunt Kaczmarek (prof. em.)

dr Aneta Sawikowska — (od 01.04.2017 r.)
mgr inz. Hanna Cwiek-Kupczynska

Zespot Ewolucji Funkcji Systeméw  dr Grzegorz Koczyk
Biologicznych (ZEFSB) dr Katarzyna Czyz
mgr Piotr Zaremba (wolontariusz)

Wspolautorstwo publikacji Kierownictwo projektow
ogolem 17 ogolem 7
Lista A 17 UE 1
Lista B - miedzynarodowy-bilateralny 1
Lista C - lub multilateralny
Monografie i rozdziaty - Rzadowe -
Inne - NCN/NCBIR/POIG 5
Liczba ,,N” 3,4 MRIiRW -
Inne -

Badania Zaktadu Biometrii 1 Bioinformatyki w roku 2017 dotyczyty metod i zastosowan
analizy danych NGS w genomice roslin i grzyboéw, metod statystycznych i semantycznych
w analizie =~ wynikow  fenotypowania  ro$lin, mechanizméw  molekularnych
odpowiedzialnych za regulacje poziomu giberelin u jeczmienia, modyfikacji chromatyny
oraz zmian ekspresji genow we floemie Arabidopsis thaliana oraz potencjalnych
producentéw makrolaktonéw wsrdd izolatow grzybow nitkowatych.

Temat: Informatyczna i statystyczna analiza bialek i DNA.

Zespol Biometrii i Bioinformatyki

Realizowano badania przewidziane harmonogramem projektow badawczych i planem
badan statutowych. Dotyczyly one lokalizacji 1 charakteryzacji zdarzen zachodzacych
w genomach na podstawie danych typu NGS oraz metodologii modelowania
statystycznego i semantycznego cech ilosciowych obserwowanych w do$wiadczeniach
roslinnych.

Celem projektu ERA-CAPS FLOWPLAST jest zbadanie podstaw molekularnych
plastycznosci kontroli czasu kwitnienia u Arabidopsis thaliana w reakcji na czynniki
srodowiskowe (temperature 1 dilugos¢ dnia). Zakonczono opracowywanie wynikow
doswiadczen dotyczacych zmian modyfikacji chromatyny H3K4me3 i H3K27me3
I rownoczesnych zmian ekspresji genéw w merystemie. Stwierdzono, ze obecno$é
H3K4me3 jest dobrym predyktorem ekspresji genow, zas§ H3K27me3 moze towarzyszy¢
zardwno aktywnym, jak i nieaktywnym genom. Opisano wystgpowanie nakladajacych sie
modyfikacji H3K4me3 i H3K27me3 i1 zaproponowano wyjasnienie tego faktu poprzez
specyficzne funkcje komorek merystemu wierzchotkowego. Kontynuowano analizy
danych opisujacych potozenie modyfikacji chromatyny oraz zmiany ekspresji genow we
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floemie. Kontynuowano badania nad estymacja czestosci zdarzen alternatywnego splicingu
w doswiadczeniach z roslinami A. thaliana poddanymi zmianom temperatury otoczenia.

Rozpoczeto realizacje projektu migdzynarodowego EPPN2020, ktory ma na celu
dostarczenie europejskim grupom badawczym mozliwosci dostepu do nowoczesnych
platform fenotypowania roslin. Pakiety typu R&D projektu poswigcone sa rozwojowi
metod fenotypowania, rozwojowi metod analizy statystycznej wynikow doswiadczen oraz
budowie systemu informatycznego pozwalajacego na zorganizowane skladowanie
| przetwarzanie obserwacji z do$wiadczen. Rozpoczeto prace nad implementacjg
w projekcie rekomendacji Minimum Information About a Plant Phenotyping Experiment
(MIAPPE) dotyczacych adnotacji 1 formatowania danych fenotypowych opracowanych
w latach poprzednich w projekcie europejskim transPLANT. Materiatem do prac sg wyniki
doswiadczen udostepnione przez partnerow projektu. Rozpoczeto takze prace nad
opracowaniem metod adnotacji i formatowania danych pochodzacych z obserwacji
parametrow srodowiskowych towarzyszacych fenotypowaniu roslin. Prace te zmierzaja do
utworzenia ontologii zmiennych $§rodowiskowych, ktora bedzie stosowana w projekcie.

Rozpoczgto realizacje projektu Harmonia, ktérego celem jest poznanie
mechanizméw molekularnych odpowiedzialnych za regulacje poziomu giberelin
Ujeczmienia w stadium krzewienia ro$lin. Materiatem dos$wiadczalnym sa odmiana
jeczmienia Bowman oraz jej dwie linie prawie izogeniczne (NIL): BW827 and BW828,
niosgce, odpowiednio, mutacje sdwl.a isdwl.d. Przeprowadzona zostanie analiza
dziatania wybranych czynnikow transkrypcyjnych oraz catogenomowa analiza ekspresji
genow. Partnerem zagranicznym jest grupa dr Kerstin Kaufmann z Uniwersytetu
Humboldta w Berlinie. Na wstepie badan przygotowano materiat roslinny i wykonano
sekwencjonowanie regionu genu sdw w trzech badanych formach oraz analiz¢ wynikow
sekwencjonowania zmierzajaca do ustalenia interesujacych polimorfizméw. Wykonano
zasoby informacyjne pozwalajace na prac¢ w projekcie z wykorzystaniem najnowszej
wersji  genomu  referencyjnego  jeczmienia.  Metodami  bioinformatycznymi
zidentyfikowano pulg jeczmiennych ortologéw czynnikow transkrypeyjnych, ktére moga
wplywac na regulacj¢ genow kodujacych enzymy niezbgdne do syntezy giberelin.

Celem rozpoczgtego projektu Biostrateg HYBRE jest opracowanie strategii dla
realizacji programu polskiej hodowli pszenicy heterozyjnej. IGR PAN (P. Krajewski)
kieruje zadaniem projektu majacym na celu poznanie genomow badanych form pszenicy,
opracowanie metod genotypowania zoptymalizowanych dla selekcji pszenicy,
przeprowadzenie analiz asocjacyjnych oraz opracowanie Kryteriow wyboru genotypow
rodzicielskich. Wykonano plan doswiadczen prowadzonych w pierwszym roku projektu.
Rozpoczeto przygotowanie do prowadzenia analiz asocjacyjnych.

Rozpoczgto realizacje¢ projektu Preludium nr 2016/21/N/ST6/0235 ,,Semantyczne
poréwnywanie zasobow danych ilo$ciowych”, ktdrego celem jest opracowanie metody
poréwnywania zbioro6w danych iloSciowych pochodzacych z eksperymentow
fenotypowania roslin w oparciu o ich adnotacje semantyczne. Opracowano model danych
umozliwiajacy opis eksperymentu 1 jego wynikow. Przygotowano model opisu analizy
danych za pomocg liniowych modeli mieszanych oraz przeprowadzono analizg¢ istniejacych
ontologii termindéw statystycznych, pomocnych w adnotowaniu tego opisu. Zrealizowano
dwumiesigczny pobyt badawczy mgr inz. Hanny Cwiek-Kupczynskiej na uniwersytecie
w Oksfordzie, gdzie — we wspotpracy z grupg z kierowang przez dr Susanna-Assunta
Sansone — pracowano nad rozbudowaniem ontologii termindéw statystycznych STATO.

Ponadto (w ramach badan wiasnych) kontynuowano utrzymywanie platformy
internetowej PlantPhenoDB (http://cropnet.pl/plantphenodb/) przeznaczonej
do sktadowania i publikowania danych fenotypowych oraz udostgpniania narzedzi analizy
takich danych. W repozytorium umieszczono nowe dane poddane adnotacji
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I formatowaniu zgodnie z rekomendacjami MIAPPE. Opracowana platforma zostanie
wykorzystana jako narzedzie kolekcjonowania 1 integracji danych w projektach
aplikacyjnych zawierajacych do$wiadczenia fenotypowania roslin. Prowadzono rowniez
badania dotyczace przetwarzania ianalizy danych chromatograficznych. Opisane
I pordwnane zostalty dwa podejscia: jedno oparte na detekcji pikow (ktore definiujemy jako
przedziaty zawierajgce badany zwigzek lub grupg¢ zwigzkow), a drugie oparte na analizie
catych profili chromatograficznych. W obu przypadkach wykonane zostaly niezbedne
kroki przetwarzania takie jak: normalizacja, usuwanie linii bazowej i wyréwnanie czasu
retencji. Poréwnanie metod przeprowadzono na danych rzeczywistych i danych
symulowanych. Wyniki badan zostaty przygotowane do publikacji.

Zespol Ewolucji Funkcji Systemow Biologicznych

Celem realizowanych badan jest opracowanie i1 zastosowanie w praktyce metod
obliczeniowych pozwalajacych analizowa¢ dane genomiczne i transkryptomiczne ro$lin
I grzybow.

W ramach nowego projektu SONATA (2016/21/D/NZ8/01300) prowadzono prace
nad otrzymaniem materialu roslinnego roslin strgczkowych, izolacja RNA oraz
przygotowaniem prob do NGS w celu identyfikacji rodzin genowych, wykazujacych
réznicowg ekspresje u gatunkow posiadajacych zdolno$¢ do nodulacji.

Ponadto, w trakcie realizacji projektu OPUS (2016/21/B/NZ9/01875) rozpoczeto
analizy  potencjalnych  producentow  makrolaktonéw  (m.in.  kurwularyna,
dehydrokurwularyna, zearalenon, resorcynol, pochoniny i radicikol) wsréd dostepnych
izolatoéw grzybow nitkowatych. Wobec trudnos$ci z efektywna analizg przesiewowgq oraz
stosunkowo stabego pokrycia taksonomicznego genow biosyntezy makrolaktondw,
w uprzednio opublikowanej analizie syntaz poliketydowych wykorzystano opracowane
przez Zespot techniki konstrukcji filogenomicznych map drogowych do szczegdtowej
analizy ponad 1000 dostgpnych genomdéw grzybow pod katem producentow
makrolaktonow. Rekonstrukcje filogenetyczne historii ewolucyjnej dwu gendéw gtownych
biosyntezy (nieredukujaca i redukujaca syntaza poliketydowa w uktadzie tandemowym),
w powigzaniu z historig gatunkowa, pozwolily wskaza¢ polifiletyczno$¢ genow syntezy
makrolaktonow poliketydowych u Hypocreales. Jest to wniosek istotnie utatwiajacy
ulepszanie istniejagcych narzedzi diagnostyki molekularnej gendéw biosyntezy toksyn
makrolaktonowych (np. diagnostyki biosyntezy zearalenonu, do tej pory relatywnie mniej
czulej/specyficznej niz innych grup toksyn fuzaryjnych.

Opracowywane przez Zespdl markery, odzwierciedlajace ancestralne w obrebie
fitopatogenicznych workowcow klady genow biosyntezy i umozliwiajgce pozycjonowanie
fragmentow sekwencji (czeSciowa identyfikacje taksonomiczng), moga postuzy¢ bardziej
specyficznej 1 czutej diagnostyce zanieczyszczen produktow biologicznych odpowiednio
toksynami depsypeptydowymi i/lub makrolaktonowymi.

W ramach badan wiasnych zestaw analizowanych narzedzi algorytmicznych
poszerzono o opracowanie i wstgpne przetestowanie metodyki porownywania sekwencji
w oparciu o dyskretng transformat¢ Ramanujana (DTR). Zastosowanie DTR pozwala na
uzyskanie oszacowan podobienstwa, pomig¢dzy sekwencjami gendéw, odpornych na
rearanzacje 1roznice dlugosci poréwnywanych sekwencji, przy znacznej korelacji
z odlegloscia edycji, w analizowanych prostych przypadkach (sekwencje 20-100pz).

W ramach wspotpracy z Zaktadem Genetyki Patogenow 1 Odpornosci Roslin IGR
PAN, zanalizowano histori¢ ewolucyjna, wzorce selekcji oraz przewidywane struktury
biatkowe homologow genu kodujgcego reduktazge ketoizowalerianianowej (KIVR, gen
pomocniczy biosyntezy bowerycyny; publikacja w przygotowaniu). Wyniki
przeprowadzonych badan wykazaly, ze obecno$¢ homologéw KIVR kodujacych biatko
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0 zblizonej strukturze i przypuszczalnej funkcji, nie jest cecha wylacznie grzybow
reprezentujacych rzad Hypocreales, ale rowniez innych rzedow nalezgcych do klasy
Sordariomycetes. Rekonstrukcje filogenetyczne potwierdzity jednak monofiletyczne
pochodzenie podgrupy KIVR wystepujacych jako czes¢ klastra biosyntezy cyklicznych
depsypeptydow, a jej reprezentacja taksonomiczna jest ograniczona do rzedu Hypocreales.
Nieciaggly rozktad gatunkowy wystepowania kopii KIVR, istotna konserwacja struktury
biatkowej oraz wzorce epizodycznej selekcji réznicujacej §wiadczg iz ,,biosyntetyczne”
kopie KIVR po rekrutacji ewoluowaty jedynie jako cze$¢ klastra, rowniez na drodze
transferu horyzontalnego (sprze¢zonego z transferem genu gldwnego). Jednoczes$nie,
obecne u czgsci workowcow, ,,wolne” homologi reprezentujg wezesniejsze ewolucyjnie
klady, moga w pewnych warunkach dziata¢ komplementarnie umozliwiajac biosynteze
sladowych ilosci pochodnych bowerycyny rowniez u taksondéw o innym chemotypie.

Lista projektow badawczych Zaktadu
ERA-CAPS

FLOWPLAST: "Plasticity of flowering time in response to environmental signals
in Arabidopsis thaliana”, nr ERA-CAPS-1/1/2014, 01.09.2014 r. — 28.02.2018 r.,
koordynator WUR, Holandia; P. Krajewski, A. Sawikowska, H. Cwiek-Kupczynska.

EU H2020

EPPN2020: "European Plant Phenotyping Network 2020", nr 731013, koordynator INRA,
Francja, 01 maja 2017 r. — 30 kwietnia 2021 r., P. Krajewski, H. Cwiek-Kupczynska.

NCN

OPUS 11: ,,Geneza i rozpowszechnienie zdolnosci do biosyntezy oraz metabolizmu
makrolaktonow wsrod grzybow wyzszych”, nr 2016/21/B/NZ9/01875, 07 marca 2017 r. —
06 marca 2020 r., G. Koczyk, K. Czyz, L. Stepien, M. Urbaniak, Z. Dutkiewicz,
A. Waskiewicz (UP Poznan)

HARMONIA 8: "Regulacja ekspresji genu potkartowatosci sdwl/denso u jgczmienia
(Horedeum wvulgare L.) i jej zwigzek z architekturg i fizjologig ro$lin",
nr 2016/22/M/NZ9/00251, 18 kwietnia 2017 r. — 17 kwietnia 2020 r., P. Krajewski,
K. Kaufman (HU Berlin), A. Kietbowicz—Matuk, K. Mikotajczak, Agata Daszkowska-
Golec (US Katowice).

SONATA 11: ,Dynamika zmian genomu w ewolucji 1 utrzymaniu zdolnosci
symbiotycznego wigzania azotu, w $wietle starych ewolucyjnie linii ro$lin straczkowych”
nr 2016/21/D/NZ8/01300, 3 marca 2017 r.—2 marca 2020 r., K. Czyz, M. Tomaszewska.

PRELUDIUM 11: "Semantyczne poréwnywanie zasobow danych iloSciowych",
nr 2016/21/N/ST6/02358, 24 lutego 2017 r. — 23 lutego 2019 r., H. Cwiek-Kupczynska,
P. Krajewski, A. Lawrynowicz (PP Poznan).

NCBIR

BIOSTRATEG: HYBRE "Zintegrowana strategia dla reaktywacji polskiej hodowli
pszenicy heterozyjnej”, nr BIOSTRATEG3/343665/6/NCBR/2017, 21 sierpnia 2017 r. —
20 sierpnia 2020 r., P. Krajewski (kierownik pakietu).
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ZAKLAD BIOTECHNOLOGII

Kierownik Zaktadu

Zespot Fenotypowania i
Genotypowania Zb6z (ZFiGZ)

Zespot Bioinzynierii (ZB)

Wspolautorstwo publikacji

ogolem 18
Lista A 17
Lista B 1
Lista C -
Monografie i rozdziaty -
Inne -
Liczba ,,N” 12,95

dr hab. Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN

prof. dr hab. Maria Surma

prof. dr hab. Tadeusz Adamski

prof. dr hab. Bolestaw Salmanowicz
(do 31.10.2017r.)

dr hab. Anetta Kuczynska

dr hab. Karolina Krystkowiak

(do 31.07.2017r.)

dr Krzysztof Mikotajczak

dr Piotr Ogrodowicz

dr Monika Langner (do 31.10.2017r.)
mgr Renata Trzeciak

Alina Aniota,

Renata Holewinska

mgr Michat Kempa (doktorant)

mgr Kamil Kowalik (doktorant, od 01.11.2017 r.)

dr hab. Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN
prof. dr hab. Stanistaw Jezowski

dr hab. Katarzyna Gtowacka

(staz podoktorski, Stany Zjednoczone)

mgr Aleksandra Gryciuk (do 30.09.2017 r.)
mgr inz. Joanna Cerazy-Waliszewska
(doktorantka)

mgr Karolina Sobanska (doktorantka)
mgr inz. Marcin Pyrski (doktorant)

mgr Hanna Pudelska

Teresa Szczesniak (do 22.12.2017 r.)

Kierownictwo projektow

ogolem 8
UE -
mi¢dzynarodowy-bilateralny -
Rzadowe 1
NCN/NCBIR/POIG 5
MRIRW 2
Inne -

Tematyka badawcza Zaktadu Biotechnologii realizowana przez jest w kilku kierunkach,
0 odrebnych celach i efektach. Celem prac badawczych jest zwigkszanie potencjatu
uzytkowego ro$lin uprawnych poprzez: a) badania naturalnej zmiennos$ci 1 selekcje;
b) ulepszanie naturalnych cech; c) wprowadzanie nowych cech; d) opracowywanie
podstaw proceséw technologicznych wykorzystujacych materiat roslinny. Prace badawcze
prowadzone sa z wykorzystaniem modyfikacji genetycznych, kultur in vitro, markerow
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molekularnych i biatkowych, metod reologicznych, analiz  fizjologicznych
i biometrycznych.

Temat: Biotechnologiczne narzedzia w zwi¢kszaniu potencjalu uzytkowego roslin.
Zespot Fenotypowania i Genotypowania Zboéz

Badania koncentrujag si¢ na poszukiwaniu markerow molekularnych zwigzanych
Z plonowaniem oraz reakcja na stresy biotyczne i abiotyczne roslin pszenicy (Triticum
aestivum L.) i jeczmienia (Hordeum vulgare L.). Prace Zespotu obejmujg takze
opracowanie technik pozwalajacych na skrdcenie czasu potrzebnego do wytworzenia
Z heterozygotycznych mieszancoOw populacji linii homozygotycznych, wykorzystywanych
nastepnie w badaniach genetycznych i w pracach hodowlanych.

W ramach badan nad pszenicg kontynuowano prace nad wptywem translokacji
IB/1IR na poprawno$¢ segregacji alleli wybranych gendéw zwigzanych z cechami
uzytkowymi w populacjach linii podwojonych haploidéow oraz linii SSD. Uzyskane wyniki
wskazuja, ze w niektérych kombinacjach krzyzéwkowych moze wystapi¢ mniejsza od
oczekiwane] czgsto$¢ genotypow translokowanych w populacjach SSD niz w DH.
Zakonczono badania nad zastosowaniem metod biotechnologicznych w hodowli pszenicy.
Opracowano procedure hodowli pozwalajaca na skrocenie czasu potrzebnego do
wytworzenia nowych odmian przez zastosowanie systemu DH w powigzaniu z wczesng
selekcja mieszancOw na podstawie obserwacji fenotypowych oraz markerow
molekularnych. Badania dotyczyly cech o znaczeniu agronomicznym, w tym wysokosci
ro$lin, wartosci wypiekowej, odpornosci na tamliwo$¢ podstawy zdzbta i fuzarioze ktosow,
a takze poziomu akumulacji deoksyniwalenolu w porazonym ziarnie.

Kontynuowano prace nad skrocaniem cyklu hodowlanego tubinu biatego i bobiku
z wykorzystaniem techniki pojedynczych nasion w potgczeniu z kulturg in vitro zarodkow.
Prowadzono takze badania dotyczace zrdéznicowania odmian i mieszancéw grochu
siewnego ze wzgledu na allele markeréw SSR zwigzanych z odpornoscig grochu siewnego
na maczniaka prawdziwego, wigdnigcie fuzaryjne oraz wirusa mozaiki grochu PSbMV.
Wyniki analiz molekularnych opracowano statystycznie analizujac rozktad korzystnych
alleli wbadanych odmianach i ich mieszancach. Przeprowadzono m.in. analizg
podobienstwa genotypéw na podstawie obecnych w nich markeréw oraz utworzono
ranking genotypow wedlug liczby korzystnych alleli. W obliczeniach wykorzystano
metody analizy skupien, w szczegdlnosci grupowanie hierarchiczne 7z metoda
pojedynczego potaczenia opartg na metryce indeksu Jaccarda, oraz metody wizualizacji
danych. Wyodrgbniono odmiany i mieszance najbardziej zblizone go genotypu idealnego,
to jest zawierajacego wszystkie korzystne allele markerow zwigzanych z analizowanymi
chorobami.

Zakonczono prace dotyczace efektow plejotropowych genéw Ppd-H1 i Ppd-H2
jeczmienia w powigzaniu z podatno$cia jeczmienia jarego na fuzarioze¢ ktoséw (FHB)
i akumulacja DON w ziarnie. Badania obejmowaly charakterystyke populacji linii RIL
jeczmienia jarego pod wzgledem wczesno$ci, stopnia porazenia klosa, zawarto$ci
mikotoksyn, a takze identyfikacje loci dla cech ilosciowych (QTL) zwigzanych
Z ksztaltowaniem si¢ cech plonotworczych w warunkach stresu biotycznego. Populacje
zgenotypowano za pomocg markerow SNP na platformie Illumina iSelect. Utworzona
mapa genetyczna zawiera 1995 markeréw, taczna dlugos¢ mapy wynosi 1624 cM, a §rednia
odleglos¢  miedzy  markerami 0,81 cM.  Fenotypowanie  przeprowadzono
w doswiadczeniach polowych w warunkach naturalnych oraz z zastosowaniem sztucznej
inokulacji. Na podstawie analizy QTL stwierdzono m.in. sprz¢zenie QTL odporno$ci na
FHB i zawartosci DON z markerem SNP 11 21037 zlokalizowanym w chromosomie 2H
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w rejonie locus Ppd-H1, co wskazuje na potencjalng mozliwos¢ wykorzystania tego
markera w hodowli jeczmienia 0 zmniejszonej podatno$ci na FHB. Wyniki fenotypowania
populacji RIL weryfikowano na puli 60 odmian jeczmienia znajdujacych si¢ w Krajowym
Rejestrze.

Innym kierunkiem badan byly prace zmierzajace do poznania poziomu ekspresji
genu nsLTP2 w warunkach stresow abiotycznych u jeczmienia. Prace prowadzone w 2017
r. koncentrowaty si¢ gtéwnie na jakosciowo-ilosciowym oznaczeniu zawarto$ci lipidow
W wybranych liniach jeczmienia. Ponadto opracowano technike analizy zawartosci biatka
LTP2 w warstwie aleuronowej ziarniakow jeczmienia metoda Western Blot. Dodatkowo
podjeto badania zmierzajagce do wyjasnienia wspotdziatania hormonow (giberelin,
brasinosteroidow i strigolaktonow) 1 jego roli w ksztaltowaniu architektury ro$lin
jeczmienia, okreslenia zmian w ekspresji genow, na poziomie calego genomu, pod
wplywem stresow abiotycznych dziatajacych symultanicznie, a takze zbadania roli
czynnika transkrypcyjnego HVGAMYB w regulacji kwitnienia 1 jego zwigzku
z odpowiedzig fotoperiodyczng w warunkach stresu suszy.

Zespo6l Biochemii i Technologii Zboz

Odrebnymi kierunkami badan w Zespole, realizowanych uprzednio w Zespole Biochemii
I Technologii Zboz i zakonczonych w 2017 r., bylo okreslenie wptywu podjednostki
gluteninowej Bx7°F kodowanej przez gen Glu-Blal na cechy jakosciowe ziarna pszenicy
w zmiennych warunkach $rodowiska oraz ocena efektywno$ci selekcji mieszancow
pszenicy 0 korzystnych cechach jakosciowych na podstawie markerow funkcjonalnych.
Celem pierwszego z nich byto okreslenie wptywu podjednostki gluteninowej Bx7,
wystepujacej u pszenicy zwyczajnej w dwoch wariantach Bx7 i Bx7°F kodowanych
odpowiednio przez allele Glu-Blb oraz Glu-Blal, na cechy jako$ciowe ziarna oraz
parametry reologiczne ciasta. Obiektem badan byly mieszance pokolenia F5 dwoch
kombinacji krzyzowkowych, w ktorych jeden z rodzicow zawierat allel Glu-Blal. Do
identyfikacji allelu Glu-Blal wykazujacego zwickszony poziom ekspresji zastosowano
dwa allelo-specyficzne markery, ktore amplifikowaty produkty o dtugosci 447 lub 844 pz.
Przy zastosowaniu techniki NIR okreslono zawarto$¢ biatka, mokrego glutenu i skrobi oraz
wilgotno$¢ ziarna. Do oceny zmiennosci sktadu ilosciowego wysokoczasteczkowych
podjednostek gluteninowych (HMW-GS) zastosowano elektroforeze kapilarng (CZE).
Uzyskane profile CZE wykazaly wystgpowanie w badanych liniach istotnych réznic
w udziale podjednostki Bx7 w stosunku do ogdlnej zawartosci HMW-GS; w liniach
wykazujgcych obecnos¢ allelu Glu-Blal udziat podjednostki Bx79F ksztattowal sie na
poziomie 4 — 57%, natomiast w tradycyjnych liniach udziat podjednostki Bx7 byt na
poziomie rzedu 28 — 32%. Przeprowadzona analiza reologiczna maki wykazata, Ze
wszystkie linie zawierajace allel Glu-Blal (podjednostka Bx79F) charakteryzuja sie
znacznie wyzszg sila ciasta, wickszym wydtuzeniem do zerwania oraz dluzszym czasem
rozwoju ciasta, niz linie zawierajace podjednostke Bx7.- Podjednostka Bx7°F wystepuje
bardzo rzadko w krajowych odmianach pszenicy, stad tez wprowadzenie jej do nowych
odmian jest szczeg6lnie wazne do poprawy jako$ci pszenicznego glutenu.

Celem drugiego kierunku badan byla weryfikacja efektywno$ci biatkowych
markerow funkcjonalnych determinujgcych cechy jakosciowe pszenicy zwyczajnej.
Obiektem badan byto 150 linii DH uzyskanych z czterech kombinacji krzyzéwkowych
0 zr6znicowanym sktadzie jakosciowym wysoko- oraz niskoczgsteczkowych podjednostek
biatek gluteninowych (HMW- oraz LMW-GS), zidentyfikowanym na podstawie analiz
molekularnych przeprowadzonych z wykorzystaniem reakcji PCR z zastosowaniem
odpowiednio 14 i 21 allelo-specyficznych markerow molekularnych. Badane ziarno i make
poddano analizie spektrometrycznej oraz testom mikroreologicznym celem okreslenia
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parametrow jakosciowych. Uzyskane wyniki badan potwierdzily, ze korzystniejsze
parametry jako$ciowe posiadajg genotypy wykazujgce obecnos¢ wariantow allelicznych
Glu-Alb, Glu-Blc lub h oraz Glu-D1d kodujacych odpowiednio HMW podjednostki 2*,
7+9 lub 14+15/5+10. Uwzgledniajgc podzial badanych linii pod wzgledem wyréznionych
12 wariantow LMW podjednostek gluteninowych stwierdzono, ze najkorzystniejsze
wilasnosci reologiczne posiadaty linie DH zawierajgce warianty alleliczne Glu-A3e/Glu-
B3e/Glu-D3a oraz Glu-A3f/Glu-B3c/Glu-D3a.

Zespot Bioinzynierii prowadzi badania w dwoch zasadniczych dziedzinach:
bioenergetyce — nad wykorzystaniem naturalnego potencjatu oraz modyfikacja miskanta
do produkcji bioenergii i biopaliw oraz biofarmingu — nad otrzymywaniem w roslinach
czastek wiruso- i kapsydopodobnych do zastosowan biomedycznych. W roku 2017
kontynuowano prace nad selekcja genotypow miskanta pod wzgledem wysokosci plonu
biomasy i jej sktadu chemicznego oraz odpornosci na stres suszy i niskich temperatur,
W ramach ktérych wykonano analizy statystyczne wynikow uzyskanych w poprzednich
doswiadczeniach. Rozpoczeto kilkuletnie badania polowe nad okresleniem struktury
i jakosci plonu oraz fizjologii ro$lin miskanta uzyskanych z sadzonek in vitro
W poroéwnaniu do sadzonek rizomowych. Kontynuowano prace nad wykorzystaniem
biomasy miskanta do produkcji bioetanolu i okresleniem czynnikoéw determinujacych
wydajnos¢ procesu. W ramach tych prac uzyskano wyniki sktadu pierwiastkowego (we
wspotpracy z Uniwersytetem w Kolonii) oraz przygotowano proby biomasy wszystkich
posiadanych genotypow miskanta do analiz zawartosci polisacharydow i ligniny oraz prob
fermentacji (we wspotpracy z UP w Poznaniu). Rozszerzeniem tego kierunku badawczego
jest kontynuacja prac nad modyfikacja roslin w kierunku zmiany sktadu i/lub struktury
scian komorkowych przez wprowadzenie do genomu sekwencji antysens wybranych
genoéw szlaku syntezy ligniny oraz genow enzymow rozktadajacych niektére wigzania
sieciujgce w kompleksie ligninocelulozowym. Prace te prowadzono gtéwnie na tytoniu
jako gatunku modelowym, gdzie wykonano pomiary biometryczne, analizy mikroskopowe
(wspolpraca z Zespotem Interakcji Roslina-Mikroorganizm) oraz analizy molekularne
dotyczace poziomu transkrypcji transgenéw (we wspotpracy z IChB PAN), jak réwniez
przygotowano proby do analiz biochemicznych i testow fermentacji (wspotpraca z UP
Poznan). We wspotpracy z IChB PAN kontynuowano prace nad uzyskaniem
modyfikowanego miskanta z wykorzystaniem opracowanej uprzednio metodyki
mikrobombardowania.

W ramach prac nad otrzymywaniem i zastosowaniem 'roslinnych' czastek wiruso-
I kapsydopodobnych zrealizowano kilka zadan. Zakonczono prace nad oczyszczaniem
czastek HBcAg oraz okreslono podklasy indukowanych przeciwciat i typ wywotywane;j
przez nie odpowiedzi immunologicznej. Kontynuowano wspolprace z WCZT nad
otrzymywaniem ztozonych bionanoczastek magnetycznych typu rdzen (tlenek Zelaza) -
otoczka (HBcAg). Opracowano wstepnie warunki koekspresji, umozliwiajacej
otrzymywanie czastek mozaikowych, ztozonych z HBcAg oraz pochodnego biatka
HBCcAg-epitop 'a'-SHBsAg, w technologii ekspresji przejsciowe;.

Lista projektow badawczych Zaktadu
Rzgdowy Program Wieloletni

,Zwiekszenie wykorzystania krajowego biatka paszowego dla produkcji wysokiej jakosci
produktow zwierzgcych w warunkach zréwnowazonego rozwoju” Obszar 2. ,Nowe
metody i techniki dla ulepszenia warto$ci odmian roslin strgczkowych” zadanie nr 2.3
»,Zastosowanie metod biotechnologicznych dla zwigkszenia 1 przyspieszenia postepu
biologicznego w hodowli roslin stragczkowych”, 01 stycznia 2016 r. — 31 grudnia 2020 r.,
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M. Surma, T.Adamski, H.Cwiek, Z. Kaczmarek, K. Krystkowiak, A. Kuczynska,
K. Mikotajczak, P. Ogrodowicz, A. Aniota, R. Holewinska, R. Trzeciak.

NCN

OPUS 9: ,,Wplyw stresow abiotycznych na poziom ekspresji genu LTP2 w odniesieniu do
lipidomu i fenomu u jeczmienia (Hordeum vulgare L.)”, nr 2015/17/B/NZ9/01481,
20 stycznia 2016 r. — 19 stycznia 2019 r., A. Kuczynska, K. Mikotajczak, P. Ogrodowicz,
M. Kempa, H. Cwiek.

OPUS 12: ,,Wyjasnianie wspotdziatania hormonow i jego roli w ksztattowaniu architektury
ro$lin jeczmienia (Hordeum vulgare L.)”, nr 2016/23/B/NZ9/03548, 06 wrze$nia 2017 r. —
05 wrzesnia 2020 1., A. Kuczynska, T. Adamski, M. Surma, P. Krajewski, K. Mikotajczak,
P. Ogrodowicz, M. Kempa, K. Kowalik, A. Aniota, R. Holewinska, R. Trzeciak.

SONATA 12: ,Zmiany ekspresji gendw na poziomie calego genomu liscia flagowego
jeczmienia pod wplywem stresow abiotycznych dziatajacych symultanicznie”,
nr 2016/23/D/NZ9/00043, 10 sierpnia 2017 r. — 09 sierpnia 2020 r., K. Mikolajczak,
M. Kempa.

SONATA 12:,,Czynnik transkrypcyjny HYvGAMYB w regulacji kwitnienia i jego zwigzku
z odpowiedzig fotoperiodyczng w warunkach stresu suszy u jeczmienia jarego (Hordeum
vulgare L.)”, nr 2016/23/D/NZ9/00042, 10 sierpnia 2017 r. — 09 sierpnia 2020 r.,
P. Ogrodowicz, M. Kempa.

NCBIR

BIOTRIGEN: ,,Opracowanie i wdrozenie modelu przyspieszania hodowli pszenicy
(Triticum aestivum L.) z wykorzystaniem metod biotechnologicznych” PBS2/B8/0/2013;
01 pazdziernika 2013 r. — 28 lutego 2017 r.. Koordynator: T. Adamski.; H. Wisniewska,
M. Kwiatek, M. Majka, J. Belter, M. Gawtowska.

MRIiRW

,Efekty plejotropowe gendéw Ppd-H1 i Ppd-H2 a podatnos¢ roslin jeczmienia jarego na
fuzariozg ktosoéw i akumulacje mikotoksyn”, nr HOR hn-501-19/15 Zadanie 88, 01 stycznia
2016 r. — 31 grudnia 2016 r., A. Kuczynska, H. Cwiek, T. Adamski, M. Surma,
K. Krystkowiak, K. Mikotajczak, P. Ogrodowicz, A. Aniota, R. Holewinska, R. Trzeciak.

»Badania nad wplywem translokacji 1B/1R na efektywno$¢ uzyskiwania linii DH pszenicy
oraz ich warto$¢ technologiczng”, nr HOR hn-801-8/14 Zadanie 3, 01 stycznia 2017 r. — 31
grudnia 2017 r., T. Adamski, M. Surma, K. Krystkowiak, A. Kuczynska, K. Mikotajczak,
P. Ogrodowicz, A. Aniota, R. Holewinska, R. Trzeciak.
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ZAKLEAD GENETYKI PATOGENOW I ODPORNOSCI ROSLIN

Kierownictwo Zakladu

Zespot Fitopatologii Molekularnej
(ZFM)

Zespot Interakcji Roslina-
Mikroorganizm (ZIRM)

Zespot Metabolomiki (ZM)

Wspolautorstwo publikacji
ogolem

Lista A

Lista B

Lista C

Monografie i rozdziaty
Inne

Liczba ,N”

prof. dr hab. Piotr Kachlicki

prof. dr hab. Malgorzata Jedryczka

dr Joanna Kaczmarek (urlop macierzynski)

mgr inz. Witold Irzykowski (biochemik)

Romana Wawrzyniak (technik, do 01.10 2017 r.)
Magdalena Wlaszczyk (technik, zwolnienie lekarskie)
mgr inz. Pawet Serbiak (doktorant)

mgr Noor Ramzi (doktorantka, zwolnienie lekarskie)

dr hab. Lukasz Stepien

dr hab. Lidia Blaszczyk

dr Joanna Lalak-Karczugowska (od 01.04.2017 r.)
mgr Karolina Gérna (specjalista, do 30.09.2017 r.)
mgr inz. Monika Urbaniak (doktorant)

mgr Aneta Basinska-Barczak (doktorant)

mgr Natalia Witaszak (doktorantka)

prof. dr hab. Piotr Kachlicki
dr Mariusz Czyzniejewski (do 31.07. 2017 r.)
dr Anna Piasecka (1/2 etatu)

Kierownictwo projektow

16 ogolem 7
17 UE 1
- mi¢dzynarodowy-bilateralny 1
- lub multilateralny
- Rzadowe -
- NCN/NCBIR/POIG 5
8,1 MRiRW
Inne -

Celem badan jest wszechstronna charakterystyka patogenéw ro$lin uprawnych i ich
mikroorganizmow antagonistycznych od strony genetycznej i molekularnej dla oznaczenia
ich stanowiska taksonomicznego, poznania ich wtasciwosci biologicznych 1 chemicznych,
opracowania metod ich wykrywania i eliminacji ze srodowiska rolniczego. Prace
prowadzone w roku sprawozdawczym zmierzaty do charakterystyki mikroorganizmow
chorobotworczych 1 endofitycznych ro$lin uprawnych oraz identyfikacji aktywnych
biologicznie metabolitow wtoérnych grzybdw i roslin.
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Temat: Genetyka patogen6w oraz ich interakcja 2z mikroorganizmami
antagonistycznymi i roslinami uzytkowymi.

W ramach badan prowadzonych w Zakladzie Fitopatologii Molekularnej oceniono
odporno$¢ 303 linii Brassica sp. na kile kapusty powodowang przez pierwotniaka
Plasmodiophora brassicae. Sposrod badanych linii czg¢$¢ (35 genotypow) stanowita
material mieszancowy Brassica pokolenia F3 (pochodzacy z UP w Poznaniu), a cze$¢
sprowadzono z bankow genow, w tym: B. oleracea - 223 genotypy, B. napus - 34 oraz
B. villosa - 1. Ponadto wykorzystano 6 form Brassica i Raphanus z Kurdystanu (Erbil, Irak)
oraz genotypy stuzace jako standardy odpornosci (3) i podatnosci (1). Pierwszym etapem
pracy bylo rozmnozenie poszczegdlnych patotypdéw patogena, stuzacych do inokulacji.
Siewki znajdujace si¢ w stadium wczesnego rozwoju liscieni inokulowano zarodnikami
poszczegodlnych patotypow P. brassicae (P1A, P1B, P2, P3, P4 oraz P5). Po uptywie
6 tygodni oceniono odpornos$¢ roslin. Badania prowadzono w warunkach szklarniowych.
Sposrdod 223 badanych genotypow B. oleracea uzyskanych z Brassica Database, Centre for
Genetic Resources for Food and Agriculture w Holandii tylko w jednym przypadku
(0,45%) znaleziono forme¢ odporng na kite kapusty. Byt to genotyp B. oleracea CGR89
cechujacy sie odpornoscig na wszystkie badane patotypy P. brassicae, w tym na patotyp
P1B, ktory jest najgrozniejszy dla upraw roslin kapustowatych w Polsce. Jest to pierwszy
przypadek znalezienia genotypu Brassica odpornego na wszystkie patotypy patogena
wystepujace w Polsce. Genotyp ten zostanie przeznaczony do dalszych badan i do hodowli
odpornosciowej, prowadzonej we wspotpracy z UP w Poznaniu.

Uzyskano 50 izolatow Plasmodiophora brassicae zebranych z plantacji na terenie
ponocno-wschodniej Polski. Stwierdzono, iz ws$rdd nich wystepuja trzy warianty
sekwencji ITS1-5.8s-ITS2, cechujace si¢ polimorfizmem jednego nukleotydu, przy czym
dwa warianty opisano we wcze$niejszej literaturze, za$ jeden nie byt dotychczas opisany.
Trzema metodami oceniono jako$¢ mikrobiologiczng gleb na 50 polach w woj. warminsko-
mazurskim pod wzgledem przydatnosci do uprawy rzepaku, w kolejnosci stosujac
nastepujace metody: 1) biotest glebowy, 2) metoda LAMP, 3) metoda Real-Time PCR
z sondami TagMan. Wykazano, iz na badanym terenie uprawa odmian podatnych na kite
kapusty bez utraty plonu spowodowanego przez t¢ chorob¢ mozliwa jest tylko na 4% pol,
gdy tymczasem takie same warunki dla odmian odpornych spetnia 20% pol. Na 44% pol
wystapito ryzyko strat plonu wyzszych niz 10% przy uprawie odmian podatnych, a uprawa
rzepaku byta niewskazana na 32% po6l. Ustalono, iz 60% badanych izolatow nalezato do
patotypu P1A, podczas gdy az 40% nalezato do patotypu P1B, przetamujacego wszystkie
geny odpornosci wprowadzone do odmian rzepaku uprawianych w Polsce. Przy
zastosowaniu sekwencjonowania nowej generacji (NGS) podjeto takze pilotazowe badania
nad mikrobiomem glebowym towarzyszacym uprawie rzepaku.

Zespol Interakeji Roslina-Mikroorganizm od lat koncentruje swoje prace na grupie
grzybow zwigzanych ze Srodowiskiem rolniczym 1 leSnym. Maja one zdolno$¢ do
antybiozy i mykopasozytnictwa (Trichoderma spp.) lub sa oportunistycznymi patogenami
roslin izwierzat (Fusarium, Beauveria, Isaria, Metarhizium, Cordyceps). Analizy
obejmuja naturalne zrdéznicowanie genetyczne populacji patogendw, czestosci
poszczegbdlnych gatunkow, profile metabolitow wtérnych, sekwencje 1 mechanizmy
regulacji szlakow biosyntezy metabolitow wtérnych oraz enzymow zaangazowanych
w procesy infekcji i patogenezy, zwigzane z trybem zycia i srodowiskiem bytowania.
Przeprowadzono analiz¢ populacji okoto 1000 izolatoéw Fusarium infekujacych
kukurydzg w2016 roku w kilkunastu lokalizacjach w Polsce, wykazujac ponownie
dominacj¢ F. verticillioides, ale tez wigkszy niz w poprzednich latach udziat
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F. graminearum (szczegolnie we wschodniej czgsci kraju). Po raz kolejny potwierdzono
wystepowanie F.temperatum oraz typowych gatunkow F. subglutinans, F. proliferatum
I F. poae. Wykonano analize sekwencji poszczegdlnych domen katalitycznych genu
syntazy cyklicznych peptydow, odpowiedzialnym za biosynteze¢ eniatyn i bowerycyn
w grupie prawie 30 szczepow nalezacych do rzedu Hypocreales. Analizy bioinformatyczne
sg W toku.

Wykazano zréznicowang reakcje F. proliferatum na rézne czynniki wywotujace
stres abiotyczny. Odpowiedz ta przejawiata si¢ réznym przyrostem biomasy w stosunku do
warunkow kontrolnych. Stres osmotyczny skutkowal prawie zawsze zwigkszong biomasg
badanych szczepoéw, temperatura i zasolenie nie powodowaty podobnej reakcji. Analizy
zmian w biosyntezie fumonizyn pod wptywem tych czynnikoéw sa w toku, a zebrane probki
grzybni na r6znych etapach hodowli pozwolg na poréwnanie zmian w ekspresji wybranych
gendw powiazanych z reakcja na stresy.

W ramach projektu OPUS pod kierunkiem dr. G. Koczyka rozpoczeto analizy
szlaku biosyntezy makrolaktonéw w zroéznicowanej grupie szczepow grzybow.

Czgs¢ badan prowadzonych w Zespole koncentruje si¢ na okresleniu
bioréznorodnosci grzybow zasiedlajacych wewnetrzne tkanki roslin w réznych odmianach
pszenicy uprawnej (Triticum aestivum L.), a takze na poznaniu mechanizméw oddziatywan
grzybow Trichoderma z pszenica.

W celu uzyskania wstgpnych informacji na temat obecnosci grzybow
endofitycznych w pszenicy zwyczajnej, wykorzystano jedng odmiang pszenicy jarej
i osiem odmian pszenicy ozimej. Do§wiadczenie prowadzone byto w warunkach polowych
na polu doswiadczalnym IGR PAN w Cerekwicy. Proby catych roslin zbierano w fazie
BBCH 71 1 w fazie BBCH77. Grzyby zasiedlajace tkanki wewng¢trzne ro$lin izolowane
byty z odpowiednio przygotowanych (sterylizacja powierzchniowa i krojenie) fragmentow
korzeni, lodyg, liSci 1 ziarniakow. Uzyskane izolaty identyfikowano na podstawie
obserwacji morfologicznych i analiz molekularnych. Badania wykazaty duzg r6znorodnos¢
gatunkowa grzybow (reprezentujacych przynajmniej 14 rodzajow), wyizolowanych
z endosfery badanych roslin, zarowno pomiedzy poszczegdlnymi organami roslin, jak
i pomiedzy genotypami pszenicy. Gatunkami grzybow, ktore wykryto w endosferze
wszystkich odmian, zarowno w czesciach nadziemnych jak i1 podziemnych roslin, byty
gatunki z rodzajow Fusarium i Alternaria. Badania te b¢da kontynuowane.

W celu okreslenia zmian morfologicznych, anatomicznych, fizjologicznych oraz
zmian na poziomie proteomu, transkryptomu i metabolomu w roslinach pszenicy (odmiany
jarej Bombona i ozimej Legenda) wynikajacych z kolonizacji korzeni przez dwa
wyselekcjonowane szczepy Trichoderma, przeprowadzone zostaty doswiadczenia w trzech
systemach: w warunkach in vitro, w kontrolowanych warunkach w fitotronach
i w doswiadczeniach polowych. Oceniono wpltyw szczepow Trichoderma na kietkowanie
ziarniakdw, wzrost 1rozw0j siewek oraz roslin dorostych pszenicy, a takze dokonano
pomiarow fluorescencji chlorofilu w lisciach i przeanalizowano parametry plonu. Zebrany
materiat roslinny przygotowano do analiz mikroskopowych i molekularnych. Obserwacje
mikroskopowe wykazaty wstgpnie zmiany anatomiczne na przekrojach korzeni siewek
i roslin dorostych pszenicy pod wplywem Trichoderma. Z pozostatego materiatu
przygotowano ekstrakty do identyfikacji metabolitéw i1 biatek zwigzanych z odpowiedzig
roslin na inokulacj¢ grzybami Trichoderma. Badania te bedg kontynuowane.

Prace Zespolu Metabolomiki maja na celu identyfikacje biologicznie aktywnych
metabolitow wtornych wytwarzanych przez rosliny i grzyby chorobotworcze, poznanie ich
wlasciwo$ci oraz roli pelnionej przez te zwigzki w interakcji roslina-patogen oraz
W odpowiedzi roslin na stresy biotyczne 1 abiotyczne.
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Zakonczono prace w fitotronie zwigzane z przeprowadzeniem infekcji patogenem
Fusarium culmorum na klosach w stadium kwitnienia jeczmienia, pszenicy oraz
ktosownicy dwuktoskowej (Brachypodium distachyon). Zebrano materiat badawczy oraz
rozpoczeto ekstrakcje materiatu do analiz metabolomicznych a takze analiz mykotoksyn.
Jednocze$nie trwaja analizy RT-PCR nad okresleniem poziomu ekspresji wybranych
genow ze szlakow biosyntezy poliamin oraz kwasow hydroksycynamonowych.

Kontynuowano prace zwigzane z profilowaniem metabolitow wtérnych
i identyfikowaniem zwigzkéw majacych wpltyw na wilasciwosci farmakologiczne ro$lin
zielarskich. Na roznych etapach prac laboratoryjnych i edytorskich znalazty si¢ w roku
2017 badania dotyczace roslin roznych gatunkéw wierzbownicy (Epilobium spp.), szatwii
(Salvia spp.) i rozwaru (Platycodon spp.). Podjeto prace zmierzajace do rozpoznania
metabolitow wtornych wytwarzanych przez rosliny aronii (Aronia melanocarpa) i goryczki
(Gentiana spp.). U wszystkich badanych roslin przy uzyciu komplementarnych systemow
chromatografii cieczowej i spektrometrii mas wykrywano obecno$¢ nowych zwigzkow.

Lista projektow badawczych Zaktadu
UE-FP7

“The creation of the Department of Integrative Plant Biology”, FP7-ERA Chairs-Pilot Call-
2013, grant agreement nr 621321, 1 wrzesnia 2014 r. — 31 sierpnia 2019 r., Koordynacja:
M. Jedryczka, A. Stachowiak-Szrejbrowska.

NCN

OPUS 8: ,,Genetyczne podstawy biosyntezy cyklicznych peptydéw przez patogeniczne
grzyby z rzedu Hypocreales”, 13 lipca 2015 r. — 12 lipca 2018 r., L. Stepien, M. Urbaniak,
G. Koczyk, A. Waskiewicz (UP Poznan), A. Perczak (UP Poznan).

OPUS 9: ,,Roslinne zwigzki bioaktywne indukujace odpowiedz na stres u patogenicznego
grzyba Fusarium proliferatum”, 18 stycznia 2016 r. — 17 stycznia 2019 r., L. Stepien,
K. Gorna, A. Waskiewicz (UP Poznan).

OPUS 10: ,,Molekularne podstawy reakcji pszenicy (Triticum aestivum L.) na kolonizacje
korzeni przez gatunki Trichoderma”, 23 lipca 2016 r. — 22 lipca 2019 r., L. Btaszczyk,
A. Basinska-Barczak, A. Kosmala, A. Piasecka, A. Sawikowska, N. Witaszak.

SONATA 9: ,,Metabolomiczne 1 protemiczne aspekty konserwatywnych mechanizmow
odpowiedzi ro$lin z rodziny Poaceae na fuzarioze kltosow”, nr 2015/17/D/NZ9/03347,
09 marca 2016 r. — 8 marca 2019 r., A. Piasecka, J. Kaczmarek, A. Sawikowska,
N. Witaszak.

PRELUDIUM 10: ,,Analiza zmian zachodzacych w korzeniach pszenicy zwyczajnej
(Triticum aestivum L.) w wyniku interakcji tych ro§lin z grzybami Trichoderma” NCN
2015/19/N/NZ9/01625, 23 lipca 2016 r. — 22 lipca 2019 r., A. Basinska-Barczak.

MRIiRW

»Zastosowanie konwencjonalnych 1 molekularnych narzedzi fitopatologicznych
W poszukiwaniu zrédet odpornosci na kitg kapusty oraz charakterystyka aktualnej
populacji patogenu w Polsce”, umowa HOR hn-801-8/14 nr 50, 1 stycznia 2014 r. —
31 grudnia 2020 r.,, M. Jedryczka, J. Kaczmarek, T. Ksigzczyk, W. Irzykowski,
M. Kasprowicz.

Ekspertyzy finansowane przez podmioty gospodarcze

DuPont Poland; “Optymalizacja terminu ochrony chemicznej rzepaku przed sucha
zgnilizng kapustnych w Polsce”, 01 marca — 30 listopada 2017, M. Jedryczka,
J. Kaczmarek.
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ZAKLAD GENOMIKI
Kierownik Zaktadu prof. dr hab. Barbara Naganowska
Zespot Genomiki Porownawczej prof. dr hab. Wojciech Swiecicki
Roslin Straczkowych (ZSPRS) prof. dr hab. Wojciech Rybinski

dr Magdalena Gawtowska

dr Magdalena Kroc

dr Aurelia Slusarkiewicz-Jarzina

mgr inz. Barbara Gorynowicz (urlop macierzynski)
mgr inz. Szymon Ornatowski (zastgpstwo do
26.11.2017 r.)

mgr Katarzyna Kamel (Swiadczenie rehabilitacyjne
do 22.06.2017 r., 0,5 etatu do 13.07.2017 r.)

mgr Katarzyna Czepiel (biolog, zastgpstwo, 0od
01.08.2017r.)

Paulina Wilczura

mgr inz. Dominika Ratajczak

inz. Czestawa Nawrot (0,75 etatu do 30.06.2017 r.)
dr hab. Andrzej Gérny (0,3 etatu)

Katarzyna Beczek (0,5 etatu)

mgr Anna Durska (doktorantka, do 30.10.2017 r.)

Zespot Struktury i Funkcji Genéw prof. dr hab. Barbara Naganowska
(ZSIFG) prof. dr hab. Bogdan Wolko
dr Michat Ksigzkiewicz
dr Karolina Susek
mgr Sandra Rychel
mgr Elzbieta Rudy (urlop macierzynski)
mgr inz. Piotr Plewinski (zastgpstwo)
mgr inz. Magdalena Tomaszewska (0,2 etatu)
mgr Wojciech Bielski (doktorant)
mgr Waldemar Ulaszewski (doktorant)

Zespot Genomiki Zboz (ZGZ) prof. dr hab. Halina Wisniewska
dr Michal Kwiatek (do 30.09.2017 r.)
mgr inz. Jolanta Belter
mgr Maciej Majka (doktorant)
Joanna Maszner (do 30.06.2017 r.)

Wspolautorstwo publikacji Kierownictwo projektow

ogélem 16 ogélem 17
Lista A 16 UE 1
Lista B - miedzynarodowy-bilateralny -
Lista C - Rzadowe 2
Monografie i rozdziaty - NCN/NCBIR/POIG 8
Inne - MRIiRW 6
Liczba ,,N” 18,23 Inne -
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Badania obejmuja analizy struktury i funkcji genoméw roslinnych na poziomie
chromosomowym 1 sekwencyjnym oraz profilowanie transkryptoméw. Celem badan jest
charakteryzowanie i poszerzanie zmienno$ci genetycznej roslin, okreslenie ekspresji
wybranych genow, jak rowniez poznanie mechanizmow ewolucyjnych przemian genomow
| filogenezy badanych taksonéw. Ponadto prowadzone jest generowanie markerow
zwigzanych z cechami uzytkowymi oraz analizy wskaznikéw fizjologicznych jako
elementu determinowania plonu.

Temat: Analiza genoméw roslinnych na poziomie struktury i funkcji genow.
Zespol Genomiki Porownawczej Roslin Straczkowych

Jednym z kierunkéw prac prowadzonych w Zespole bylo badanie parametrow
fizjologicznych jako istotnego elementu determinowania plonu i cech nasion u grochu
i tubinu. Celem badan bylo poznanie zakresu zmiennoséci parametréw, ich interakcji ze
srodowiskiem, wzajemnej korelacji oraz zmian w wyniku postepu hodowlanego. Mierzono
efektywno$¢ wykorzystania azotu u grochu (NUtE), uzupetniong o aktywnos¢ nitrogenazy
jako wskaznika aktywnosci bakterii Rhizobium, oraz zréznicowanie NUtE zaleznie od
zaopatrzenia w azot, w warunkach polowych 1 kontrolowanych. Zalezno$ci pomiedzy
plonem nasion, efektywno$cig wykorzystania wody i azotu byly znacznie silniejsze
w warunkach niedoboru azotu. Badano mozliwosci zwigkszenia produktywnos$ci tubinu
waskolistnego 1 grochu poprzez ulepszenie wskaznikéw fizjologicznych, takich jak
fluorescencja, zawarto$¢ chlorofilu 1 potencjat wodny lisci. Analizowano przebieg
procesow fotosyntezy liSci 1 rozwdj korzeni w zréznicowanych warunkach
srodowiskowych. Ponadto badania uzupeliono o aspekt funkcjonalny gtownych genow
uczestniczacych w tych procesach. Dodatkowo u grochu prowadzono badania ekspresji
gen6éw warunkujacych metabolizm cukrowcow 1 odporno$¢ na askochytozg. Ich celem bylto
potwierdzenie wspotwystepowania tych gendw ze zidentyfikowanymi wczesniej QTL,
odpowiedzialnymi za badane cechy.

Prowadzone w roku 2017 badania tubinu miaty na celu identyfikacj¢ genow szlaku
syntezy alkaloidow 1 odpornosci na fuzariozg¢. Przeprowadzone sekwencjonowanie
transkryptomu linii lubinu zéttego, znacznie roznigcych si¢ ogdlng zawartoscig alkaloidow
W nasionach, oraz analiza r6znicowej ekspresji genéw pozwolity na identyfikacje genow
kandydackich, potencjalnie uczestniczacych w szlaku biosyntezy alkaloidow
chinolizydynowych, ktorych ekspresja bedzie weryfikowana w kolejnym roku. W RNA-
seq uwzgledniono tkanke li§cia oraz kwiaty, co pozwoli na wytypowanie gendéw tkankowo
specyficznych. Przetestowano rowniez 6 gendéw kandydackich zwigzanych z odpornoscia
lubinu zottego na fuzarioze, wytypowanych po analizie r6znicowej ekspresji genow
(technika real-time PCR). Wykazano zaangazowanie badanych gendw w odpornos¢ na
wiednigcie fuzaryjne.

W ramach waloryzacji zasobdéw genowych tubinu bialego 1 waskolistnego
charakteryzowano zmienno$¢ na poziomie fenotypowym i biochemicznym,
z uwzglednieniem zwiazkow decydujacych o jako$ci nasion, w materiatach o ré6znym
pochodzeniu. Prowadzone byly badania dla piramidyzacji genow takich cech, jak
odporno$¢ na antraknoze, wezesno$¢ dojrzewania, niska zawarto$¢ alkaloidow i1 wysoka
zawarto$¢ thuszczu w tubinie biatym 1 waskolistnym. Ponadto, scharakteryzowano zasoby
genowe dzikich gatunkow tubindw Starego Swiata pod katem zawartosci ogélne;j i sktadu
jakosciowego alkaloidow w nasionach, co moze by¢ wykorzystane w chemotaksonomii.
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Zespol Struktury i Funkcji Genow

Prace obejmujg zagadnienia z dziedziny genomiki i transkryptomiki (badania zwigzane
Z procesami lub cechami waznymi dla rolnictwa) oraz filogenezy (badania zmiennosci
genomow w aspekcie ewolucji) rodzaju Lupinus i rodziny Fabaceae. Obicktem badan byty
trzy gatunki lubindw: waskolistny (L. angustifolius), biaty (L. albus) i zétty (L. luteus).
Wykorzystywano tez do badan porownawczych bazy danych sekwencji genomow
gatunkow pokrewnych.

W ramach analiz tubinu biatego ukonczone zostaty prace nad konsensusowg mapg
genetyczng, zawierajacg 3966 markerow (w tym 3669 sekwencyjnie zdefiniowanych),
rozlokowanych w 25 grupach sprzezen. Laczna dlugo$¢ mapy wynosi 2950 cM, przy czym
mapa zawiera 1974 loci unikatowych (Sredni dystans 1,49 cM/marker). Na mapie
zlokalizowano loci cech ilosciowych wczesnosci kwitnienia 1 odpornosci na antraknoze.
Ponadto zlokalizowano locus niskiej zawartosci alkaloidow. Dla kazdego z loci
wygenerowano sekwencyjnie zdefiniowane markery molekularne do rutynowego
testowania genotypéw metodg amplifikacji PCR i trawienia enzymatycznego. Markery te
potwierdzono przez amplifikacje 1sekwencjonowanie produktow PCR. Rozpoczeto
profilowanie linii z kolekcji tubinu biatego przy uzyciu tych markerow.

W  ramach badan nad tubinem waskolistnym przeprowadzono analize
filogenetyczng gendw kodujacych cytozolowa karboksylazg acetylokoenzymu A i genow
kodujacych plastydowe podjednostki tego enzymu w odniesieniu do wybranych
przedstawicieli roslin straczkowych. Ponadto wykonano analizg presji selekcyjnej zar6wno
w obrgbie par genow zduplikowanych, jak 1 dla catych galezi ewolucyjnych.
Kontynuowano analizy zwigzane z uzyskaniem zestawu markerow sekwencyjnych
(technika MACE) do mapowania asocjacyjnego kolekcji tubinu waskolistnego oraz
mapowania genetycznego populacji mapujacej tego gatunku. Kontynuowano prace nad
utworzeniem konsensusowej mapy tubinu waskolistnego poprzez integracje mapy dla
polskiej populacji Emir x LAE-1 z referencyjng mapa genetyczng 83A:476 x P27255.
Analizy bioinformatyczne pozwolily na przyréwnanie 1907 markerow DArTseq
(reprezentujacych wszystkie 20 grup sprzezen mapy Emir x LAE-1) do referencyjnego
genomu gatunku. Na postawie wczesniejszych wynikow genotypowania oraz analiz
bioinformatycznych przyrownano obie mapy, wyniki integracji zwizualizowano uzywajac
oprogramowania CIRCOS.

Wykonano ocen¢ terminu kwitnienia 1 dojrzewania strgkOw oraz wymagan
wernalizacyjnych zestawu ponad stu linii z kolekcji tubinu zoéltego (odmiany, rody
hodowlane, mutanty 1 populacje dzikie). Dla wybranych linii wczesnych 1 p6znych
wykonano amplifikacje PCR i sekwencjonowanie kilkudziesigciu homologéw genow
uczestniczgcych w procesie indukcji  kwitnienia, w celu zidentyfikowania loci
polimorficznych. Ponadto uzyskano pokolenie Fs populacji mapujace;.

W  celu cytogenetycznego zmapowania loci gendéw indukcji  kwitnienia
w chromosomach tubinu zottego przeprowadzono fluorescencyjng hybrydyzacje in situ
zuzyciem klonéw BAC jako sond molekularnych (BAC-FISH). Klony pochodzily
z biblioteki BAC genomu jadrowego tubinu waskolistnego i zawieraty homologi badanych
genow. Okreslono lokalizacje 27 klonéw w genomie tubinu zéltego oraz wzor
hybrydyzacji. Zidentyfikowano 4 klony ‘unikatowe’ (dajace pojedyncze sygnaty),
pozostate klony hybrydyzowaly do wielu loci. Dla precyzyjnego okreslenia lokalizacji
i liczby loci badanych genow przeprowadzono: amplifikacje (PCR) wybranych
homologow gendw, klonowanie produktéw PCR do plazmidow pGEM, sekwencjonowanie
1 analiz¢ sekwencyjna otrzymanych produktow klonowania. Pozwolito to na wybor
sekwencji stanowigcych sond¢ do lokalizacji chromosomowej metodg FISH. W wyniku
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badan zidentyfikowano 2 loci genéw TFL1 uczestniczacych w procesie indukcji kwitnienia
u tubinu zoéitego.

Kontynuowane byly badania zmierzajace do wyjasnienia mechanizméw
ewolucyjnych wplywajacych na struktur¢ i funkcje genomoéw badanych gatunkow.
Prowadzone byly prace majace na celu okreslenie profilu transkryptomoéw kilku gatunkéw
tubinéw 1 innych wybranych roslin stragczkowych.

Zespol Genomiki Zboz

Celem prac jest poszerzenie zmiennosci genetycznej uprawnych form pszenzyta poprzez
przeniesienie chromatyny z gatunkéow pokrewnych (m.in. z rodzaju Aegilops),
Z wykorzystaniem krzyzowan oddalonych, dajacych mozliwo$¢ wytworzenia nowych
genotypdw o zwiekszonej odpornosci na choroby wywotywane przez grzyby patogeniczne.
Zespot zajmuje si¢ rowniez poszukiwaniem markerow fenotypowych, metabolicznych
I molekularnych do badania typow odpornosci.

Analizowano organizacj¢ chromosoméw Ae. tauschii przy uzyciu klonéw BAC
pszenicy, zawierajacych sekwencje powtarzalne. Hybrydyzacja in situ pozwolita na
identyfikacj¢ poszczegoélnych chromosomoéw oraz analize ich organizacji. W badaniach
wykorzystano rowniez markery SSR m.in. sprzgzone z genami warunkujacymi odpornosé
na rdz¢ brunatng. Wykazano, ze w genomie tego gatunku wyst¢puje umiarkowany lub
wysoki poziom polimorfizmu, determinowany przez pochodzenie geograficzne.

Na wyselekcjonowanych formach mieszancowych Ae. tauschii i pszenzyta
przeprowadzone zostaty inokulacyjne testy szklarniowe dotyczace odpornosci na rdze
brunatng w stadium siewki oraz w stadium rosliny dojrzalej (lis¢ flagowy). Wykazano
zréznicowang odpowiedz roslin mieszancowych w zaleznosci od wykorzystanego izolatu
Puccinia triticina, co wigcej - zaobserwowano réznice pomi¢dzy oceng makroskopowa
a porazeniem na poziomie mikroskopowym. Introgresja chromatyny genomu D prowadzita
do uzyskania podwyzszonej odpornosci roslin w stadium rosliny dojrzatej. Z wybranych
form mieszancowych wyprowadzono linie podwojonych haploidéw.

Zidentyfikowano markery sprz¢zone z genami odpornosci na rdz¢ brunatng,
fuzarioze klosa itamliwos¢ podstawy zdzbta w formach mieszancowych pszenzyta
| pszenicy. Wykonano szereg krzyzowan migdzy wybranymi formami mieszancowymi
celem piramidyzacji genéw odpornosci na badane patogeny. Badano ekspresje gendéw
odpornosci oraz typy odpornosci w inokulowanych ros§linach mieszancowych. Uzyskano
formy pszenicy i pszenzyta posiadajgce gen/geny warunkujace odpornos¢ na rdze brunatng,
famliwo$¢ podstawy Zdzbta 1 fuzarioze klosow, ktorych dziatanie zidentyfikowano makro-
(in vivo) i mikroskopowo.

Lista projektow badawczych Zaktadu
UE-FP7

“LEGumes for the Agriculture of TOmorrow”, LEGATO Consortium Agreement nr
613551, 1stycznia 2014 r. — 31 grudnia 2017 r., B. Wolko, B. Naganowska,
M. Ksiazkiewicz, S. Rychel.

Rzgdowy Program Wieloletni

»Zwigkszenie wykorzystania krajowego biatka paszowego dla produkcji wysokiej jakosci
produktow zwierzecych w warunkach zrownowazonego rozwoju”, uchwata RM nr
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222/2015 z dnia 15.12.2015 r., 2016 r. — 2020 r., Obszar badawczy 2 ,,Nowe metody
i techniki dla ulepszenia warto$ci odmian roslin strgczkowych”.

Zad. 2.1. ,,Poprawa warto$ci uzytkowej grochu (Pisum sativum L.), tubinu waskolistnego
(Lupinus angustifolius L.) oraz tubinu biatego (L. albus L.) poprzez obnizenie w nasionach
zawarto$ci anty-zywieniowych oligosacharydow rodziny rafinozy oraz obnizenie
podatnosci grochu na askochytoze”, M. Gawlowska, W. Swigcicki, A. Durska, L. Boros
L. (IHAR Radzikéw) Lahuta L. (UWM, Olsztyn).

Zad. 2.2. ,Identyfikacja genow warunkujgcych zawarto$¢ alkaloidow oraz zawigzywanie
I utrzymywanie organow generatywnych u tubinow”, M. Kroc, W. Swigcicki, K. Czepiel,
G. Koczyk, P. Wilczura.

Zad. 2.4. ,Krzyzowania oddalone w obrebie rodzajow Lupinus, Pisum i Vicia —
poszukiwanie nowej zmienno$ci genetycznej i sposobu skrocenia cyklu hodowlanego
z wykorzystaniem kultur in vitro”, A. Slusarkiewicz-Jarzina, H. Pudelska.

Zad. nr 2.5. ,,Analiza zmienno$ci, sposobu dziedziczenia wskaznikéw fizjologicznych
utubinu waskolistnego 1 grochu siewnego oraz mozliwosci ich wykorzystania
w ulepszaniu produktywnosci rolin”. B. Gérynowicz, W. Swiccicki, W. Mikulski,
T. Pilarczyk (UP Poznan).

Zad. 2.6. ,,Fotosynteza lisci, formowanie 1 aborcja organdw generatywnych, rozwoj korzeni
oraz wigzanie azotu atmosferycznego jako procesy istotne dla poziomu i jakosci plonu
roslin stragczkowych w warunkach stresowych”, A. Goérny, D. Ratajczak, K. Beczek.

,» Tworzenie naukowych podstaw postepu biologicznego i ochrona roslinnych zasobow
genowych zrodlem innowacji i wsparcia zrbwnowazonego rolnictwa oraz bezpieczenstwa
zywnosciowego kraju” Uchwata RM nr 104/205. 2016 r. — 2020 r.. Umowa nr 8/PW 1.2 —
IGR Poznan/2016 ,,Prowadzenie kolekcji zasobéw genowych marginalnych ros$lin
straczkowych gruboziarnistych”. 1 stycznia 2017 r. — 30 listopada 2017 r., W. Rybinski.

NCN

HARMONIA 7: ,Mechanizmy lezace u podstaw genomow roslinnych, dywersyfikacji
i specjacji”, nr 2016/M/NZ2/00422, 13 maja 2016 r. — 12 maja 2019 r., K. Susek, M. Kroc,
W. Ulaszewski, M. Tomaszewska.

SONATA 6: ,Charakterystyka struktury oraz proceséw odpowiedzialnych
za dziedziczenie chromosoméw mieszancéw miedzyrodzajowych uzyskanych w wyniku
krzyzowan pomiedzy wybranymi gatunkami koziencéw (Aegilops spp.) a zytem (Secale
cereale L.) i pszenzytem (X Triticosecale Witt.), 2013/11/D/NZ9/02719, 23 lipca 2014 r. —
22 lipca 2017 r., Kwiatek M., Majka M., Majka J., Belter J.

SONATA 9: ,,Profilowanie transkryptomu tubinu waskolistnego podczas interakcji roslina-
patogen: poznanie molekularnych 1 genetycznych podstaw odpornosci na grzyby
patogeniczne: Colletotrichum lupini i Diaporthe toxica” nr 2015/17/D/NZ9/02112, 3 marca
2016 r. — 02 marca 2019 r., M. Ksiazkiewicz, J. Kaczmarek, S. Rychel, E. Lewartowska,
N. Ramzi, R. Wawrzyniak, S. Ornatowski, W. Irzykowski.

PRELUDIUM 7: ,Profile ekspresji wybranych gendéw warunkujacych biosynteze
alkaloidow chinolizydynowych w rozZnych organach {tubinu wagskolistnego (Lupinus
angustifolius L.)”, nr 2014/13/N/NZ9/03943, 27 stycznia 2015 r. — 27 stycznia 2019 r.,
K. Czepiel, opiekun W. Swiecicki.
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PRELUDIUM 8: ,Wplyw wzajemnych powigzan szlakow fotoperiodycznego
| wernalizacyjnego na regulacj¢ terminu kwitnienia u tubinu waskolistnego (Lupinus
angustifolius L.)”, nr 2014/15/N/NZ9/03919, 05 sierpnia 2015 r.— 04 sierpnia 2017 r.,
S. Rychel, M. Ksigzkiewicz, opiekun B. Wolko.

PRELUDIUM 8: ,,Doskonalenie genetyczne pszenzyta poprzez krzyzowania oddalone
z formami amfiploidalnymi Aegilops tauschii x Secale cereale celu przeniesienia genow
odpornos$ci na rdz¢ brunatng, nr: 2014/15/N/NZ9/00448, 21 lipca 2015 r.— 20 lipca 2018 r.,
M. Majka, Opiekun: H. Wisniewska.

PRELUDIUM 12 ,,Zroznicowane losy chromosomow tubinow”, nr
2016/23/N/NZ2/01509, 06 lipca 2017 r. — 05 lipca 2019 r., W. Bielski, opiekun
B. Naganowska.

NCBIR

SEGENMAS: ,,Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne jako metody
generowania markerow molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego” nr PBS
3/A8/28/2015; 01 marca 2015 r. - 28 lutego 2018 r. Koordynator: B. Wolko;
B. Naganowska, W. Swigcicki, M. Ksigzkiewicz, M. Kroc, P. Plewinski, S. Rychel,
W. Bielski.

MRIiRW

»ldentyfikacja rejonéw w genomie grochu, warunkujacych wybrane parametry sprawnosci
fizjologicznej, jako istotnego elementu odpornosci na stresy abiotyczne”, HORhn-801-PB-
9/17 Zad. nr 40/2017, 01 stycznia — 31 grudnia 2017 r., W. Swiecicki, M. Gawlowska,
A. Gorny, A. Niewiadomska (UP Poznan), L. Boros (IHAR Radzikow), A. Wawer (IHAR
Radzikéw), D. Ratajczak.

»ldentyfikacja 1 sposob dziedziczenia gendéw warunkujacych odporno$¢ na choroby
grzybowe 1 niskg zawartos¢ alkaloidow w doskonaleniu wartosci uzytkowej lubinow, ze
szczegdlnym uwzglednieniem tubinu zottego”, Zad. nr 41/2017, 01 stycznia — 31 grudnia
2017 r., W. Swiecicki, M. Kroc, K. Kamel, P. Barzyk, P. Wilczura, G. Koczyk.

»Analiza zmienno$ci genetycznej 1 piramidyzacja gendw warunkujacych cechy uzytkowe
hubinu biatego”, Zad. nr 42/2017, 01 stycznia — 31 grudnia 2017 r., W. Rybinski,
W. Swigcicki, P. Barzyk, P. Wilczura, Cz. Nawrot.

,,Cecha wczesno$ci kwitnienia u tubinu biatego i tubinu zoéttego — podstawy genetyczne
i molekularne”, Zad. nr 39/2017, 1 stycznia — 31 grudnia 2017 r., M. Ksigzkiewicz,
B. Naganowska, B. Wolko, K. Susek, P. Plewinski, M. Tomaszewska, S. Rychel,
W. Ulaszewski.

»Wykorzystanie markerow molekularnych 1 fenotypowych do identyfikacji gendéw
odporno$ci pszenicy na tamliwo$¢ zdzbta powodowang przez Oculimacula yallundae
i Oculimacula acuformis”, nr HOR. hn.802.14.2017, 1 stycznia — 31 grudnia 2017 r.,
H. Wisniewska, M. Kwiatek, M. Gawlowska, M. Majka, M. Korbas (IOR-PIB, Poznan),
J. Belter.

»Badanie typow odpornosci na fuzariozg¢ klosoOw u pszenzyta ozimego za pomoca
markeréw fenotypowych 1 metabolicznych”, HOR. hn.802.14.2017, 1 stycznia —
31 grudnia 2017 r., H. Wisniewska, M. Kwiatek, M. Majka, T. Goéral (IHAR PIB,
Radzikow), P. Ochodzki (IHAR PIB, Radzikow), D. Walentyn-Goéral (IHAR PIB,
Radzikow), J. Belter.
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ZAKEAD ZINTEGROWANEJ BIOLOGII ROSLIN

Kierownik Zaktadu dr hab. Robert Malinowski

Zespot Biologii Systemow Roslinnych dr hab. Robert Malinowski
dr Karolina Stefanowicz
dr William Truman
mgr inz. Fatema Bakro
mgr inz. Sara Blicharz
mgr Soham Mukhopadhyay
mgr Juan Camilo Ochoa
mgr inz. Marcin Olszak
mgr inz. Piotr Walerowski

Zespot Nanobiotechnologii i dr Franklin Gregory

Biosyntezy Metabolitow Wtornych dr Selvakesavan Rajendran Kamalabai
mgr Preeti Shakya
mgr Dariusz Kruszka

Zesp6t Inzynierii Sciany Komoérkowej dr Jorge A. Pinto Paiva
Roslin dr Mortaza Khodaeiaminjan
mgr Carolina Gomes

Wspolautorstwo publikacji Kierownictwo projektow

ogélem 9 ogélem 8
Lista A 6 UE -
Lista B - mi¢dzynarodowy-bilateralny -
Lista C - Rzadowe -
Monografie i rozdziaty 2 NCN/NCBIR/POIG 8
Inne - MRIiRW
Liczba ,,N” 12,16 Inne -

Temat: Poprawa jakoSci roslin poprzez modyfikacj¢ molekularnych i komérkowych
mechanizmow regulatorowych.

W roku 2017 trzy zespoty wchodzace w sktad ZZBR prowadzily prace badawcze,
nakierowane na zrozumienie zjawisk podstawowych w reakcjach miedzy roslinami
a mikroorganizmami  (Plasmodiophora  brassicae, Agrobacterium tumefaciens,
A. rhizogenes) oraz prace, ktorych celem byto poznanie plastycznosci rozwojowej oraz
potencjatu adaptacyjnego roslin do warunkéw stresowych takich jak susza (groch),
czynniki biotyczne (P. brassicae) lub substancje wykorzystywane w nano-biotechnologii
(metaliczne nanoczasteczki). Jeden z zespotéw prowadzit réwniez prace nakierowane na
poznanie procesu lignifikacji u wierzby purpurowej.
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Zespol Biologii Systemow Roslinnych

Temat: Oddziatywanie Plasmodiophora brassicae — Arabidopsis thaliana na poziomie
systemu.

Celem badan jest zrozumienie znaczenia postinfekcyjnego przeprogramowania rozwoju
hypokotyli A. thaliana dla mozliwosci zasiedlenia ro$lin przez P. brassicae.

W wyniku przeprowadzonych badan z zakresu transkryptomiki, proteomiki,
anatomii porownawczej oraz biologii funkcjonalnej opisano proces przeprogramowania
rozwoju floemu oraz transportu cukréow w rejonie tworzacych si¢ narosli bgdacych
miejscem lokowania si¢ iodzywiania patogenicznego pierwotniaka P. brassicae.
Dokonano réwniez czgsciowego opisu przemian biatkowych w zasiedlonych przez patogen
komorkach olbrzymich. Przeprowadzono wstgpne badania dotyczace udzialu procesu
wzrostu elongacyjnego oraz endoreduplikacji w tworzacych si¢ komorkach olbrzymich.
Zbadano charakter zmian postgpu cyklu komorkowego prowadzacych do aktywnosci
podziatlowej kambium oraz zaburzen roéznicowania ksylemu w hypokotylach
zainfekowanych roélin.

Temat: Rola floemu w adaptacji roslin grochu do niedoboru wody.

Celem badan jest okreslenie zmian adaptacyjnych grochu siewnego w zakresie anatomii
floemu oraz molekularnych i fizjologicznych aspektéw transportu floemowego
w odpowiedzi na niedobor wody.

Przeprowadzono analize zmian ekspresji gendw kodujacych transportery cukréw
w liSciach oraz ogonkach lisciowych roslin grochu poddanych stresowi suszy.
Wytypowano w ten sposdb geny potencjalnie zaangazowane w procesy adaptacyjne
zwigzane z potrzeba zmiany alokacji cukrow w warunkach niedoboru wody.
Przeprowadzono cze$¢ analiz anatomicznych dotyczacych przebudowy floemu oraz
zbadano zmiany ekspresji genow bedacych kluczowymi elementami molekularnej sieci
regulatorowej zaangazowanej W roznicowanie komorek floemu. Wstepne wyniki wskazujg
na aktywacj¢ procesow roznicowania floemu w lisciach 1 ogonkach lisciowych roslin
grochu w warunkach suszy. Pobrano materiat do analiz fenomicznych wielko$ci komorek
oraz eksudaty floemowe do analiz metabolicznych zmian zawartoSci poszczegdlnych
cukrow.

Temat: Zwigkszenie zakresu zmienno$ci u grochu siewnego poprzez mutagenezg EMS

Celem prac badawczych jest uzyskanie mutantéw pozwalajacych na badanie funkcji genow
grochu z wykorzystaniem metod genetyki odwrocone;j

Uzyskano pokolenie M3 1 opisano fenotypy mutantow. Wsrdd uzyskanych roslin
obserwowano formy potencjalnie uzyteczne dla hodowli (sztywno todygowe o zwartym
pokroju) oraz intersujace z punktu widzenia biologii rozwoju (zmiana architektury rosliny
oraz zmiana rozwoju lisci i strgkdéw).

Uzyskany material moze by¢ wykorzystany w hodowli grochu siewnego.

Zespol Nanobiotechnologii i Biosyntezy Metabolitow Wtornych
Temat: Oddziatywanie ro$lin z nanoczastkami.
Celem badan jest poznanie zmian metabolizmu wtérnego w odpowiedzi na nanoczgstki.

Badano indukcje wtornego metabolizmu siewek A. thaliana w odpowiedzi na
nanoczastki srebra (AgNP). Zastosowano dwa uktady chromatograficzne do identyfikacji
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I oznaczenia ilosciowego metabolitow wtornych w  catkowitych  ekstraktach
metanolowych, mianowicie HPLC-ESI-MS z putapka jonowg i UPLC-UV. Zawartos¢
zwigzkéw fenolowych: glikokoniugatow kwasu synapinowego (np. gluapoiloglukoza,
disinapoilobenziocioza, ester  jablczanu  jablkowego), 3-O-pentozyd  kwasu
dihydroksybenzoesowego, pochodne kwasu ferulowego i1 flawonoidy wzrosty po
traktowaniu AgNP 1 Ag+. Interesujace jest to, ze w sadzonkach zidentyfikowano takze
fitoaleksyny (zwiagzki indukowane w roslinach po zakazeniu patogenami), takie jak
glikokoniugaty  hydroksykamaleksynowe i glikokoniugaty  6-hydroksyindolo-3-
karboksylanowe. Potilosciowa analiza RT-PCR wykazala zmiany ekspresji gendéw
uczestniczacych w szlakach fenylopropanoidowych i kamaeloksynowych, mianowicie
liazy amoniaku fenyloalaniny (PAL), syntazy chalkonowej (CHS), 4-kumaryny: ligazy
CoA (4CL) 1 niedobor fitoaleksyny 3 (PAD3) w odpowiedzi na nanoczgstki metaliczne.
Nasze wyniki sugeruja, ze zarowno AgNP jak i Ag + moga zaktoca¢ wtorng przemiang
roslin i wywolywa¢ odpornos¢ wrodzong rosliny.

Temat: Reakcja niekompatybilnosci migdzy rosling a Agrobacterium.

Celem badan jest zrozumienie molekularnego mechanizmu warunkujacego zjawisko
opornosci roslin na transformacj¢ z wykorzystaniem Agrobacterium.

W roku 2017 zbadano interakcje Hypericum-Agrobacterium. Wyniki  prac
wskazuja, ze w zjawisko opornosci roslin zaangazowane sg geny z rodziny PR . Ekspresja
jednego z ortologéw pochodzacego z rosliny opornej na transformacje (dziurawiec)
w systemie heterologicznym (tyton) spowodowata nabycie przez uzyskang lini¢ opornosci
na tranformacje z wykorzystaniem Agrobacterium jako wektora.

Zesp6t Inzynierii Sciany Komoérkowej Roslin
Temat: Epigenetyczne aspekty biosyntezy drewna.

Celem badan jest zrozumienie molekularnych mechanizméw warunkujacych biosynteze
wtornej Sciany komorkowej ze szczegdlnym uwzglednieniem regulacji transkrypcji.

W roku 2017 przeprowadzono ocen¢ populacji wierzby purpurowej (Salix purpurea) po
katem zawartosci ligniny 1 wytypowano osobniki o najbardziej skrajnych cechach.
Zbadanie genotypow uzyskanej populacji umozliwi stworzenie mapy genetycznej o
wysokiej gestosci oraz identyfikacje markerow cech ilosciowych (QTLS) dla jakosci
drewna, kory oraz odpornosci na rdze powodowane przez grzyby rodzaju Melampsora.
Populacja ta postuzy rowniez do zbadania wplywu warunkéw Srodowiskowych na
wlasciwosci drewna u S. purpurea. Aktualnie prowadzone sg prace majace na celu badanie
aktywno$ci czynnikoOw uczestniczacych w przemianach chromatyny (metylacja,
demetylacja) w roznych tkankach i genotypach badanych roslin. Prowadzona jest takze
optymalizacja metody regeneracji oraz mikropropagacji in vitro badanych genotypow.

Lista projektow badawczych Zaktadu
NCN

OPUS 10: ,,Zrozumienie roli zaleznych od chityny odpowiedzi obronnych roslin podczas
infekcji Plasmodiophora brassicae”, nr 2015/19/B/NZ3/01489, 20 czerwca 2016 r. —
19 czerwca 2019 r.; Kierownik projektu: W. Truman.
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OPUS 11: ,,HyperNano: Badanie zmian metabolizmu wtérnego u Hypericum perforatum
pod wplywem nanoczasteczek poprzez zastosowanie zintegrowanego podejscia
I technologii ,,omics”, nr 2016/21/B/ NZ9/01980, 12 stycznia 2017 r.— 11 stycznia 2020 r.;
Kierownik projektu: F. Gregory.

OPUS 11: ,,Rola transportu floemowego w adaptacji grochu do warunkéw niedoboru
wody”, nr 2016/21/B/NZ9/02020, 12 stycznia 2017 r. — 11 stycznia 2020 r.; Kierownik
projektu: R. Malinowski.

OPUS 12: ,,Hyperisyn: Zastosowanie innowacyjnych narz¢dzi badawczych do poznania
sieci molekularno-genetycznych uwarunkowan szlaku biosyntezy hiperycyny”,
nr 2016/23/B/NZ9/02677, 3 lipca 2017 r. — 2 lipca 2020 r.; Kierownik projektu: F. Gregory.

SONATA 9: ,Znaczenie przemian $ciany komoérkowej roslin zainfekowanych przez
Plasmodiophora brassicae dla rozwoju patogena”, nr 2015/17/D/NZ9/01977, 3 czerwca
2016 r. — 2 czerwca 2019 r.; Kierownik projektu: K. Stefanowicz.

SONATA BIS 2: ,,Kompleksowa analiza mechanizméw prowadzacych do zaburzenia
rownowagi miedzy proliferacja a réznicowaniem komoérek w trakcie infekcji przez
Plasmodiophora brassicae”, nr 2012/07/E/NZ3/00510, 16 wrzesnia 2013 r. — 15 wrze$nia
2017 r.; Kierownik projektu: R. Malinowski.

SONATA BIS 5: ,,PurpleWalls - zintegrowane badania nad (de) regulacjg ekspresji
genomu w procesie biosyntezy drewna u wierzby purpurowej (Salix purpurea L.)”,
nr 2015/18/E/NZ2/00694, 12 maja 2016 r. — 11 maja 2019 r.; Kierownik projektu: J. Paiva.

Wspolpraca bilateralna Polska-Portugalia finansowana przez MNiSW oraz FCT

»Przemiany $ciany komorkowej w warunkach stresu u Medicago truncatula” 01 stycznia
2017 r. — 31 grudnia 2018 r.; Kierownik projektu: J. Paiva.
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WSPOLPRACA KRAJOWA
Biomax PPHU

e Zastosowanie innowacyjnej metody mikropropagacji in vitro do produkcji
sadzonek réznych gatunkow miskanta dla potrzeb bioenergetyki, fitoremediacji
i rekultywacji — T. Pniewski (zlozony wniosek grantowy TANGO do
NCN/NCBIR).

Europejskie Centrum Bioinformatyki i Genomiki

e Analiza genotypdéw jgczmienia jarego z wykorzystaniem chromatografii gazowej
polaczonej z spektrometrig mas — A. Kuczynska (wspolny projekt NCN OPUS9).

Hodowla Roslin Smolice Spotka z o.o.

e Genetyczne i molekularne podstawy cechy wczesno$ci kwitnienia tubinu biatego
I zottego — M. Ksigzkiewicz, B. Naganowska, B. Wolko, K. Susek,
M. Tomaszewska,
P. Plewinski, S. Rychel, W. Ulaszewski (projekt MRiRW).

e Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne jako metody
generowania markeréw molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego —
B. Wolko, B. Naganowska, M. Ksigzkiewicz, S. Rychel, W. Bielski, W. Swiecicki,
M. Kroc, M. Gawlowska (konsorcjum w ramach projektu NCBiR SEGENMAYS).

Instytut Agrofizyki PAN w Lublinie

e Wplyw oporu mechanicznego na wzrost korzeni jeczmienia — A. Kuczynska
(wspolny projekt MRiRW).

Instytut Biotechnologii i Antybiotykow w Warszawie

e Opracowanie iniekcyjnej 1 doustnej szczepionki pochodzenia roslinnego przeciwko
HBV; wspélpraca w ramach konsorcjum PLANTOVAC - T. Pniewski
(publikacja).

Instytut Chemii Bioorganicznej PAN w Poznaniu

e Analiza akumulacji metabolitéw pierwotnych w warunkach deficytu wody u traw
kompleksu Lolium-Festuca - A. Kosmala, D. Perlikowski, A. Augustyniak.

e Analiza zmiennosci form jeczmienia jarego w warunkach deficytu wody —
A. Kuczynska (publikacja).

e Badania proteomu i metabolomu jeczmienia w konteks$cie reakcji na niedobor wody

P. Krajewski, A. Sawikowska (publikacja).

e Badanie ewolucji genow karboksylaz u tubinéw 1 innych Fabaceae —
B. Naganowska,
M. Ksigzkiewicz.

e Integracja fizycznej 1 genetycznej mapy genomu tubinu waskolistnego
| porownawcze mapowanie z innymi gatunkami Fabaceae — B. Naganowska,
M. Ksigzkiewicz, K. Susek.
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Instytut Ekologii Terenow Uprzemyslowionych w Katowicach

e Analiza chemiczna pod wzgledem zawartosci metali i innych pierwiastkow gleb
oraz wybranych gatunkow 1 genotypow miskanta dla potrzeb fitoremediacji
skazonych gleb — S. Jezowski (publikacja).

Instytut Fizjologii Roslin PAN w Krakowie

e Realizacja Programu Wieloletniego — W. Swiecicki z Zespotem.

e Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne jako metody
generowania markeré6w molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego —
B. Wolko, B. Naganowska, M. Ksiazkiewicz, S. Rychel, W. Bielski, W. Swiecicki,
M. Kroc, M. Gawtowska (konsorcjum w ramach projektu NCBiR SEGENMAS).

Instytut Genetyki Czlowieka PAN w Poznaniu

e Okreslenie immunogennosci HBcAg pochodzenia roslinnego w modelu
zwierzecym — T. Pniewski (publikacja).

Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin — Panstwowy Instytut Badawczy
w Radzikowie (oraz Oddzialy w Poznaniu i Krakowie)

e Analiza funkcji wybranych genéw nalezacych do rodziny PP2C (kodujacych
fosfatazy biatkowe) oraz HD-Zip (kodujacych czynniki transkrypcyjne) u rzepaku
— D. Babula-Skowroniska (wspoélnie realizowany projekt NCN OPUS).

e Analiza zasiedlenia ziarna kukurydzy przez grzyby Fusarium, porazenie pszenicy
przez gatunki Fusarium — L. Stepien (wspolny projekt NCN).

e Aplikacja o projekt typu Dialog PolPlantNet "Doskonalenie metod gromadzenia
I integracji danych do$wiadczalnych o ro$linach przez jednostki naukowe i firmy
hodowlane" — P. Krajewski, H. Cwiek-Kupczynska.

e Badanie typéw odpornos$ci na fuzariozg kltosOw u pszenzyta ozimego za pomoca
markerow fenotypowych i metabolicznych — H. Wisniewska (publikacja).

e Doskonalenie genetyczne pszenzyta poprzez krzyzowania oddalone z formami
amfiploidalnymi Aegilops tauschii x Secale cereale w celu przeniesienia genéw
odpornos$ci na rdz¢ brunatng — M. Majka (wspotpraca w ramach projektu NCN).

e Identyfikacja bialek zwigzanych z odporno$cig na fuzarioze ktosé6w u pszenicy
I pszenzyta — A. Kosmala, D. Perlikowski, A. Augustyniak.

e Identyfikacja rejonéw w genomie grochu, warunkujacych wybrane parametry
sprawnosci fizjologicznej, jako istotnego elementu odpornosci na stresy abiotyczne
— M. Gawlowska, W. Swigcicki (Projekt MRIRW).

e Koordynacja bazy danych kolekcji Lupinus i Pisum — W. Swiecicki z Zespotem
(realizacja Programu Wieloletniego).

e Mapa genetyczna tubinu biatego — M. Ksiazkiewicz, S. Rychel, M. Tomaszewska,
B. Naganowska, B. Wolko (publikacja).

e Ocena zmiennoSci sktadu chemicznego nasion gatunkow z rodzaju Lathyrus, Cicer,
Vicia i Lupinus — W. Rybinski (publikacja).

e Przekazanie wyselekcjonowanych linii w ramach projektu POLAPGEN ,,Narzedzia
biotechnologiczne do otrzymywania zbdz o zwickszonej odpornosci na suszg”,
dokumentacja oraz wymiana prob z innymi bankami gendéw 1 ogrodami
botanicznymi, udostgpnianie materialow wyjsciowych hodowcom — A. Kuczynska.
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Instytut Ochrony Roslin - Panstwowy Instytut Badawczy w Poznaniu

e  Wykorzystanie markeréw molekularnych i fenotypowych do identyfikacji genow
odporno$ci pszenicy na tamliwo$¢ zdzbta powodowang przez Oculimacula
yallundae i Oculimacula acuformis — H. Wisniewska (wspolpraca w ramach
projektu MRIRW).

Instytut Ogrodnictwa w Skierniewicach

e Cytogenetyczna identyfikacja mieszancow Brassica oleracea x Brassica napus —
J. Majka (wspolnie realizowany projekt MRiRW).

Instytut Wldkien Naturalnych i Roslin Zielarskich w Poznaniu

e Uzyskanie ochrony patentowej i opracowania szczepionki pochodzenia ro$linnego
przeciwko HBV, Wspotpraca w ramach konsorcjum PLANTOVAC, uzyskanie
patentu EPO — T. Pniewski.

Poznanska Hodowla Roslin Spélka z o.o.

e Aplikacja o projekt typu Dialog PolPlantNet "Doskonalenie metod gromadzenia
i integracji danych doswiadczalnych o roslinach przez jednostki naukowe i firmy
hodowlane" — P. Krajewski, H. Cwiek-Kupczynska.

e Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne jako metody
generowania markerOw molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego —
B. Wolko, B. Naganowska, M. Ksigzkiewicz, S. Rychel, W. Bielski, W. Swiecicki,
M. Kroc, M. Gawlowska (konsorcjum w ramach projektu NCBiR SEGENMAYS).

Szkota Gléwna Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie

e Aplikacja o projekt typu Dialog PolPlantNet "Doskonalenie metod gromadzenia
i integracji danych do§wiadczalnych o roslinach przez jednostki naukowe i firmy
hodowlane" — P. Krajewski, H. Cwiek-Kupczynska.

e Badania asocjacyjne zyta — P. Krajewski (publikacja).

Uniwersytet Ekonomiczny w Poznaniu

e Analiza metabolitow wtornych w zywnosci pochodzenia roslinnego — P. Kachlicki
(publikacje).

e Identyfikacja grzybow patogenicznych w probkach zywnosci — L. Stepien
(publikacja).

Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu

e Analiza funkcji wybranych gendéw nalezacych do rodziny PP2C (kodujacych
fosfatazy biatkowe) oraz HD-Zip (kodujacych czynniki transkrypcyjne) u rzepaku
— D. Babula-Skowronska.

e Analiza mikroskopowa przebiegu somatycznej embriogenezy miskanta —
T. Pniewski (publikacja).

e Aplikacja o projekt typu Dialog PolPlantNet "Doskonalenie metod gromadzenia
I integracji danych doswiadczalnych o roslinach przez jednostki naukowe i firmy
hodowlane" — P. Krajewski, H. Cwiek-Kupczynska.
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e Badanie roli tlenku azotu (NO) w metabolizmie ro§linnym — A. Kosmala,
D. Perlikowski (dwa wspdlnie realizowane projekty NCN OPUS).

e Monitoring aerobiologiczny grzybéw rodzaju Cladosporium — M. Jedryczka
(publikacja).

e Przewidywanie struktury drugorzgdowej 1 trzeciorzedowej bialek StZPR1
I StBBX24 zS. tuberosum w oparciu o modelowanie porownawcze —
A. Kietbowicz-Matuk,
T. Rorat.

e Uzyskanie ro$lin ziemniaka S. tuberosum odm. Desiree z wylgczong ekspresja genu
BBX24 — A. Kietbowicz-Matuk, T. Rorat.

e Wplyw wybranych kompleksow chemicznych z pirydynokarboksyamidami na
rozw6j Fusarium culmorum na pozywkach — H. Wisniewska (publikacja).

Uniwersytet L.odzki

e Identyfikacja molekularna mikroorganizméw o zdolno$ciach do degradacji
ksenobiotykow o wtasciwosciach endokrynnych (projekt badawczy)

e ldentyfikacja molekularna mikroorganizméw o zdolnos$ciach do degradacji
ksenobiotykow o wilasciwosciach endokrynnych — L. Blaszczyk (projekt NCN
SONATA).

Uniwersytet Marii Curie-Sklodowskiej w Lublinie
e Identyfikacja molekularna i analiza filogenetyczna wybranych gatunkow roslin —
L. Btaszczyk.
e Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne jako metody
generowania markeré6w molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego —

B. Wolko, B. Naganowska, M. Ksigzkiewicz, S. Rychel, W. Bielski, W. Swiecicki,
M. Kroc, M. Gawlowska (konsorcjum w ramach projektu NCBiR SEGENMAS).

Uniwersytet Medyczny w Poznaniu

e Analizy HPLC/MS aktywnych biologicznie komponentow ro$lin zielarskich —
P. Kachlicki (publikacje).

e Monitoring aerobiologiczny grzybow rodzaju Cladosporium — M. Jedryczka
(publikacja).

Uniwersytet Mikolaja Kopernika w Toruniu
e Realizacja Programu Wieloletniego — W. Swiecicki z Zespotem.
Uniwersytet Przyrodniczo-Humanistyczny w Siedlcach
e Opracowanie jednolitej metodyki oznaczania substancji antyzywieniowych
w rodzaju Lathyrus, ze szczegdélnym uwzglgdnieniem zawarto$ci neurotoksyn

(ODAP) oraz ocena zmiennos$ci sktadu chemicznego nasion materiatlow
kolekcyjnych roslin bobowatych — W. Rybinski (publikacja).

Uniwersytet Przyrodniczy w Lublinie
e Monitoring aerobiologiczny — M. Jedryczka (publikacja).
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Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu

Analiza genéw syntazy izoflawonowej w genomie jgdrowym gatunkow z rodziny
Fabaceae — M. Ksigzkiewicz, B. Naganowska, B. Wolko (publikacja).

Analiza zawarto$ci mykotoksyn w probkach srodowiskowych i kulturach in vitro —
L. Stgpien (wspdlne projekty NCN, publikacja).

Badania akumulacji metali w ro$linach — Z. Kaczmarek.

Badanie zastosowania modeli mieszanych w ocenie odmian — P. Krajewski,
Z. Kaczmarek.

Identyfikacja rejonéw w genomie grochu, warunkujacych wybrane parametry
sprawnosci fizjologicznej, jako istotnego elementu odpornosci na stresy abiotyczne
— M. Gawlowska, W. Swigcicki (projekt MRIRW).

Identyfikacja uktadow allelicznych genow fotoneutralno$ci 1 wczesnosci oraz
opracowanie metodyki otrzymywania roslin homozygotycznych u soi -
M. Ksigzkiewicz, S. Rychel, P. Plewinski, B. Wolko (projekt MRiRW).
Identyfikacja Zrédet odpornosci genetycznej na kitg kapusty 1 sucha zgnilizng
kapustnych u mieszancéw mig¢dzygatunkowych w obrebie rodzaju Brassica —
M. Jedryczka (2 projekty badawcze MRiRW, publikacja).

Opracowanie doustnej szczepionki pochodzenia roslinnego przeciwko HBV —
T. Pniewski.

Opracowanie kompleksowej procedury hodowli nowych odmian pszenicy —
T. Adamski (wspdlny projekt NCBiR).

Realizacja Programu Wieloletniego — W. Swiecicki.

Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne jako metody
generowania markeré6w molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego —
B. Wolko, B. Naganowska, M. Ksigzkiewicz, S. Rychel, W. Bielski, W. Swiqcicki,
M. Kroc, M. Gawlowska (konsorcjum w ramach projektu NCBiR SEGENMAS).
Wspotpraca w projekcie “Geneza i rozpowszechnienie zdolno$ci do biosyntezy
oraz metabolizmu makrolaktonow wsrod grzybow wyzszych” — G. Koczyk.
Wykorzystanie metod statystycznych dla opracowania zmienno$ci genetycznej
ro$lin bobowatych z gatunkow Lathyrus, Vicia, Cicer i Lupinus — W. Rybinski
(publikacje).

Uniwersytet Przyrodniczy we Wroclawiu

Identyfikacja grzybow entomopatogenicznych z kopaln 1 jaskin — L. Stepien
(zgloszenie patentowe, publikacje).

Integracja map tubinu waskolistnego — M. Ksigzkiewicz, P. Plewinski, S. Rychel,
B. Naganowska.

Uniwersytet Rolniczy w Krakowie
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Badanie fizjologiczna reakcja na stresy abiotycznych i biotyczne u traw kompleksu
Lolium-Festuca — A. Kosmala, 1. Pawlowicz, D. Perlikowski, A. Augustyniak
(publikacja).

Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne jako metody
generowania markeré6w molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego —
B. Wolko, B. Naganowska, M. Ksigzkiewicz, S. Rychel, W. Bielski, W. Swi@cicki,
M. Kroc, M. Gawlowska (konsorcjum w ramach projektu NCBiR SEGENMAS).
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Uniwersytet Rzeszowski

e Monitoring aerobiologiczny — M. Jedryczka (publikacja).
Uniwersytet Szczecinski

e Monitoring aerobiologiczny — M. Jedryczka (publikacja).
Uniwersytet Slaski w Katowicach

e Cytomolekularne badania struktury i ewolucji genomu jadrowego ro$lin — K. Susek
(wspotpraca w projekcie NCN MAESTRO).

e Realizacja projektu OPUS — K. Susek, B. Naganowska (publikacja).

e Realizacja projektu OPUS — K. Susek, W. Bielski, B. Naganowska, B. Wolko.

e Wyjasnianie wspotdzialania hormonoéw 1 jego roli w ksztaltowaniu architektury
ro$lin jeczmienia — A. Kuczynska (wspdlny projekt NCN OPUS12).

Uniwersytet Warminsko-Mazurski w Olsztynie

e Poszukiwanie mechanizmow determinacji pici ianaliza ewolucyjnych
konsekwencji modelu rozmnazania u watrobowcow lisciastych z rodziny
Calypogeiaceae — K. Susek (wspotpraca w ramach projektu NCN OPUS).

e Realizacja Programu Wieloletniego — W. Swigcicki z Zespotem.

Uniwersytet WarszawskKi

e Przygotowanie konstrukcji promotor::timer-GFP do projektu molekularne
mechanizmy gromadzenia cynku w "komorkach akumulujacych" mezofilu —
R. Malinowski, P. Walerowski (wspoOipraca w ramach projektu NCN
HARMONIA).

Zachodniopomorski Uniwersytet Technologiczny w Szczecinie

e Wplyw niedoboru wody na wybrane cechy siewek jeczmienia jarego rosngcych
przy roznym nat¢gzeniu promieniowania fotosyntetycznie czynnego —
A. Kuczynska.

Wielkoposkie Centrum Zaawansowanych Technologii

e Otrzymywanie superparamagnetycznych bionanoczastek typu rdzen/otoczka na
przyktadzie tlenku Zelaza i HBcAg, ztozone wnioski grantowe do NCN OPUS 13
| OPUS14 — T. Pniewski, M. Pyrski.

Wyjazdy krotkoterminowe

dr hab. K. Krystkowiak, Instytut Chemii Bioorganicznej Polskiej Akademii Nauk
w Poananiu, Zaktad Metabolomiki Funkcjonalnej Roslin, 09.01 — 17.02 i 08.05 —
16.06.2017 r. Osoba przyjmujaca prof. P. Bednarek.

mgr M. Urbaniak, Instytut Chemii Bioorganicznej Polskiej Akademii Nauk
w Poananiu, 17.11 — 15.12.2017 r. Szkolenie z zakresu klonowania molekularnego
pod kierunkiem dr Anny Urbanowicz.
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dr J. Lalak-Kanczugowska, Instytut Chemii Bioorganicznej Polskiej Akademii Nauk
w Poananiu, 17.11 — 15.12.2017 r. Szkolenie z zakresu klonowania molekularnego
pod kierunkiem dr Anny Urbanowicz.

mgr A. Durska, Uniwersytet Warminsko-Mazurski, Olsztyn, 13 — 16.02.2017 r. Osoba
przyjmujaca: W. Pluskota. Reakcja Real-Time PCR — optymalizacja reakcji dla
odmian grochu réznigcych si¢ poziomem oligosacharydow.

mgr A. Durska, Uniwersytet Warminsko-Mazurski, Olsztyn, 16 — 19.05.2017 r., Osoba
przyjmujgca W. Pluskota. Izolacja RNA z nasion grochu.

mgr M. Majka, Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin w Radzikowie, 16.10.2017 —
27.10.2017 r. Osoba przyjmujaca: P. Czembor. Doskonalenie genetyczne pszenzyta
poprzez krzyzowania oddalone z formami amfiploidalnymi Aegilops tauschii x Secale
cereale w celu przeniesienia genéw odpornosci na rdze brunatng; inokulacja roslin
mieszancowych oraz obserwacja porazenia przez rdz¢ brunatng.

WSPOLPRACA Z ZAGRANICA

Wspdlpraca bezposrednia IGR PAN z partnerami zagranicznymi

Prowadzona w ramach umow

Kraj Partner Nazwa Okres
! dokumentu obowigzywania
Western Australian Genetic Material
Australia Agriculture Authority, Transfer Zgillzézgglz;'r_
South Perth Agreement T '
Crops Research Institute
Chin Anhui Academy of Memorandum of 10.11.2016 r.-
y Agricultural Sciences, Understanding 9.11.2020 .
Hefei
. . . - Memorandum of 30.04.2015r.—
Finlandia University of Helsinki Understanding 99.04.2020 .
Institute of Experimental
Republika | Botany of the Academy of | Memorandum of 01.01.2016 r—
Czeska Sciences of the Czech Understanding 31.12.2018r.
Republic
Wielka . Memorandum of 01.11.2014r. -
Brytania Aberystwyth University Understanding 31.09.2017r.
Wielka o Material Transfer 05.05.2014 r.—
Brytania Aberystwyth University Agreement 04.05.2019r.
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Umowy i porozumienia 0 bilateralnej migedzynarodowej wspolpracy naukowej zawarte
przez IGR PAN

Aberystwyth University, Aberystwyth, Wielka Brytania; Porozumienie o wspotpracy
naukowej (Memorandum of Understanding); od 01 listopada 2014 r. (przez okres
3 lat), Z. Zwierzykowski, T. Ksigzczyk/Zespot Fizjologii Molekularnej i Cytogenetyki
Roslin/Zaktad Biologii Streséw Srodowiskowych; cele i charakter wspotpracy:
wymiana pracownikow naukowych i doktorantow, wyprowadzanie i wymiana
materiatow roslinnych do wspolnych badan, wspolne publikacje naukowe i doniesienia
konferencyjne; w ramach wspoipracy prowadzonej przez Zespot Fizjologii
Molekularnej 1 Cytogenetyki Roslin — udziat w konsorcjum prowadzacym badania
warto$ci rolniczej europejskich odmian Festulolium.

Institute of Experimental Botany, Ofomuniec, Republika Czeska; Porozumienie
0 wspotpracy naukowej (Memorandum of Understanding); od dnia 01 stycznia 2016 r.
(przez okres 3 lat), Z. Zwierzykowski, T. Ksigzczyk/Zespot Fizjologii Molekularnej
i Cytogenetyki Roslin/Zaktad Biologii Stresow Srodowiskowych; cele i charakter
wspOtpracy: wymiana pracownikow naukowych 1 doktorantéw, wyprowadzanie
I wymiana materiatow roslinnych do wspodlnych badan, wspdlne publikacje naukowe
i doniesienia konferencyjne; w ramach wspotpracy prowadzonej przez ZespoOt
Fizjologii Molekularnej i Cytogenetyki Roslin — badania cytogenetyczne nad
mieszancami traw kompleksu Lolium-Festuca, udzial w konsorcjum prowadzacym
badania wartosci rolniczej europejskich odmian Festulolium.

ITQB-NOVA, Oeiras, Portugal, Programme for Cooperation in Science between
Portugal and Poland (2017/2018), Cell wall remodelling under stress conditions
in Medicago truncatula, 01.01.2017 r. — 31.12.2018 r., J.Paiva, K. Stefanowicz,
M. Olszak, C. Gomes.

Western Australian Agriculture Authority, South Perth, Australia - Genetic Material
Transfer Agreement, 20.12.2012 r. — 19.12.2015 r., przedtuzona do 31.12.2017 r.;
B. Naganowska, dotyczy otrzymania materialdw ro$linnych (populacja mapujaca
Lupinus albus).

Prowadzona bez formalnych umow

Aberystwyth University, Aberystwyth, Wielka Brytania, John-Clifton Brown.
Terravesta Ltd, Lincoln, Wielka Brytania, Michat Mos / S. Jezowski. Publikacje: GCB
Bioenergy 2017, 9:6-17; Front Plant Sci 2017, 8: 726.

Agrovist Livsmedel AB, Skira, Szwecja; T. Borjesson / M. Jedryczka. Wymiana
osobowa: przyjazd do IGR, wspdlny projekt naukowy poswiecony DSS Fusarium.

Altri Florestal, SA, Olho-Marinho, Portugalia, L. Leal / J. Paiva, genetyka i depresja
wsobna u rodzaju Eucalyptus, wspdlny projekt.

CEA, DSV, IBEB, Lab Ecophysiol Molecul Plantem; CNRS, UMR 7265 Biol Veget &
Microbiol Environ; Aix-Marseille Universite, Saint-Paul-lez-Durance, Francja;
R. Pascal/ T. Rorat, A. Kietbowicz-Matuk; analiza funkcjonalna biatek SsBBX24
i StZPR1 u gatunkéw rodzaju Solanum w cyklu okotodobowym podczas wzrostu
I rozwoju oraz w odpowiedzi na dziatanie czynnikow stresowych; dwie publikacje
w czasopismach z listy JCR (2016 r. i 2017 r.).
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Centro di Ricerca per le Produzioni Foraggere e Lattiero-Casearie (CREA-FLC),
Lodi, Wlochy, P. Annicchiarico, B. Ferrari / M. Ksigzkiewicz, S. Rychel,
M. Tomaszewska, B. Naganowska, B. Wolko; Konstrukcja mapy genetycznej tubinu
biatego. Publikacja: Scientific Reports 2017, 7: 15335.

Czech University of Life Sciences Prague, Department of Plant Protection, Republika
Czeska; P. RySanek, V. Ricafova / M. Jedryczka. Przygotowanie wspdlnego projektu
BrassClub, publikacja (EJPP 2016).

Department of Agriculture and Food Western Australia, Australia, H. Yang/
M. Ksigzkiewicz, S. Rychel, M. Tomaszewska, B. Naganowska, B. Wolko;
Konstrukcja mapy genetycznej tubinu biatego. Analiza genetycznych i molekularnych
podstaw odpornosci na antraknoze u tubinu biatego. Publikacja: Scientific Reports
2017, 7: 15335

Freie University of Berlin, Dahlem Centre of Plant Sciences, Department of Biology,
Chemistry and Pharmacy, Berlin, Niemcy; E. Diederichsen / M. Jedryczka. Wizyta
w Freie University of Berlin, wspotpraca nieformalna w zakresie badan nad chorobami

rzepaku.
GenXPro GmbH, Niemcy, P. Winter / M. Ksigzkiewicz, B. Wolko; NCBIiR:
»Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne jako metody

generowania markerow molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego”
SEGENMAS NCN; SONATA 9, ,,Profilowanie transkryptomu tubinu waskolistnego
podczas interakcji roslina-patogen: poznanie molekularnych i genetycznych podstaw
odpornosci na grzyby patogeniczne: Colletotrichum lupini i Diaporthe toxica”,
kierownik M. Ksigzkiewicz.

INRA-BIOGECO, Cestas, Francja, C. Plomion / J. Paiva, ewolucja ro$lin, wspdlna
publikacja Leroy i in., 2017 r.

Institut National de la Recherche Agronomique (INRA), Unité de Recherche
Pluridisciplinaire Prairies et Plantes Fourrageres, Lusignan, Francja; M. Ghesquiere/
Z. Zwierzykowski; poprawianie tolerancji traw pastewnych na stresy abiotyczne;
monografia naukowa (2016 r.) i doniesienie konferencyjne (2017 r.).

Institute of Biological and Health Sciences, Department of Pharmaceutical Sciences
of the Federal Rural University of Rio de Janeiro, Brazylia; D. Chaves/
P. Kachlicki. Wspolpraca w zakresie metabolomiki roslin zielarskich.

Institute of Experimental Botany of the Academy of Sciences of the Czech Republic,
Centre of Structural and Functional Genomics, Otomuniec, Republika Czeska;
D. Kopecky, J. Dolezel/Z. Zwierzykowski, A. Kosmala, T. Ksigzczyk, J. Majka;
badania cytogenetyczne zwigzane z identyfikacja chromosomow Festuca pratensis
przy wykorzystaniu metody BAC-FISH; dwie publikacje w czasopismach z listy JCR
(2016 r. 12017 r.); wizyta Z. Zwierzykowskiego i T. Ksigzczyka w Otomuncu
(2016 r.); wizyta D. Kopecky’ego w IGR PAN (30.11.2017 r.) — wyktad.

Institute of Science and the Environment, University of Worcester, Wielka Brytania;
Robert J. Herbert / M. Jedryczka. Monitoring aerobiologiczny, wspdlna publikacja
w International Journal of Biometeorology)

ITQB-NOVA and IBET , Oeiras, Portugalia, P. Salema and S. Araujo and S. Duque/
J Paiva, regulacja rozwoju drewna genomika roslin bobowatych, wspdlny project
I wspolpraca bilateralna.
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Julius Kiihn-Institut (JKI), Federal Research Centre for Cultivated Plants,
Quedlinburg, Niemcy, F. Ordon i A. Serlfing / M. Majka. Badania nad odpornoscia
mieszancOw oddalonych na rdze¢ brunatng (w ramach projektu ,,Doskonalenie
genetyczne pszenzyta poprzez krzyzowania oddalone z formami amfiploidalnymi
Aegilops tauschii x Secale cereale w celu przeniesienia genéw odpornosci na rdze
brunatng), publikacja w przygotowaniu.

Leibniz Institute of Plant Genetics and Crop Plant Production, Gatersleben, Niemcy,
A. Borner / W. Rybinski; Ocena zmiennosci fenotypowej 1 genetycznej materiatow
kolekcyjnych gatunkow z rodzaju Lathyrus, Vicia, Cicer i Lens w ramach wspotpracy;
pozyskanie nowych obiektow kolekcyjnych marginalnych roslin strgczkowych. Prace
w Genetic Resources and Crop Evolution opublikowane w 2015 r.

Lithuanian Research Center for Agriculture and Forestry, Litwa; S. Suproniene,
R. Semaskiene / M. Jedryczka. Wymiana osobowa: przyjazd do IGR, wspolny projekt
naukowy, zlozenie wspolnej publikacji.

LRSV, Toulouse, Francja, J. Grima-Pettenatti / J. Paiva, molekularna regulacja tworzenia
merystemow wtornych, konsultant projektu PurpleWalls.

Max Planck Institute of Molecular Plant Physiology, Golm, Niemcy; L. Willmitzer/
A. Kosmala, D. Perlikowski; analiza ilosciowa i jako$ciowa glicerolipidow
I metabolitow pierwotnych u traw kompleksu Lolium-Festuca w warunkach stresu
deficytu wody; publikacja w czasopi$mie z listy JCR (2016); wizyta D. Perlikowskiego
w IPK, Golm (31.10 — 11.11.2016 .).

Natural Capital and Plant Health, Royal Botanic Gardens Kew, Wakehurst Place,
Ardingly, West Sussex, UK; M. Nelson / M. Kroc; Identyfikacja genéw
zaaranzowanych w synteze alkaloidéw u tubinow.

Natural Capital and Plant Health, Royal Botanic Gardens Kew, Wakehurst Place,
Ardingly, West Sussex, UK, M. Nelson / M. Ksigzkiewicz, S. Rychel,
M. Tomaszewska, B. Naganowska, B. Wolko; Badania struktury genu FT,
odpowiedzialnego za wczesno$¢ kwitnienia u L. angustifolius. Konstrukcja mapy
genetycznej tubinu biatego, analiza molekularnych podstaw wczesno$ci kwitnienia
tubinu biatego. Publikacje: BMC Genomics (2016 r.) 17:820. Scientific Reports
(2017 r.) 7: 15335.

Natural Capital and Plant Health, Royal Botanic Gardens Kew, Wakehurst Place,
Ardingly, West Sussex, UK, M. Nelson / K. Susek; Mechanizmy lezace u podstaw
ewolucji genomoéw roslinnych, dywersyfikacji i specjacji. Projekt NCN; HARMONIA
7 nr 2016/M/NZ2/00422.

Norwegian Veterinary Institute, Oslo, Norwegia; S. Uhlig / L. Stepien. Identyfikacja
cyklicznych peptydow syntetyzowanych przez grzyby patogeniczne; projekt
bilateralny nieformalny; staz naukowy mgr inz. Moniki Urbaniak w 2016 r.

Oxford e-Research Centre, University of Oxford, Oxford, Wielka Brytania;
S.A. Sansone, P.Rocca-Serra / P. Krajewski, H.Cwiek-Kupczynska; ,,Semantic

modeling of linear mixed model analysis”; wymiana osobowa, publikacja
W przygotowaniu.

Plant Protection Institute, Riga, Lotwa; J. Jasko, E.A. Brauna / M. Jedryczka. Wymiana
osobowa: przyjazd do IGR, wspdlny projekt naukowy poswiecony DSS Fusarium.
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Rothamsted Research, Wielka Brytania; M. Sadys / M. Jedryczka. Monitoring
aerobiologiczny, wspdlne publikacje.

Scottish Rural University College, Crop Protection, Crop and Soil Systems, Wielka
Brytania; M. Hocart, A. MacLaren / prof. dr hab. M. Jedryczka. Wizyta i 2 wyktady
w IGR PAN.

Technical University, Madryt, Hiszpania; D. Palmero / L. Stepien. Analiza
patogenicznych grzyboéw Fusarium infekujacych czosnek Allium sativum; projekt
bilateralny nieformalny; publikacja w 2017 r.

The Biodiversity, Rzym / W. Swiecicki. Realizacja europejskiego programu ochrony
zasobow genowych (ECP/GR). Opracowanie europejskiej bazy danych zasobow
genowych tubinow.

The Food Analysis and Food Technology Laboratory of the Department of
Agricultural and Food Sciences (DISTAL) of the Alma Mater Studiorum-
Universita di Bologna, Witochy. Maria Teresa Rodriquez-Estrada, Vladimiro
Cardenia / Anetta Kuczynska; Lipidome profiling of barley leaves exposed to multiple
abiotic stresses — wspolny projekt badawczy, wymiana osobowa.

The Pisum Genetics Association, North Dacota University, Fargo, USA, K. McPhee/
W. Swigcicki; Publikacje, koordynacja terminologii z zakresu genetyki Pisum.

Universita Politecnica delle Marche UNIVPM, Ancona, Wlochy, Roberto Papa/
K. Susek; Ztozenie projektu Fundacji na Rzecz Nauki Polskiej; FIRST TEAM 4:
“Revealing genetic and epigenetic mechanisms underlying seed size variation in lupins
to understand evolutionary processes during domestication”. Ztozenie projektu: Call
for applications for Visiting Scientists Academic year 2017/2018.

University of Aberystwyth, Institute of Biological, Environmental and Rural Sciences
(IBERS), Aberystwyth, Wielka Brytania, G. Jenkins i D. Phillips / M. Kwiatek.
Analiza wystepowania biatek kompleksu synaptycznego wystepujacego w mejozie
komorek macierzystych pylku roslin mieszancowych Aegilops-zyto i Aegilops-
pszenzyto, publikacja w przygotowaniu.

University of Georgia, USA, Robert J. Schmitz / K. Susek; Publikacja: PlosOne
doi.org/10.1371/journal.pone.0179821.

University of Georgia, USA, S. A. Jackson / K. Susek; Mechanizmy lezgce u podstaw
ewolucji genomoéw ro$linnych, dywersyfikacji 1 specjacji. Projekt NCN;
HARMONIA. Ztozenie projektu Fundacji na Rzecz Nauki Polskiej; FIRST TEAM 4:
“Revealing genetic and epigenetic mechanisms underlying seed size variation in lupins
to understand evolutionary processes during domestication”.

University of Girona, Girona, Hiszpania, Mercé Figueras / dr J Paiva, molekularna
regulacja tworzenia merysteméw wtornych, publikacja Boher 1 in., 2017 r.

University of Nebraska-Lincoln, Tala Awada, Rajib Saha, USA. T. Pniewski;
Developing novel Miscanthus x giganteus biomass with reduced recalcitrance and
increased abiotic stress tolerance for sustainable production of biofuels and
biochemical in marginal environments. Projekt ztozony do DOE, USA.

University of Orleans, Orleans, Francja, S. Maury / J. Paiva, epigenetyka u roslin,
consultant projektu PurpleWalls.
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University of Pavia, Pavia, Wlochy, Alma Balestrazzi / J. Paiva, epigenetics; rozdziat
ksigzki Aratjo et al. 2017 oraz wyklad na zaproszenie: promotor pomocniczy pracy
magisterskiej Carla Gualtieri.

University of Zurich, Szwajcaria, C. E. Hughes / K. Susek; Mechanizmy lezace
U podstaw ewolucji genomow roslinnych, dywersyfikacji 1 specjacji. Projekt NCN;
HARMONIA 7 nr 2016/M/NZ2/00422.

Uczestnictwo w miedzynarodowych organizacjach naukowych

Instytut Genetyki Roslin Polskiej Akademii Nauk jest czlonkiem zbiorowym
European Association for Research on Plant Breeding (EUCARPIA). Osoby
reprezentujgce IGR PAN: prof. dr hab. W. Swigcicki, prof. dr hab. B. Wolko,
prof. dr hab. H. Wisniewska, prof. dr hab. M. Surma, prof. dr hab. P. Krajewski,
prof. dr hab. Z. Zwierzykowski, prof. dr hab. A. Goérny, prof. dr hab. M. Jedryczka,
prof. dr hab. T. Adamski, dr J. Kaczmarek.

Wymiana osobowa

Wizyty gosci zagranicznych

Thomas Borjesson, Agrovist Livsmedel AB, Skira, Szwecja. 19 — 21.09.2017 r.; osoba
przyjmujaca: prof. dr hab. M Jedryczka, Cel przyjazdu: wspolpraca w ramach Projektu
Battyckiego ,,DSS Fusarium” nr. 10230/2017.

Douglas Chaves; Institute of Biological and Health Sciences, Department of
Pharmaceutical Sciences of the Federal Rural University of Rio de Janeiro,
Brazylia. Osoba przyjmujaca: prof. dr hab. P. Kachlicki. Wspotpraca w zakresie
metabolomiki roslin zielarskich.

Janis JaSko, Elina Anna Brauna, Plant Protection Institute, Riga, Lotwa.
19 — 21.09.2017 r.; osoba przyjmujaca: prof. dr hab. M Jedryczka, Cel przyjazdu:
wspolpraca w ramach Projektu Battyckiego ,,DSS Fusarium” nr. 10230/2017,
przygotowanie wspdlnego projektu.

Paul Kersey, EMBL-EBI, Hinxton, UK. 30.03.2017 r. Osoba przyjmujaca —
R. Malinowski. Cel przyjazdu: wyktad pr. “Quality in an Age of Change: Reference
Resources and Big Data” w ramach projektu BIO-TALENT.

David Kopecky; Institute of Experimental Botany of the Academy of Sciences of the
Czech Republic, Centre of Structural and Functional Genomics, Otomuniec,
Republika Czeska — 30.11.2017 r. Osoba przyjmujagca — prof. dr hab.
Z. Zwierzykowski; wyktad: “Happy marriage or tough competition? A lecture on the
evolution of plant allopolyploids™.

Gertrud Lohaus University of Wuppertal, Niemcy. 11 — 13.05.2017 r. Osoba
przyjmujaca — dr hab. R. Malinowski. Cel przyjazdu: wyktad pt. “Apoplastic and
symplastic phloem loading in tree leaves” w ramach projektu BIO-TALENT oraz
nawigzanie wspOlpracy w ramach projektu NCN; OPUS 11 ,Rola transportu
floemowego w adaptacji grochu do warunkéw niedoboru wody” kierowanego przez
dr. hab. Roberta Malinowskiego.
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Hans-Peter Mock, Leibniz Institute of Plant Genetics and Crop Plant Research (1PK)
Gatersleben, Niemcy. Osoba przyjmujgca: prof. dr hab. P. Kachlicki. Wspotpraca
w zakresie metabolomiki jgczmienia.

Abou Alezz Monah Universita degli Studi di Pavia, Wlochy. 01.08.2017 r. — pobyt
3-miesieczny. Osoba przyjmujaca — dr J. Paiva. Cel przyjazdu: staz w ramach projektu
ERASMUS, Praca dotyczyla analizy ekspresji genéw Salix purpurea oraz badan
biometrycznych w populacji polowej tego gatunku.

Hadi Quesneville, Unité de Recherches en Génomique-Info, INRA Versailles,
Francja. 29.05.2017 r.,Osoba przyjmujaca — dr hab. R. Malinowski. Cel przyjazdu:
wyktad pt. "Plant E-Infrastructures: WheatIS & French Elixir node” w ramach projektu
BIO-TALENT.

Bjorn Roter GenXPro, Frankfurt, Niemcy. Osoba przyjmujaca — dr hab. R. Malinowski.
Cel przyjazdu: wyktad pt. "Massive Analyses of cDNA Ends for simultaneous gene
expression profiling and genotyping” w ramach projektu BIO-TALENT.

Skaidré Suproniene, Roma Semaskiene, Lithuanian Research Center for Agriculture
and Forestry, Litwa — 19-21.09.2017 r.; osoba przyjmujgca: prof. dr hab.
M. Jedryczka, Cel przyjazdu: wspdlpraca w ramach Projektu Battyckiego ,,DSS
Fusarium” nr. 10230/2017 oraz ztozenie wspdlnej publikacji.

Cyril Zipfel The Sainsbury Laboratory, Norwich, UK. 16 — 17.10.2017 r. Osoba
przyjmujaca — Malinowski R. Cel przyjazdu: wyktad pt. “Regulation of plant receptor
kinase-mediated immunity” w ramach projektu BIO-TALENT.

Wyjazdy krétkoterminowe

prof. dr hab. M. Jedryczka: Drezno, Berlin, Niemcy — przygotowanie projektu
naukowego w ramach H2020 — omowienie zatozen projektu i wstgpne plany.

prof. dr hab. P. Krajewski, Wageningen University, Holandia. 13 — 24.11.2017 r.,
Osoby przyjmujace: prof. Gerco Angenent, prof. Richard Immink, prof. Fred van
Eeuwijk. Celem pobytu byla realizacja zadan wynikajacych z harmonogramu
wspolnych projektéw badawczych (Flowplast, EPPN2020).

dr M. Khodaeiaminjan, German Network for Bioinformatics Infrastructure (de.NBI)
w Centrum Biotechnologii (CeBiTec) Uniwersytetu w Bielefeld, Niemcy.
22 —24.11.2017 r. Nauka sekwencjonowania i analizy danych z wykorzystaniem
techniki ~ ,,Nanopore sequencing” https://www.denbi.de/22-training-cat/training-
courses/405-nanopore.

dr M. Khodaeiaminjan, The Gulbenkian Training Programme in Bioinformatics,
Instituto Gulbenkian de Ciéncia, Oeiras, Portugalia. 06 — 10 listopada 2017 r. Kurs
bioinformatyki.

dr G. Koczyk, Center for Applied Intelligent Systems Research, School of Information
Technology, Halmstad University, Halmstad, Szwecja. 05 — 08.03.2017 r. Osoby
zapraszajace: Prof. Antanas Verikas/dr Slawomir Nowaczyk — wyklady na
zaproszenie, nawigzanie wspotpracy w zakresie wykorzystania technik maszynowego
uczenia si¢ i inteligentnych systemow kategoryzacji danych biologicznych z zakresu
genomiki i transkryptomiki.
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dr hab. A. Kuczynska, The Food Analysis and Food Technology Laboratory of the
Department of Agricultural and Food Sciences (DISTAL) of the Alma Mater
Studiorum-Universita di Bologna, Bolonia, Wlochy. 18.06 — 16.09. 2017 r. Osoby
przyjmujace: Maria Teresa Rodriquez-Estrada, Vladimiro Cardenia. Cel: Jako$ciowo-
ilosciowe oznaczenie zawartosci lipidow w wybranych liniach jeczmienia poddanych
dziataniu r6znych stresow abiotycznych.

dr hab. R. Malinowski, Leibnitz Institute of Plant Genetics — IPK, Gatersleben,
Niemcy. 23—-27.10.2017 r. Osoba przyjmujaca: prof. Ljudmilly Borysjuk. Nawigzanie
wspotpracy z laboratorium w zakresie nowoczesnych technik wizualizacji
matabolomu rosdlin in planta oraz wspolne przygotowanie i rozpoczgcie
eksperymentow dotyczacych infekcji roslin przez P. brassicae.

dr K. Mikolajczak, The Food Analysis and Food Technology Laboratory of the
Department of Agricultural and Food Sciences (DISTAL) of the Alma Mater
Studiorum-Universita di Bologna, Bolonia, Wlochy. 18.06 — 16.09. 2017 r. Osoby
przyjmujace: Maria Teresa Rodriquez-Estrada, Vladimiro Cardenia. Cel: Jako$ciowo-
ilosciowe oznaczenie zawartos$ci lipidéw w wybranych liniach jeczmienia poddanych
dziataniu r6znych stresow abiotycznych.

dr J. Paiva, ITQB-NOVA, Portugalia, 17 — 18.03.2017 r. Uczestnictwo w komisji
oceniajacej rozprawe pracy doktorskiej z zakresu biologii 1 genetyki molekularnej
zatytulowanej “Genomic approaches to understand the genetic response to
Phytophthora cinnamomi Rands in Castanea spp." Pani Carmen Santos.

dr J. Paiva, University of Girona, Hiszpania, 06 — 07.02.2017 r. Czlonek komisji
oceniajacej rozprawe pracy doktorskiej Pau Boher Genis z zakresu biologii
molekularnej.

dr J. Paiva, Workshop “Poland —Portugal Cooperation on Cell Wall remodelling and
under stress conditions in Medicago truncatula” - ITQB-NOVA, Oeiras,
Portugalia, 14 — 30 czerwca 2017 r. Uczestnictwo i kierowanie warsztatem “Old and
new genetic engineering techniques to scope with environmental challenges”
prowadzonym pod auspicjami projektu bilateralnego.

dr K. Susek, Universita Politecnica delle Marche UNIVPM, Ancona, Wlochy. 20 —
23.04.2017 r. Osoba przyjmujaca: prof. R. Papa. Cel: Nawigzanie wspolpracy
naukowe;j.

mgr F. Bakro, 3rd Prague Autumn School - NGS Data Analysis/the Institute of
Molecular Genetics, Praga, Czechy. 09 — 13.10.2017 r. Kurs dotyczyt nauki
sekwencjonowania NGS oraz bioinformatycznej obrobki danych.

mgr S. Blicharz, Molekulare Pflanzenforschung/Pflanzenbiochemie (Botanik)
Bergische Universitit Wuppertal, Niemcy. 01 — 11.04.2017 r. Osoba przyjmujaca:
prof. Gertrud Lohaus. Cel: Nauka metody stylektomii i jej wykorzystania do
pobierania prb soku floemowego z roslin grochu.

mgr W. Bielski, Institute of Experimental Botany AS CR Olomouc, Republika
Czeska. 14 — 15.09.2017 r. Osoba przyjmujaca prof. J. Dolezel. Cel: Ustalenie strategii
majacej na celu zsekwencjonowanie wybranego chromosomu dzikiego gatunku
hubinu: Lupinus cosentinii.

mgr H. Cwiek-Kupczynska, Oxford e-Research Centre, University of Oxford, Oxford,
Wielka Brytania. 28.10 — 21.12.2017 r. Osoby przyjmujace: S.A. Sansone.
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Wspotpraca w zakresie modelowania wynikow analizy danych za pomoca liniowych
modeli mieszanych i rozwijania ontologii termindéw statystycznych STATO.

mgr H. Cwiek-Kupczyiska, UMR MISTEA, Montpellier, Francja. STSM COST
FA1306. 12.02 — 04.03.2017 r. Osoba przyjmujaca P. Neveu. Wspotpraca w zakresie

modelowania wynikow fenotypowania roslin i przygotowanie realizacji wspdlnego
projektu badawczego (EPPN2020).

mgr A. Durska, Photon System Instruments Company, Brno, Czechy. 15 —
29.10.2017 r. Osoba przyjmujaca: Martin Trtilek. Cel: Nauka nowoczesnych technik
fenotypowania roslin (jeczmien).

mgr C. Gomes, Laboratorium José Carlos Lab, Institute of Agronomy, University of
Lisbon, Lizbona, Portugalia. 06.02 — 03.03.2017 r. Analiza i charakteryzacja
zawartosci lignin we wtornej $cianie komodrkowej z wykorzystaniem techniki
wysokorozdzielczej spektroskopii w podczerwienie.

mgr C. Gomes, Workshop “Poland —Portugal Cooperation on Cell Wall remodelling
and under stress conditions in Medicago truncatula” - ITQB-NOVA, Oeiras,
Portugalia. 26.06 — 07.07.2017 r. Warsztaty dotyczace transformacji ro$lin
straczkowych prowadzonym pod auspicjami projektu bilateralnego.

mgr M. Kempa, Photon System Instruments Company, Brno, Czechy. 15 —
29.10.2017 r. Osoba przyjmujaca: Martin Trtilek. Cel: Fenotypowanie wybranych
genotypOw jeczmienia jarego na platformie do fenotypowania ro§lin wyposazonej
W najnowsze urzadzenia stuzace do cigglego, nieinwazyjnego mierzenia parametrow
cz¢sci nadziemnej roslin.

mgr J. C. Ochoa, German Network for Bioinformatics Infrastructure (de.NBI)
w Centrum Biotechnologii (CeBiTec) Uniwersytetu w Bielefeld, Niemcy.
22 —24.11.2017 r. Nauka sekwencjonowania i analizy danych z wykorzystaniem
techniki ~ ,,Nanopore sequencing” https://www.denbi.de/22-training-cat/training-
courses/405-nanopore.

mgr inz. P. Walerowski, Leibnitz Institute of Plant Genetics — IPK, Gatersleben,
Niemcy. 23 —-27.10.2017 r. Osoba przyjmujaca: prof. Ljudmilly Borysjuk. Nawigzanie
wspOtpracy z laboratorium w zakresie nowoczesnych technik wizualizacji
matabolomu roslin in planta oraz wspolne przygotowanie 1 rozpoczgcie
eksperymentow dotyczacych infekcji roslin przez P. brassicae.

Wyjazdy diugoterminowe

dr hab. K. Glowacka — University of Illinois, Energy Bioscences Institute, Urbana-
Champign, USA. od 16.07.2011 r.
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KONFERENCJE NAUKOWE — ORGANIZACJA 1 UDZIAL
Konferencje, warsztaty i seminaria zorganizowane przez IGR PAN

Noc Biologéw, 13.01.2017 r.

Warsztaty i zaj¢cia laboratoryjne dla dzieci 1 mtodziezy; koordynator i wspotprowadzaca —
dr Anna Stachowiak-Szrejbrowska, prowadzacy mgr Anna Durska, mgr Michat Kempa,
mgr Dariusz Kruszka, mgr inz Piotr Plewinski, mgr Noor Ramzi, mgr Waldemar
Ulaszewski, mgr inz. Natalia Witaszak.

BIO-TALENT Night, 13.01.2017r.

Wyktad i zajecia z mikroskopem dla 50 os6b z gimnazjum; koordynator - dr Anna
Stachowiak-Szrejbrowska, prowadzacy — adiunkci i asystenci z Zaktadu Zintegrowanej
Biologii Roslin.

»School of Biotechnology”, 22 — 23.02.2017 r.,

Warsztaty organizowane w celu prezentacji najnowszych technik labolatoryjnych
wykorzystywanych w biotechnologii ro$lin.

e, Introduction to world of plantibodies”, prowadzacy Marcus Sack (RWTH Aachen
University).

e _lIntroduction to manipulation of gene expression in plants”, prowadzacy
dr hab. Robert Malinowski.

e _The Plant Cell Pack Method presentation”, prowadzacy Marcus Sack (RWTH
Aachen University).

e ,Chemically Iducible Gene Expression in Plants presentation”, prowadzacy
dr hab. Robert Malinowski.

e ,.Genie, the rapid amplification method for bioassays”, prowadzacy A. Burzynski
(Novazyme).

XX Poznanski Festiwal Nauki i Sztuki, 23 — 26.04.2017 r.

Prezentacje i zajecia pokazowe w Osrodku Nauki PAN w Poznaniu; Festiwal Nauki
i Sztuki organizowany jest przez poznanski oddziat PAN w Centrum Kongresowym przy
ul. Wieniawskiego, a dziatania ze strony IGR PAN koordynowane s3a przez
dr. hab. Karoling Krystkowiak z Zaktadu Biotechnologii, wspotprowadzacy — doktoranci
IGR PAN.

Biologia roslin uzytkowych, 09 — 13.05.2017 r.

Warsztaty dla wstudentow Wydziatu Biologii, Uniwersytet im. Adama Mickiewicza;
koordynator dr Anna Stachowiak-Szrejbrowska oraz dr hab. Arkadiusz Kosmala;
prowadzacy adiunkci, asystenci 1 doktoranci IGR PAN. Zaj¢cia realizowane w IGR PAN
oraz na polu do$wiadczalnym w Cerekwicy (lacznie 4 dni).

BIO-TALENT Monday (BIOM)
e Warsztaty dnia 27.04.2017 r.

Wyktad (dr Jorge Paiva), zajecia praktyczne (izolacja DNA) oraz zwiedzanie Centrum
Uprawy Roslin 1 szklarni dla I klasy International School of Poznan, ul. Taczanowskiego
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18 (3 godz.); dr Anna Stachowiak-Szrejbrowska, dr Jorge Paiva, mgr Carolina Gomes,
mgr Magdalena Tomaszewska.

e Warsztaty dnia 20.11.2017 r.

Wyktady (A. Kempinska, RK Selvakesavan), zajecia praktyczne (izolacja DNA) oraz
zwiedzanie Centrum Uprawy Roslin i szklarni dla klasy Il Gimnazjum im. Jana Pawta II
w Suchym Lesie (3 godz.); dr Anna Stachowiak-Szrejbrowska, dr RK Selvakesavan, mgr
Aleksandra Kempinska, mgr Magdalena Tomaszewska.

e Warsztaty dnia 11.12.2017 r.

Wyktady "Rosliny ida na wojng¢", zajecia praktyczne (izolacja DNA) oraz zwiedzanie
Centrum Uprawy Roslin i szklarni dla szklarni dla klasy IIb Gimnazjum w Zespole Szkot
nr 1, ul. Lesnowolska, Poznan (3 godz.); dr hab. Robert Malinowski, dr Anna Stachowiak-
Szrejbrowska oraz mgr Magdalena Tomaszewska.

,Light and dissection microscopy workshop”, 04 — 05.12.2017 r.,

e  Introduction to light microscopy”, prowadzacy Marcin Olszak.

e Zajecia praktyczne, prowadzacy Marcin Olszak, Karolina Stefanowicz.

BIO-TALENT Skills Presentations, 17.05.2017 .

Zajgcia warsztatowe w laboratorium (3 godz.) dla 30 os6b z I klasy gimnazjum; dr Jorge
Paiva, mgr Carolina Gomes oraz dr Anna Stachowiak-Szrejbrowska.

»Fascination Plant day”, 18.05.2017 r.

Zajecia laboratoryjne i1 prezentacja prac z zakresu biologii molekularnej i genomiki roslin
drzewiastych dla uczniéw szkot podstawowych, prowadzacy — doktoranci: Carolina
Gomes, Dariusz Kruszka, Preeti Shakya, Fatema Bakro, Sara Blicharz, Soham
Mukhopadhyay, Juan Camilo Ochoa and Marcin Olszak, koordynatorzy: dr Anna
Stachowiak-Szrejbrowska, dr Jorge Paiva.

»Projekt Naukowiec”, 18 — 19.10.2017 r.

Ogolnopolski projekt promujacy prace w nauce i zawod naukowca - prowadzenie zajec¢
warsztatowych dla uczestnikow (dr Karolina Stefanowicz, dr Anna Stachowiak-
Szrejbrowska, mgr Aleksandra Kempinska).

National / international conference Bilateral Project Poland — Portugal Workshop on
cytogenetics and LCM applied to legumes, 04 — 08.12.2017 r., prowadzacy dr Jorge
Paiva, dr Karolina Stefanowicz, dr Karolna Susek, mgr Marcin Olszak.

Doniesienia na konferencjach krajowych

Cwiek-Kupczynska H., Frohmberg W., Krajewski P. Minimum Information guidelines
for harmonization of plant phenotyping data. 47" International Biometrical
Colloquium, Kiry, 10 — 14 wrzesnia 2017 r., s. 10 (doniesienie ustne).

Czepiel K., Koczyk G., Swiecicki W., Kroc M. Sekwencjonowanie transkryptomu tubinu
biatego (Lupinus albus L.), w celu identyfikacji genéw zaangazowanych w biosynteze
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alkaloidow. Konferencja Polskiego Towarzystwa Lubinowego ,,Znaczenie tubinu dla
bioréznorodnosci”, Wroctaw-Pawlowice, 24 — 25 kwietnia 2017 r., s.76 (plakat).

Koczyk G., Dawidziuk A., Popiel D., Wyrwa K. II Ogoélnopolskie Sympozjum
Mikrobiologiczne ,,Metagenomy roznych $§rodowisk”, Lublin, 29 — 30 czerwca
2017 r., s. 17 (wyktad plenarny na zaproszenie).

Krajewski P. Sawikowska A. Genome-metry: statistical methods in genome-level data
analysis. 47" International Biometrical Colloquium, Kiry, 10 — 14 wrze$nia 2017 ., s.
21 (doniesienie ustne).

Sawikowska A, Krajewski P., Piasecka A., Kachlicki P. A data analysis protocol for
monitoring metabolomic changes in barley under drought stress. 47" International
Biometrical Colloquium, Kiry, 10 — 14 wrzesnia 2017 r., s. 33 (doniesienie ustne).

Adamski T., Surma M., Krystkowiak K., Kuczynska A., Mikolajczak K., Ogrodowicz
P., Kaczmarek Z., Adamska E., Trzeciak R. Wptyw translokacji pszenno-zytnich na
efektywnos¢ otrzymywania haploidéw pszenicy zwyczajnej (Triticum aestivum L.)
poprzez krzyzowanie z kukurydza. XI Sympozjum Genetyka Ilosciowa Roslin
Uprawnych, Swieradow Zdréj, 3 — 6 czerwca 2017 r., s. 11 (doniesienie ustne).

Jasinska D., Kuczynska A., Mikolajczak K., Ogrodowicz P., Cwiek-Kupczynska H.,
Aniola M., Rubrycki K., Mazur R. Charakterystyka fenotypowa i genotypowa
rekombinacyjnych linii wsobnych jeczmienia jarego (Hordeum wvulgare L.)
w badaniach odpornosci na fusarioze klosow. XI Sympozjum Genetyka IloSciowa
Roslin Uprawnych, Swieradow Zdréj, 3 — 6 czerwca 2017 r., s. 21 (doniesienie ustne).

Surma M., Adamski T., Kaczmarek Z., Swiqcicki W K., Kuczynska A., Ogrodowicz P.,
Krystkowiak K., Mikolajezak K., Barzyk P. Analiza biometryczna rozwoju
zarodkow tubinu biatego w kulturze in vitro. XI Sympozjum Genetyka IloSciowa
Roslin Uprawnych, Swieradow Zdréj, 3 — 6 czerwca 2017 r., s. 41 (doniesienie ustne).

Kempa M., Kuczynska A., Mikolajczak K., Ogrodowicz P., Surma M., Adamski T.,
Cwiek-Kupczynska H. LTP2 protein detection in spring barley grains exposed to
multiple abiotic stresses, Central European Congress of Life Sciences
EUROBIOTECH, Krakow, 11 — 14 wrzeénia 2017 r., s. 84 (plakat).

Basinska-Barczak A., Blaszczyk L. (2017) Trichoderma — wheat (Triticum aestivum L.)
interactions. 12" International Conference of Young Naturalists — ,,From
Biotechnology to Environmental Protection”, 22 — 24 listopada 2017 r., Zielona Gora,
s. 17 (doniesienie ustne).

Jedryczka M., Koztowska M. (2017) Odpornos¢ rosélin na choroby — mechanizmy
i mozliwosci ich wykorzystania w praktyce. Konferencja Polskiego Towarzystwa
Fitopatologicznego Olsztyn, 12 — 15 wrze$nia 2017 r. (referat wiodgcy, wygloszony na
zaproszenie).

Formela M., Olejnik P., Waskiewicz A., Remlein-Starosta D., Urbaniak M., Stepien L.,
Karolewski Z., Morkunas 1. (2017). The role of sugars in the mechanism of Fusarium
oxysporum f.sp. lupini pathogenicity. 8" Conference of the Polish Society of
Experimental Plant Biology, 12 — 16 wrzesnia 2017 r., Biatystok, (referat).

Frac M., Bilinska-Wielgus N., Gryta A., Oszust K., Irzykowski W., Jedryczka M.,
Piotrowska M. (2017). Bior6znorodno$¢ grzyboéw termoopornych w glebie i owocach
truskawki ~ wybranych  plantacji  przemystowych.  Konferencja  naukowa
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»Bioréznorodno$¢ srodowiska — znaczenie, problemy, wyzwania”, [UNG, Putawy, 30-
31.05.2017, str. 75 (plakat).

Gorna K., Witaszak N., Waskiewicz A., Stuper-Szablewska K., Perkowski J., Kachlicki
P., Stepien L. (2017). Odmiany grochu o skrajnie réznej podatnosci na choroby
grzybowe — akumulacja ergosterolu w nasionach i reakcja na infekcj¢ przez Fusarium
proliferatum. XIII Ogodlnopolska Konferencja Naukowa ,Nauka dla Hodowli
I Nasiennictwa Ros$lin Uprawnych”, 30 stycznia — 3 lutego 2017 r., Zakopane, s. 167
(plakat).

Jedryczka M., Niemann J. (2017). Przeniesienie odporno$ci na Plasmodiophora brassicae
z odpornych form kapusty pekinskiej do rzepaku. Konferencji Polskiego Towarzystwa
Fitopatologicznego, Olsztyn, 12 — 15 wrze$nia 2017 r. Streszczenia: s. 34 (plakat).

Kasprzycka A., Lalak-Kanczugowska J., Gryt E. (2017). Metody obrobki celulozy ze
stomy konopnej (Cannabis sativa L.). I Ogoélnopolska Konferencja Naukowa
,Biotechnologia — energia jutra”, Lublin, 19 — 20 pazdziernika 2017 r., s. 31 (referat).

Koztowska E., Urbaniak M., Stepien L., Kancelista A., Dymarska M., Kostrzewa-Sustow
E., Janeczko T. (2017). Biotransformacje DHEA w kulturach szczepéw grzybow
strzepkowych wyizolowanych z gleby terenu Wroctawia. Konferencja naukowa
,Bioaktywne zwigzki pochodzenia naturalnego”, Trzebnica, 23 — 24 stycznia 2017r.,
s. 56 (referat).

Kruszka D., Selvakesavan R., Kachlicki P., Franklin G. (2017) Modulation of secondary
metabolism in Arabidopsis thaliana by silver nanoparticles and silver ion
METABOLOMICS CIRCLE 2017, Wroctaw, 17 — 18 listopada 2017 r. (plakat).

Olejnik P., Formela M., Urbaniak M., Stepien L., Waskiewicz A., Golinski P.,
Karolewski Z., Morkunas 1. (2017). Udziat sacharydow w regulacji aktywnoSci
hydrolitycznych enzyméw produkowanych przez Fusarium oxysporum f. sp. lupini.
Konferencja Krajowa Polskiego Towarzystwa Fitopatologicznego "Dzi§ 1 jutro
fitopatologii”, Olsztyn, 13 — 15 wrze$nia 2017 r. (referat).

Piasecka A., Witaszak N., Kachlicki P. (2017) Zastosowanie metod bioinformatycznych
w badaniu zmian metabolomu pod wptywem infekcji grzybowej zbdz. Konferencja
krajowa ,,Naturalne substancje roslinne — aspekty strukturalne i aplikacyjne” Putawy,
06 — 08 wrzesnia 2017 r. (referat).

Waskiewicz A., Gornas P., Czembor E., Stepien L. (2017). Wplyw infekcji wywotanej
Fusarium proliferatum na poziom tokoferoli w ziarnie kukurydzy cukrowej. 60 Zjazd
Naukowy PTChem, Wroctaw, 17 — 21 wrzesnia 2017 r., s. 1069 (plakat).

Barzyk P., Swiecicki W. (2017). Ocena odpornosci na antraknoze (Colletotrichum lupini)
wybranych kombinacji krzyzéwkowych tubinu z6ttego. Konferencja ,,Zasoby genowe
ro$lin uzytkowych na rzecz hodowli”, Kazimierz Dolny, 6 — 8 wrzesnia 2017 r., s. 63
(plakat)

Czepiel K., Koczyk G. Swiecicki W., Kroc M. (2017). Sekwencjonowanie
transkryptomu tubinu biatego (Lupinus albus L.), w celu identyfikacji genow
zaangazowanych w biosynteze alkaloidow. Konferencja Polskiego Towarzystwa
Lubinowego ,,Znaczenie tubinu dla bior6znorodnosci” Wroctaw-Pawtowice, 24 — 25
kwietnia 2017 r., s. 76 (plakat).

Durska A., Gawlowska M., Swiecicki W., Boros L., Wawer A. (2017). Identification of
Pisum sativum L. genes differentially expressed in resistance reaction to Didymella
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pinodes - preliminary results. 6™ Central European Congress of Life Sciences
EUROBIOTECH 2017, Krakéw, 11 — 14 wrzes$nia 2017 r., s. 119 (plakat).

Gérynowicz B., Swiecicki W., Pilarczyk W., Mikulski W. Zalezno$¢ plonu nasion i jego
komponentow od parametrow fluorescencji chlorofilu. XI Sympozjum ,,Genetyka
Tlo$ciowa Roslin Uprawnych”, 06 — 09 czerwca 2017 r., Swieradow-Zdréj, Ksigzka
streszczen, s.19 — 20 (doniesienie ustne).

Goérynowicz B., Swiecicki W., Pilarczyk W., Mikulski W. Zmienno$¢ parametrow
fluorescencji chlorofilu u tubinu waskolistnego. Konferencja Polskiego Towarzystwa
Lubinowego ,,Znaczenie tubinu dla bior6znorodnosci” Wroctaw-Pawlowice, 24 — 25
kwietnia 2017 r., Abstrakty s. 79 (plakat).

Kozak B., Ksigzkiewicz M., Plewinski P., Rychel S., Naganowska B., Galek R. (2017)
Integracja map ‘tubinu waskolistnego. Konferencja Polskiego Towarzystwa

Lubinowego ,,Znaczenie tubinu dla bioréznorodnosci”’, Wroctaw-Pawtowice, 24 — 25
kwietnia 2017 r., Abstrakty, s. 86-87 (plakat).

Ksiazkiewicz M., Nazzicari N., Yang H., Nelson M., Renshaw D., Rychel S., Ferrari B.,
Carelli M., Tomaszewska M., Stawinski S., Naganowska B., Wolko B.,
Annicchiarico P. Utworzenie konsensusowej mapy genetycznej tubinu biatego
i opracowanie markeré6w do selekcji molekularnej w kierunku wczesno$ci kwitnienia
i odpornosci na antraknoze. Konferencja Polskiego Towarzystwa Lubinowego
,,Znaczenie tubinu dla bior6znorodnos$ci”, Wroctaw-Pawlowice, 24 — 25 kwietnia 2017
r., Abstrakty, s. 61-62 (doniesienie ustne).

Naganowska B., Ksiazkiewicz M., Susek K., Wolko BbGenomy tubinéw i mozliwosci
ich badania. Konferencja Polskiego Towarzystwa L.ubinowego ,,Znaczenie tubinu dla
biordéznorodnosci”’, Wroctaw-Pawlowice, 24 — 25 kwietnia 2017 r., Abstrakty, s. 13-
14 (doniesienie ustne).

Plewinski P., Rudy E., Bielski W., Rychel S., Ksiazkiewicz M., Naganowska B., Wolko
B. (2017) Genotypowanie tubinu waskolistnego markerami sprz¢zonymi z cechami
uzytkowymi: termoneutralno$¢, niepekanie strgkéw, miekka okrywa nasienna oraz
odpornos¢ na antraknoze 1 brunatng plamisto$¢ todyg. Konferencja Polskiego

Towarzystwa Lubinowego ,,Znaczenie tubinu dla bioréznorodnosci”, Wroctaw-
Pawlowice, 24 — 25 kwietnia 2017 r., Abstrakty s. 94-95 (plakat).

Rybinski W. Ledzwian siewny w krajowych zbiorach kolekcyjnych jako perspektywiczna
roslina stragczkowa. Sympozjum Naukowe — ,,Zasoby genowe roslin uzytkowych na
rzecz hodowli”, Kazimierz Dolny, 06 — 08 wrzesnia 2017 r., Abstrakty, s. 23
(doniesienie ustne).

Rybinski W., Banda M., Bocianowski J., Borner A., Starzycka-Korbas E., Starzycki M.
(2017). Ocena cech plonotwoérczych oraz sktadu chemicznego nasion u wybranych
obiektow kolekcyjnych ciecierzycy (Cicer arietinum L.). XIII Ogdlnopolska
Konferencja Naukowa ,Nauka dla hodowli 1 nasiennictwa ro$lin uprawnych”,
Zakopane, 30 stycznia — 03 lutego 2017 r., Streszczenia Referatow i Posterow, s. 245
(plakat).

Rybinski W., Swiecicki W., Barzyk P., Nawrot C., Bocianowski J. (2017). Ocena stopnia
porazenia roslin przez antraknoze¢ dla wybranych obiektow kolekcyjnych tubinu
biatego (Lupinus albus L.). Konferencja Polskiego Towarzystwa tubinowego
,,Znaczenie tubinu dla bior6znorodnos$ci”, Wroctaw-Pawlowice, 24 — 25 kwietnia 2017
r., Streszczenia, s. 32 (plakat).
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Swiecicki W. Wspolczesne cele hodowli lubinéw. Konferencja Polskiego Towarzystwa
Lubinowego ,,Znaczenie tubinu dla bior6znorodnosci”’, Wroctaw-Pawtowice, 24 — 25
kwietnia 2017 r., Abstrakty, s.11 (doniesienie ustne).

Swiecicki W., Barzyk P. Krajowa kolekcja rodzaju Lupinus sp., Pisum sp. i Ornithopus
sp. Sympozjum Naukowe — ,,Zasoby genowe ro$lin uzytkowych na rzecz hodowli”,
Kazimierz Dolny, 06 — 08 wrzesnia 2017 r., Streszczenia, s. 21 (doniesienie ustne).

Zawieja B., Bocianowski J., Rybinski W., Nowosad K. (2017). Ocena zrdéznicowania
gatunkow kolekcyjnych ledzwianu (Lathyrus L.) pod wzgledem cech mierzalnych.
X111 Ogoélnopolska Konferencja Naukowa ,,Nauka dla hodowli i nasiennictwa roslin
uprawnych”, Zakopane, 30 stycznia — 03 lutego 2017 r., Streszczenia Referatow
I Posterow, s. 117 (plakat).

Doniesienia na konferencjach migdzynarodowych

Bakro F., Blicharz S., Malinowski R. (2017) Implementation of reverse genetics tools for
improvement of pea cultivation in Poland. International Conference on Legume
Genetics and Genomics, Siofok, Wegry, 18 — 22 wrze$nia 2017 r. (plakat).

Cwiek-Kupczynska H., Frohmberg W., Krajewski P. PlantPhenoDB — a data repository
compliant with the guidelines for plant phenotypic data description. RDA 9" Plenary
Meeting, Barcelona, Hiszpania, 5 — 7 kwietnia 2017 r, poster nr 37 (plakat).

Gawlowska M., Gérny A., Ratajczak D., Niewiadomska A., Swiecicki W., Beczek K.,
Durska A., Knopkiewicz M. (2017). Quantitative trait locus for nitrogen utilization
efficiency in the recombinant afila lines of a mapping population of field pea (Pisum
sativum L.). 20" International Congress on Nitrogen Fixation, Granada, Hiszpania, 03
— 07 wrzesnia 2017 r., Proceedings 20" ICNF-Granada 2017, PAS8-P07, 277 (plakat).

Gawlowska M., Gorny A., Ratajczak D., Niewiadomska A., Swiecicki W., Beczek K.,
Durska A., Knopkiewicz M. (2017). Quantitative trait locus for nitrogen utilization
efficiency in the recombinant afila lines of a mapping population of field pea (Pisum
sativum L.). 20" International Congress on Nitrogen Fixation, Granada, Hiszpania, 03
— 07 wrze$nia 2017 r., Proceedings 20" ICNF-Granada 2017, PAS8-P07, 277 (plakat).

Gomes C., Sulima P., Paiva J.A.P., “Identification and characterization of DNA
methyltransferases and DNA demethylases in Salix purpurea, a model plant for
bioenergy and phytopharmaceutical products”. IUFRO “125" Anniversary Congress
2017, Freiburg, Niemcy, 18 — 22 czerwca 2017 r. (doniesienie ustne).

Gérynowicz B., Swiecicki W., Pilarczyk W., Mikulski W. Correlation of seed yield and
its components and chlorophyll fluorescence parameters in the narrow leafed lupin
(Lupinus angustifolius L.). Joint Meeting of EUCARPIA Fodder Crops and Amenity
Grasses and Protein Crops Working Group of Oil and Protein Crops Section ,,Breeding
Grasses and protein crops in the era of genomics”, Wilno, Litwa, 11 — 14 wrze$nia
2017 r., Book of Abstracts, s. 53 (flash presentation).

Jedryczka M., Irzykowski W., Kaczmarek J., Ramzi N., Ornatowski S. (2017).
Pathotypes of Plasmodiophora brassicae in Poland. 12" European Foundation for
Plant Pathology (EFPP), Dunkirk, Francja; 29 maja — 02 czerwca 2017 r. Book of
abstracts: s. 3 — 55. (plakat)
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Kasprowicz M., Ramzi N., Jedryczka M. (2017). The sources of clubroot
(Plasmodiophora brassicae) resistance at the Centre for Genetic Resources, NL.
Abstract book IPFV, IOBC-WPRS, Widenswil-Salenstein, 02 — 06 pazdziernika
2017 r.

Kasprzycka A., Lalak-Kanczugowska J., Gryt E. (2017). Methods of obtaining cellulose
from hemp straw (Cannabis sativa L.). 13" International Conference on
Polysaccharides-Glycoscience, Praga, Czechy, 08 — 10 listopada 2017 r., s. 17
(doniesienie ustne).

Kopecky D., Baert J., Barth S., Bartos J., Cernoch V., Dolezel J., Grogan D., Harper J.,
Humphreys M., Ksiazczyk T., Ostrem L., Paszkowski E., Sokolovi¢ D.,
Zwierzykowski Z., Ghesquiere M. Genotyping of Festulolium cultivars involved in
EUCARPIA multi-site trial using DArT markers and GISH. Book of Abstracts of The
Joint Meeting of Eucarpia Fodder Crops and Amenity Grasses Section and Protein
Crops Working Group of Oil and Protein Crops Section: Breeding Grasses and Protein
Crops in The Era of Genomics. 11-14 wrze$nia 2017 r., Wilno, Litwa, s. 41,
(doniesienie ustne).

Kroc M., Koczyk G., Kamel K., Fedorowicz-Stronska O., Swif;cicki W. Identification of
genes involved in the alkaloid biosynthesis pathway in narrow-leafed lupin (Lupinus
angustifolius L.) on the basis of transcriptome sequencing; 8" International Conference
on Legume Genetics and Genomics (ICLGG 2017) 18 — 22 wrzesnia 2017 r., Siofok,
Wegry. s. ICLGG2017/P/40 (plakat).

Kroc M., Koczyk G., Kamel K., Fedorowicz-Stronska O., Swiecicki W. (2017).
Identification of genes involved in the alkaloid biosynthesis pathway in narrow-leafed
lupin (Lupinus angustifolius L.) on the basis of transcriptome sequencing. 8™
International Conference on Legume Genetics and Genomics (ICLGG), Siofok,
Wegry, 18 — 22 wrze$nia 2017, Book of abstracts ICLGG2017/P/40 (plakat).

Ksigzkiewicz M., Nazzicari N., Yang H., Nelson M.N., Renshaw D., Rychel S., Ferrari
B., Carelli M., Tomaszewska M., Stawinski S., Naganowska B., Wolko B.,
Annicchiarico P. (2017). A new high-density consensus linkage map of white lupin.
International Conference ,,Advances in grain legume breeding, cultivation and uses for
a more competitive value-chain. Novi Sad, Serbia, 27 — 28 wrzes$nia 2017 r., Book of
Abstracts, 10 (plakat).

Kuczynska A., Mikolajczak K., Ogrodowicz P., Surma M., Adamski T., Krajewski P.,
Cwiek-Kupczynska H. Challenges in plant phenotyping in Poland, Plant Phenotyping
Forum: integrating European plant phenotyping community supported by EMPHASIS,
EPPN2020, ECOLCHANGE, Tartu, Estonia, 22 — 24 listopada 2017 r. (wyktad na
zaproszenie).

Kwiatek M., Majka J., Majka M., Belter J., Wisniewska H. Constitution and
transmission of chromosomes of distant hybrids obtained by intergeneric
hybridizations between selected species of goat grasses (Aegilops spp.) and triticale (X
Triticosecale Wittmack). Book of Abstracts of GPZ meeting of AG cytogenetics.
‘Chromosome biology and genome editing in the context of plant breeding’. 30-31
marca 2017 r., Gatersleben, Niemcy, s. 14 (doniesienie ustne).

Malinowski R. (2017) Developmental reprogramming of the host accompanying
establishment of the successful biotrophy during Plasmodiophora brassicae infection.
At the Forefront of Plant Research, Ghent, Belgia, 15 — 16 czerwca 2017 r. (plakat).
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Masajada K., Augustyniak A., Perlikowski D., Ratajczak D., Zwierzykowski W.,
Pawlowicz 1., Kosmala A. Physiological indicators of tolerance to soil water deficit
in Lolium multiflorum/Festuca arundinacea introgression forms. Book of Abstracts of
The Joint Meeting of Eucarpia Fodder Crops and Amenity Grasses Section and Protein
Crops Working Group of Oil and Protein Crops Section: Breeding Grasses and Protein
Crops in The Era of Genomics. 11-14 wrzesnia 2017 r., Wilno, Litwa, s. 46
(doniesienie ustne).

Ogrodowicz P., Surma M., Adamski T., Kaczmarek Z., Swiecicki W. K., Stopyra P.,
Kuczynska A., Krystkowiak K., Mikolajczak K. Effects of temperature on growth
during in vitro embryo culture of field bean (Vicia faba var. minor L.), EUCARPIA
Meeting “Breeding Grasses and Protein crops in the Era of Genomics”, Wilno, Litwa,
11 — 14 wrze$nia 2017 r., s. 24 (plakat).

Paiva A.J.P., José¢ A, Carocha V, Fevereiro P, Aratjo S. “Effect of 5-Azacytdine and
Hydroxyurea on seed germination and response of Eucalyptus globulus juvenile plants
to water stress” (project EgoSelf, Portugal). [UFRO “125th Anniversary Congress
20177, Freiburg, Niemcy, 18 — 22 czerwca 2017 r. (plakat).

Paiva J.A.P. , José A, Carocha V, Fevereiro P, Aratjo S. 2017. “Effect of 5-Azacytdine
and Hydroxyurea on seed germination and response of Eucalyptus globulus juvenile
plants to water stress”. The IUFRO Tree biotechnology 2017, Concepcion, Chile, 04 —
09 czerwca 2017 r. (prezentacja ustna).

Pyrski M., Czyz M., Dembczynski R., Marecik R., Milczarek M., Pajtasz-Piasecka E.,
Wojas-Turek J., Wietrzyk J., Pniewski T. Oral booster vaccine against hepatitis B
in form of low-dosed lyophilized plant tissue bearing SHBsAg VLPs. 4" European
Biopharma Congress"”, Pharmacology and Biopharmaceutics 6 (4): 49, Wieden,
Austria, 09 — 11 listopada 2017 r. (doniesienie ustne).

Rybinski W., Kroc M., Swiecicki W., Wilczura P., Kamel K., Barzyk P., Mikulski
W. (2017). EUCARPIA ,,Breeding grasses and protein crops in the era of genomics”,
Wilno, Litwa, 11 — 14 wrze$nia 2017 r., Book of Abstracts s.63 (plakat).

Rychel S., Ksiazkiewicz M., Wolko B., Nelson M.N. (2017). Crosstalk between
photoperiod and vernalization pathways - insight into genes involved in flowering
induction in the narrow-leafed lupin. 8" International Conference on Legume Genetics
and Genomics ICLGG 2017, 18 — 22 wrzesnia 2017, Siofok, Hungary, Book of
abstracts, ICLGG2017/P/49 (plakat).

Stefanowicz K., Olszak M., Walerowski P., Malinowski R. (2017) The importance of
cell wall remodelling in host plant for the pathogenesis of Plasmodiophora brassicae.
At the Forefront of Plant Research, Ghent, Belgia, 15 — 16 czerwca 2017 r. (plakat).

Stepien L., Czembor E., Perczak A., Ciorga B., Waskiewicz A. (2017) Susceptibility of
sweet corn genotypes on Fusarium spp. and biosynthesis their secondary metabolites.
12" European Foundation for Plant Pathology (EFPP) —10" French Society for Plant
Pathology (SFP) Conference”, Dunkirk-Malo-les-Bains, Francja, 29 maja — 02
czerwca 2017r., s. 157 (plakat).

Slusarkiewicz-Jarzina A., Ponitka A., Cerazy-Waliszewska J., Wojciechowicz M.K.,,
Sobanska K., Jezowski S., Pniewski T. Effective production of plantlets of
Miscanthus sinensis, M. x giganteus and M. sacchariflorus for establishment of
plantations. 9" Internationale Miscanthus-Tagung "Biodkonomische Anwendungs-
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und Forschungsfelder bei Miscanthus.” 20 — 21 listopada 2017 r., Rheinbach, Niemcy,
s.117 — 118 (plakat).

Urbaniak M., Czembor E., Trzebny A., Stepien L. (2017) Gatunki Fusarium infekujace
kukurydz¢ w sezonie 2015. XIII Ogodlnopolska Konferencja Naukowa ,,Nauka dla
Hodowli i Nasiennictwa Roslin Uprawnych”, Zakopane, 30 stycznia— 3 lutego 2017 r.,
s. 200 (plakat).

Urbaniak M., Koczyk G., Stepien L., Uhlig S. (2017) Variance in depsipeptide
biosynthetic potential among phyto- and entomopathogenic representatives of
Hypocreales. 12" European Foundation for Plant Pathology (EFPP) —10" French
Society for Plant Pathology (SFP) Conference, Dunkirk-Malo-les-Bains, Francja, 29
maja — 02 czerwca 2017 r., s. 127 (plakat).

Urbaniak M., Koczyk G., Stepien L., Uhlig S. Variance in depsipeptide biosynthetic
potential among phyto- and entomopathogenic representatives of Hypocreales. 12
Conference of the European Foundation for Plant Pathology (EFPP), 29 maj —
02 czerwiec 2017 r., Dunkirk, Francja. s. 127 (plakat).

Urbaniak M., Stepien L., Trzebny A., Frasinski S., Czembor E., Waskiewicz A. (2017)
Influence of maize genotypes on Fusarium species frequencies and grain mycotoxin
contamination in diverse localities of Poland. 12" European Foundation for Plant
Pathology (EFPP) — 10" French Society for Plant Pathology (SFP) Conference®,
Dunkirk-Malo-les-Bains, Francja, 29 maja — 02 czerwca 2017 r., s. 117 (plakat).

Zwierzykowski Z., Kosmala A. A history of Festulolium in Poland. Book of Abstracts of
The Joint Meeting of Eucarpia Fodder Crops and Amenity Grasses Section and Protein
Crops Working Group of Oil and Protein Crops Section: Breeding Grasses and Protein
Crops in The Era of Genomics. 11 — 14 wrze$nia 2017 r., Wilno, Litwa, s. 54
(doniesienie ustne).

Uczestnictwo w krajowych 1 migdzynarodowych konferencjach naukowych

12 European Foundation for Plant Pathology (EFPP) — 10t French Society for Plant
Pathology (SFP) Conference*, Dunkirk-Malo-les-Bains, Francja, 29 maja — 02 czerwca
2017 r., M. Jedryczka (plakat), L. Stepien (plakat), M. Urbaniak (plakat); M. Jedryczka,
(reprezentowanie PTFit w obradach Zarzady Gtownego EFPP).

12t International Conference of Young Naturalists: ,,From Biotechnology to
Environmental Protection”, Zielona Goéra, 22 — 24 listopada 2017 r., A. Basinska-
Barczak, L. Btaszczyk, (doniesienie ustne).

1t Conference of the Cost Action 15223, Rzym, Wiochy, 15 — 17 lutego 2017 r., Polish
delegate to the Management Committee and as Coordinator of the Short Term Scientific
Mission of this COST Action Action. J. Paiva (doniesienie ustne).

20™ International Congress on Nitrogen Fixation, Granada, Hiszpania, 03 — 07 wrzeénia
2017 r., M. Gawlowska (plakat)

47" International Biometrical Colloquium, Kiry, 10 — 14 wrze$nia 2017 r., P. Krajewski,
A. Sawikowska, H. Cwiek-Kupczynska. (doniesienie ustne).

4™ Conference of Cereal Biotechnology and Breeding, Budapeszt, Wegry, 06 — 09
listopada 2017 r., M. Majka (doniesienie ustne).
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4™ European Biopharma Congress, Wieden, Austria, 9 — 11 listopada 2017 r., M. Pyrski.
(doniesienie ustne).

5% Nano Today conference, Hawaii, USA, 06 — 10 December 2017 r., G. Franklin
(plakat).

6" Central European Congress of Life Sciences EUROBIOTECH, Krakow, 11 — 14
wrzesnia 2017 r., A. Durska (plakat).

8t International Conference on Legume Genetics and Genomics ICLGG 2017, Siéfok,
Wegry, 18 — 22 wrzesnia 2017 r., M. Kroc (plakat), S. Rychel (plakat), F. Bakro (plakat).

9" Internationale Miscanthus-Tagung: '"Biookonomische Anwendungs- und
Forschungsfelder bei Miscanthus', Rheinbach, Niemcy, 20 — 21 listopada 2017 r.,
S. Jezowski (plakat).

At the Forefront of Plant Research, Ghent, Belgia, 15 — 16 czerwca 2017 r.,
R. Malinowski (plakat), K. Stefanowicz (plakat).

Central European Congress of Life Sciences EUROBIOTECH, Krakéw, 11 — 14
wrzesnia 2017 r., M. Kempa (plakat).

EPPN2020 KickOff Meeting, Nicea, Francja, 30 — 31 maja 2017 r., P. Krajewski,
H. Cwiek-Kupczynska.

EUCARPIA Meeting “Breeding Grasses and Protein crops in the Era of Genomics”,
Wilno, Litwa, 11 — 14 wrzeénia 2017 r., P. Ogrodowicz (plakat).

Global Conference of Plant Science and Molecular Breeding, Walencja, Hiszpania,
11 — 13 wrzesnia 2017 r., H. Wisniewska (doniesienie ustne).

II Ogolnopolskie Sympozjum Mikrobiologiczne: ,,Metagenomy réznych srodowisk”,
Lublin, 29 — 30 czerwca 2017 r., G. Koczyk (czlonek komitetu naukowego, wyktad
plenarny).

International Conference ,,Advances in grain legume breeding, cultivation and uses
for a more competitive value-chain”, Novi Sad, Serbia, 27 — 28 wrze$nia 2017 r.,
M. Ksigzkiewicz (plakat).

IOBC-WPRS: "Integrated Protection in Field Vegetables' biannual meeting,
Widenswil-Salenstein, Szwajcaria, 02 — 06 pazdziernika 2017 r. M. Jedryczka (prezentacja
ustna).

IOBC-WPRS: ,,Future IPM in Europe”, Riva del Garda, Wtochy, 15 — 20 pazdziernika
2017 r., M. Jedryczka (udzial w zebraniu koordynatorow grup roboczych, prezentacja
sprawozdania z prac WG ICOC).

IUFRO “125th Anniversary Congress 20177, Freiburg, Niemcy, 18 — 22 czerwca
2017 r., J. Paiva (doniesienie ustne), C. Gomes (doniesienie ustne)

IUFRO Tree biotechnology 2017, Concepcion, Chile, 04 — 09 czerwca 2017 r., J. Paiva
(doniesienie ustne)

Joint Meeting of EUCARPIA Fodder Crops and Amenity Grasses and Protein Crops
Working Group of Oil and Protein Crops Section ,,Breeding grasses and protein crops
in the era of genomics”, Wilno, Litwa, 11 — 14 wrze$nia 2017 r., B. Gérynowicz (flash
presentation), W. Rybinski (plakat).
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Konferencja krajowa ,Zasoby genowe roslin uzytkowych na rzecz hodowli”,
Kazimierz Dolny, 06 — 08.09.2017 r., W. Swiecicki (wyktad), W. Rybinski (wykiad).

Konferencja Polskiego Towarzystwa Lubinowego: ,Znaczenie lubinu dla
bioroznorodnosci”, Wroctaw-Pawtowice, 24 — 25 kwietnia 2017 r., K. Czepiel (plakat),
B. Gorynowicz  (plakat), W. Swiecicki (referat), M. Ksiazkiewicz (referat),
B. Naganowska (referat na zaproszenie), P. Plewinski (plakat), B. Wolko (wspétautorstwo
doniesien).

Konferencji Polskiego Towarzystwa Fitopatologicznego ,,Dzin i jutro fitopatologii”,
Olsztyn, 12 — 15 wrze$nia 2017 r., M. Jedryczka, (2 prezentacje ustne, plakat, udziat
W spotkaniu Zarzgdu Gtownego PTFit).

MAT TRIAD 2017, Bedlewo, 25 — 29 wrze$nia 2017 r., A. Sawikowska (cztonek komitetu
organizacyjnego).

Metabolomics Circle 2017 — Bioanalytical and Omics Science, Wroctaw 17 — 18
listopada 2017 r., D. Kruszka (plakat).

MIAPPE Meeting, Gatersleben, Niemcy, 22 — 23 maja 2017 r., P. Krajewski, H. Cwiek-
Kupczynska (doniesienie ustne).

MIAPPE RDFeno meeting, Lizbona, Portugalia, 27 — 28 wrzeénia 2017 r., H. Cwiek-
Kupczynska (doniesienie ustne).

Plant Phenotyping Forum: integrating European plant phenotyping community
supported by EMPHASIS, EPPN2020, ECOLCHANGE, Tartu, Estonia, 22 — 24
listopada 2017 r., A. Kuczynska (doniesienie ustne), K. Mikotajczak (doniesienie ustne).

Research Group Meeting on Multivariate and Mixed Linear Models: , Large
chromatographic data sets analysis on the example of metabolomic data”, Bedlewo,
12 — 18 marca 2017 r., A. Sawikowska (doniesienie ustne).

Research Group Meeting on Multivariate and Mixed Linear Models: ,,Model analizy
dla danych chromatograficznych GC-MS”, Bedlewo, 05 — 11 listopada 2017 r.,
P. Krajewski, A. Sawikowska. (doniesienie ustne).

XI Sympozjum Genetyka Ilosciowa Ro$lin Uprawnych, Swieradow Zdréj, 03 — 06
czerwca 2017 r., T. Adamski. (przewodniczgcy sesji, doniesienie ustne), M. Surma
(doniesienie ustne), B. Gorynowicz (doniesienie ustne).

XIII Ogolnopolska Konferencja Naukowa: ,,Nauka dla hodowli i nasiennictwa roslin
uprawnych” , Zakopane, 30.01 — 03.02.2017 r., H. Wisniewska. (doniesienie ustne),
L. Stepien (platak), M. Urbaniak (plakat).
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A. Publikacje w czasopismach z ,,Listy A Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego”

Lp.

Publikacja

Punkty
MNiSW

Impact
Factor

Blaszczyk L., Basinska-Barczak A., Cwiek-Kupczynska H., Gromadzka K., Popiel D., Stepien E.. (2017).
Suppressive effect of Trichoderma on five toxigenic Fusarium species. Polish Journal of Microbiology 66: 85-
100. DOI: 10.5604/17331331.1234996.

15

0,746

Calinski T., Czajka S., Kaczmarek Z., Krajewski P., Pilarczyk W., Siatkowski I., Siatkowski M. (2017). On a
mixed model analysis of multi-environment variety trials: a reconsideration of the one-stage and the two-stage
models and analyses. Statistical Papers Vol. 58(2): 433-465. DOI: 10.1007/s00362-015-0706-y.

20

0,727

Clifton-Brown J., Hastings A., Mos M., McCalmont J.P., Ashman Ch., Awty-Carroll D., Cerazy J., Chiang Y-
Ch., Cosentino S., Cracroft-Eley W., Scurlock J., Donnison 1.S., Glover Ch., Gotab I., Greef I.M., Gwyn J.,
Harding G., Hayes Ch., Helios W., Hsu T-W., Huang L.S., Jezowski S., Kim D-S., Kiesel A., Kotecki A.,
Krzyzak J., Lewandowski I., Lim S.H., Liu J., Loosely M., Meyer H., Murphy-Bokern D., Nelson W., Pogrzeba
M., Robinson G., Robson P., Rogers Ch., Scalici G., Schuele H., Shafiei R., Shevchuk O., Schwarz K-U., Squance
M., Swaller T., Thornton J., Truckses T., Botnari V., Vizir I., 4. 4. Wagner M., Warren R., Yamada T., Youell S.,
Xi Q., Zong J., Flavell R. (2017). Progress in upscaling Miscanthus biomass production for the European bio-
economy with seed based hybrids. Global Change Biology Bioenergy 9 (1): 6-17. DOI: 10.1111/gcbb.12357.

45

4,655

Dawidziuk A., Popiel D., Luboinska M., Grzebyk M., Wisniewski M., Koczyk G. (2017). Assessing
contamination of microalgal astaxanthin producer Haematococcus cultures with high-resolution melting curve
analysis. Journal of Applied Genetics Vol. 58 (2): 277-285. DOI: 10.1007/s13353-016-0378-x.

20

1,655

Dymarska M., Grzeszczuk J., Urbaniak M., Janeczko T., Plaskowska E., Stepien k.., Kostrzewa-Sustow E.
(2017). Glycosylation of 6-methylflavone by the strain Isaria fumosorosea KCH J2. PLoS ONE 12 (10):
€0184885. DOI: 10.1371/journal.pone.0184885.

35

2,806

Drzewiecka K., Mleczek M., Ggsecka M., Magdziak Z., Budka A., Chadzinikolau T., Kaczmarek Z., Golinski P.
(2017). Copper and nickel co-treatment alters metal uptake and stress parameters of Salix purpurea x viminalis.
Journal of Plant Physiology 216: 125-134. DOI 10.1016/j.jplph.2017.04.020.

35

3,121

Fedorowicz-Stronska O., Koczyk G., Kaczmarek M., Krajewski P., Sadowski J. (2017). Genome-wide
identification, characterisation and expression profiles of calcium-dependent protein kinase genes in barley
(Hordeum vulgare L.). Journal of Applied Genetics 58 (1): 11-22. DOI: 10.1007/s13353-016-0357-2.

20

1,655
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Galvez L., Urbaniak M., Waskiewicz A., Stepien L., Palmero D. (2017). Fusarium proliferatum — causal agent
of garlic bulb rot in Spain: genetic variability and mycotoxin production. Food Microbiology 67: 41-48. DOI:
10.1016/j.fm.2017.05.006.

35

3,759

Gawlowska M., Swiecicki W., Lahuta L., Kaczmarek Z. (2017). Raffinose family oligosaccharides in seeds of
Pisum wild taxa, type lines for seed genes, domesticated and advanced breeding materials. Genetic Resources and
Crop Evolution 64: 569-578. DOI: 10.1007/s10722-016-0384-1.

30

1,294

10

Gorna K., Perlikowski D., Kosmala A., Stepien L. (2017). Host extracts induce changes in the proteome of
plant pathogen Fusarium proliferatum. Fungal Biology 121: 676-688. DOI: 10.1016/j.funbio.2017.04.008.

30

2,184

11

Grela E.R., Kiczorowska B., Samolinska W., Matras J., Kiczorowski P., Rybinski W., Hanczakowska E. (2017)
Chemical composition of leguminous seeds: part | — content of basic nutrients, amino acids, phytochemical
compounds, and antioxidant activity. European Food. Research Technology 243: 1385-1395. DOI
10.1007/s00217-017-2849-7.

25

1,664

12

Gromadzka K., Wit M., Gérna K., Chelkowski J., Waskiewicz A., Ochodzki P., Warzecha R. (2017).
Fumonisins and Related Fusarium Species in Pre-harvest Maize Ear Rot in Poland. Cereal Research
Communications 45 (1): 93-03. DOI: 10.1556/0806.44.2016.048.

15

0,496

13

Hadas$ E., Ozarowski M., Derda M., Thiem B, Cholewinski M., Skrzypczak L., Gryszczynska A., Piasecka A.
(2017). The use of extracts from Passiflora spp. in helping the treatment of acanthamoebiasis. Acta Poloniae
Pharmaceutica, Drug Research 74 (3): 921-928. ISSN 0001-6837.

15

0,745

14

Jeszka-Skowron M., Zgota-Grzeskowiak A., Waskiewicz A., Stepien L., Stanisz E. (2017). Positive and negative
aspects of green coffee consumption — antioxidant activity vs. mycotoxins. Journal of the Science of Food and
Agriculture 97 (12): 4022-4028. DOI: 10.1002/jsfa.8269.

35

2,463

15

Jezowski S., Mos M., Buckby S., Cerazy-Waliszewska J., Owczarzak W., Mocek A., Kaczmarek Z.,
McCalmont J.P. (2017). Establishment, Growth, and Yield Potential of the Perennial Grass Miscanthus x
Giganteus on Degraded Coal Mine Soils. Frontiers in Plant Science 8: 726. DOI: 10.3389/fpls.2017.00726.

40

4,291

16

Kielbowicz-Matuk A., Czarnecka J., Banachowicz E., Rey P., Rorat T. (2017). Solanum tuberosum ZPR1
encodes a light-regulated nuclear DNA-binding protein adjusting the circadian expression of StBBX24 to light
cycle. Plant, Cell & Environment 40 (3): 424-440. DOI:0.1111/pce.12875.

45

6,173

17

Koztowska E., Urbaniak M., Kancelista A., Dymarska M., Kostrzewa-Sustow E., Stepien L., Janeczko T. (2017).
Biotransformation of dehydroepiandrosterone (DHEA) by environmental strains of filamentous fungi. RSC
Advances 7: 31493-31501. DOI: 10.1039/c7ra04608a.

40

3,108




81

Sprawozdanie IGR PAN z dziatalno$ci naukowo-badawczej w 2017 roku

18

Kroc M., Rybinski W., Wilczura P., Kamel K., Kaczmarek Z., Barzyk P., Swiecicki W. (2017). Quantitative
and qualitative analysis of alkaloids composition in the seeds of a white lupin (Lupinus albus L.) collection.
Genetic Resources and Crop Evolution 64 (8): 1853-1860. DOI: 10.1007/s10722-015-0278-7.

30

1,294

19

Krystkowiak K., Langner M., Adamski T., Salmanowicz B.P., Kaczmarek Z., Krajewski P., Surma M.
(2017). Interactions between Glu-1 and Glu-3 loci and associations of selected molecular markers with quality
traits in winter wheat (Triticum aestivum L.) DH lines. Journal of Applied Genetics 58 (1): 37-48.

DOI: 10.1007/s13353-016-0362-5.

20

1,655

20

Ksigzkiewicz M., Nazzicari N., Yang H., Nelson M.N., Renshaw D., Rychel S., Ferrari B., Carelli M.,
Tomaszewska M., Stawinski S., Naganowska B., Wolko B., Annicchiarico P. (2017). A high-density consensus
linkage map of white lupin highlights synteny with narrow-leafed lupin and provides markers tagging key
agronomic traits. Scientific Reports 7: 15335. DOI: 10.1038/s41598-017-15625-w.

40

4,259

21

Kwiatek D., Kubicki M., Belter J., Jastrzab R., Wisniewska H., Lis S., Hnatejko Z. (2017). Synthesis,

spectroscopic characterization and antifungal activity studies of five novel complexes with pyridine carboxamides.

Polyhedron 133: 187-194. DOI: 10.1016/j.poly.2017.05.032.

30

1,926

22

Kwiatek M.T., Majka J., Majka M., Belter J., Wisniewska H. (2017). Adaptation of the pivotal-differential
genome pattern for the induction of intergenomic chromosome recombination in hybrids of synthetic
amphidiploids within Triticeae tribe. Frontiers in Plant Science 8: 1300. DOI: 10.3389/fpls.2017.01300.

40

4,291

23

Kwiatek M., Wisniewska H., Slusarkiewicz-Jarzina A., Majka J., Majka M., Belter J., Pudelska H. (2017)
Gametocidal Factor Transferred from Aegilops geniculata Roth Can Be Adapted for Large-Scale Chromosome
Manipulations in Cereals. Frontiers in Plants Science 8: 409. DOI: 10.3389/fpls.2017.00409.

40

4,291

24

Langner M., Krystkowiak K., Salmanowicz B., Adamski T., Krajewski P., Kaczmarek Z., Surma M. (2017).

The influence of Glu-1 and Glu-3 loci on dough rheology and bread-making properties in wheat (T. aestivum L.)
doubled haploid lines. Journal of the Science of Food and Agriculture 97 (15): 5083-5091.
DOI: 10.1002/jsfa.8385.

35

2,463

25

Leroy T., Roux C., Villate L., Bodéneés C., Romiguier J., Paiva J.A.P., Dossat C., Aury J-M., Plomion Ch.,
Kremer A. (2017). Extensive recent secondary contacts between four European white oak species. New
Phytologist 214 (2): 865-878. DOI: 10.1111/nph.14413.

45

7,330

26

Majka J., Majka M., Kwiatek M., Wisniewska H. (2017). Similarities and differences in the nuclear genome
organization within Pooideae species revealed by comparative genomic in situ hybridization (GISH). Journal of
Applied Genetics 58 (1): 151-161. DOI: 10.1007/s13353-016-0369-y.

20

1,655



https://pbn.nauka.gov.pl/sedno-webapp/persons/1480213/Maciej_Kubicki
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https://pbn.nauka.gov.pl/sedno-webapp/persons/912129/Stefan_Lis
https://pbn.nauka.gov.pl/sedno-webapp/persons/1480212/Zbigniew_Hnatejko
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27

Majka J., Ksigzezyk T., Kielbowicz-Matuk A., Kopecky D., Kosmala A. (2017). Exploiting repetitive
sequences and BAC clones in Festuca pratensis karyotyping. Plos ONE 12 (6): e0179043. DOI:
10.1371/journal.pone.0179043.

35

2,806

28

Majka M., Kwiatek M.T., Majka J., Wisniewska H. (2017). Aegilops tauschii Accessions with Geographically
Diverse Origin Show Differences in Chromosome Organization and Polymorphism of Molecular Markers Linked
to Leaf Rust and Powdery Mildew Resistance Genes. Frontiers in Plant Science: 8: 1149. DOI:
10.3389/fpls.2017.01149.

40

4,291

29

Marslin G., Sarmento B.F.C.C., Franklin G., Martins J.A.R., Silva C.J.R., Gomes A.F.C., Sarria M.P., Coutinho
O.M.F.P., Dias A.C.P. (2017). Curcumin Encapsulated into Methoxy Poly(Ethylene Glycol) Poly(e-Caprolactone)
Nanoparticles Increases Cellular Uptake and Neuroprotective Effect in Glioma Cells. Planta Medica 83 (5): 434-
444, DOI: 10.1055/s-0042-112030.

25

2,342

30

Marslin G., Sheeba C.J., Franklin G. (2017). Nanoparticles Alter Secondary Metabolism in Plants via ROS
Burst. Frontiers in Plant Science 83 (5): 434-444. DOI: 10.3389/fpls.2017.00832.

40

4,291

31

Marslin G., Siram K., Liu X., Khandelwal V.K.M., Xiaolei S., Xiang W., Franklin G. (2017). Solid Lipid
Nanoparticles of Albendazole for Enhancing Cellular Uptake and Cytotoxicity against U-87 MG Glioma Cell
Lines. Molecules 22 (11): 2040. DOI:10.3390/molecules22112040.

30

2,861

32

Mateos, J.L., Tilmes V., Madrigal P., Severing E., Richter R., Rijkenberg C. W. M., Krajewski P., Coupland G.
(2017). Divergence of regulatory networks governed by the orthologous transcription factors FLC and PEP1 in
Brassicaceae species. PNAS 114 (51): E11037-E11046. DOI: 10.1073/pnas.1618075114.

45

9,661

33

Mikolajczak K., Kuczynska A., Krajewski P., Sawikowska A., Surma M., Ogrodowicz P., Adamski T.,
Krystkowiak K., Gorny A.G., Kempa M., Szarejko I., Guzy-Wroébelska J., Gudys$ K. (2017). Quantitative trait
loci for plant height in Maresi x CamB barley population and their associations with yield-related traits under
different water regimes. Journal of Applied Genetics 58 (1): 23-35. DOI: 10.1007/s13353-016-0358-1.

20

1,655

34

Narozna D., Ksiazkiewicz M., Przysiecka L., Kréliczak J., Wolko B., Naganowska B., Madrzak C.J. (2017).
Legume isoflavone synthase genes have evolved by whole-genome and local duplications yielding
transcriptionally active paralogs. Plant Science 264: 149-167. DOI: 10.1016/j.plantsci.2017.09.007.

35

3,437

35

Nelson M.N., Ksiazkiewicz M., Rychel S., Besharat N., Taylor C., Wyrwa K., Jost R., Erskine W., Cowling W.,
Berger J.D., Batley J., Weller J., Naganowska B., Wolko B. (2017).The loss of vernalization requirement in
narrow-leafed lupin is associated with a deletion in the promoter and de-repressed expression of a Flowering
Locus T (FT) homologue. New Phytologist 213 (1): 220-232. DOI: 10.1111/nph.14094.

45

7,330
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36

Niemann J., Kaczmarek J., Ksiazczyk T., Wojciechowski A., Jedryczka M. (2017). Chinese cabbage (Brassica
rapa ssp. pekinensis) — a valuable source of resistance to clubroot (Plasmodiophora brassicae). European Journal
of Plant Pathology 147 (1): 181-198. DOI:10.1007/s10658-016-0991-x.

30

1,478

37

Ogrodowicz P., Adamski T., Mikolajczak K., Kuczynska A., Surma M., Krajewski P., Sawikowska A.,
Gorny A.G., Gudys K., Szarejko 1., Guzy-Wrobelska J., Krystkowiak K. (2017). QTLs for earliness and yield-
forming traits in the Lubuski x CamB barley RIL population under various water regimes. Journal of Applied
Genetics 58 (1): 49-65. DOI: 10.1007/s13353-016-0363-4.

20

1,655

38

Ozarowski M., Mikolajczak P.L., Piasecka A., Kujawski R., Bartkowiak-Wieczorek J., Bogacz A., Szulc M.,
Kaminska E., Kujawska M., Gryszczynska A., Kachlicki P., Buchwald W., Klejewski A., Seremak- Mrozikiewicz
A. (2017) Effect of Salvia miltiorrhiza root extract on brain acetylcholinesterase and butyrylcholinesterase
activities, their mMRNA levels and memory evaluation in rats. Physiology & Behavior 173: 223-230. DOI:
10.1016/j.physbeh.2017.02.0109.

30

2,341

39

Ozarowski M., Piasecka A., Gryszczynska A., Sawikowska A., Pietrowiak A., Opala B., Mikolajczak P.,
Kujawski R., Kachlicki P., Seremak-Mrozikiewicz A. (2017). Determination of phenolic compounds and
diterpenes in roots of Salvia miltiorrhiza and Salvia przewalskii by two LC-MS tools: multi-stage and high
resolution tandem mass spectrometry with assessment of antioxidant capacity. Phytochemistry Letters 20: 331-
338. DOI: 10.1016/j.phytol.2016.12.001.

20

1,418

40

Pawlowicz 1., Rapacz M., Perlikowski D., Gondek K., Kosmala A. (2017). Abiotic stresses influences the
transcript abundance of PIP and TIP aquaporins in Festuca species. Journal of Applied Genetics 58 (4): 421-435.
DOI: 10.1007/s13353-017-0403-8.

20

1,655

41

Piasecka A., Sawikowska A., Kuczynska A., Ogrodowicz P., Mikolajczak K., Krystkowiak K., Gudys K.,
Guzy-Wrobelska J., Krajewski P., Kachlicki P. (2017). Drought related secondary metabolites of barley
(Hordeum vulgare L.) leaves and their mQTLs. The Plant Journal 89 (5): 898-913. DOI: 10.1111/tpj.13430.

45

5,901

42

Pniewski T., Czyz M., Wyrwa K., Bociag P., Krajewski P., Kapusta J. (2017). Micropropagation of transgenic
lettuce containing HBsAg as a method of mass-scale production of standardised plant material for biofarming
purposes. Plant Cell Reports 36(1): 49-60. DOI: 10.1007/s00299-016-2056-1.

35

2,869

43

Podyma W., Boczkowska M., Wolko B., Dostatny D.F. (2017). Morphological, isoenzymatic and ISSRs-based
description of diversity of eight black oat (Avena strigosa Schreb.) landraces. Genetic Resources and Crop
Evolution (2017) 64: 1661-1674. DOI: 10.1007/s10722-016-0464-2.

30

1,294
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44

Popiel D., Dawidziuk A., Koczyk G., Mackowiak A., Marcinkowska K. (2017). Multiple facets of response to
fungicides — the influence of azole treatment on expression of key mycotoxin biosynthetic genes and candidate
resistance factors in the control of resistant Fusarium strains. European Journal od Plant Pathology 147 (4): 773—
785. DOI: 10.1007/s10658-016-1042-3.

30

1,478

45

Pruska-Kedzior A., Makowska A., Kedzior Z., Salmanowicz B.P. (2017). Rheological characterisation of gluten
from triticale (x Triticosecale Wittmack). Journal of the Science of Food and Agriculture: 97 (14): 5043-5052.
DOI: 10.1002/jsfa.8555.

35

2,463

46

Pyrski M., Rugowska A., Wierzbinski K.R., Kasprzyk A., Bogusiewicz M., Bociag P., Samardakiewicz S., Czyz
M., Kurpisz M., Pniewski T.(2017). HBcAg produced in transgenic tobacco triggers Th1l and Th2 response when
intramuscularly delivered. Vaccine 35 (42): 5714-5721. DOI:10.1016/j.vaccine.2017.07.082.

30

3,325

47

Rakoczy-Trojanowska M., Krajewski P., Bocianowski J., Schollenberger M., Wakulinski W., Milczarski P.,
Masojc¢ P., Targonska-Karasek M., Banaszak Z., Banaszak K., Brukwinski W., Orczyk W., Kilian A. (2017).
Identification of Single Nucleotide Polymorphisms Associated with Brown Rust Resistance, a-Amylase Activity
and Pre-harvest Sprouting in Rye (Secale cereale L.). Plant Molecular Biology Reporter 35 (3): 366-378. DOI:
10.1007/s11105-017-1030-6.
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1,932

48

Rakoczy-Trojanowska M., Orczyk W., Krajewski P., Bocianowski J., Stochmal A., Kowalczyk M. (2017). ScBx
gene based association analysis of hydroxamate content in rye (Secale cereale L.). Journal of Applied Genetics 58
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20

1,655

49

Salmanowicz B.P., Langner M., Mrugalska B., Ratajczak D., Gérny A.G. (2017). Grain quality characteristics
and dough rheological properties in Langdon durum-wild emmer wheat chromosome substitution lines under
nitrogen and water deficits. Journal of the Science of Food and Agriculture 97 (7): 2030-2041. DOI:
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35

2,463

50

Slusarkiewicz-Jarzina A., Pudelska H., Wozna J., Pniewski T. (2017). Improved production of doubled
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1,655
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Jezowski S., Pniewski T. (2017). Effective and simple in vitro regeneration system of Miscanthus sinensis, M. x
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226. DOI: 10.1016/j.biombioe.2017.10.012.

35
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Talar U., Kielbowicz-Matuk A., Czarnecka J., Rorat T. (2017). Genome-wide survey of B-box proteins in
potato (Solanum tuberosum) - identification, characterization and expression patterns during diurnal cycle,
etiolation and deetiolation. Plos ONE 12 (5): e.0177471. DOI 10.1371/journal.pone.0177471.

35
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