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INFORMACJE OGOLNE INSTYTUT GENETYKI ROSLIN PAN

dyrektor - prof. dr hab. Bogdan Wolko
z-ca dyrektora ds. naukowych - prof. dr hab. Malgorzata Jedryczka
z-ca dyrektora ds. administracyjnych - mgr Joanna Dutkiewicz

e-mail: office@igr.poznan.pl

web: www.igr.poznan.pl

tel.: (61) 655 02 00 (portiernia)

tel.: (61) 655 02 55, 655 02 75 (sekretariat)
fax: (61) 655 03 01

SAMODZIELNI PRACOWNICY NAUKOWI

prof. dr hab. Tadeusz Adamski

. Lprof. dr hab. Stanistaw Jezowski — do 29.12.2018 |
prof. dr hab. Malgorzata Jedryczka

prof. dr hab. Piotr Kachlicki

prof. dr hab. Pawel Krajewski

prof. dr hab. Barbara Naganowska

prof. dr hab. Wojciech Rybinski

prof. dr hab. Maria Surma

prof. dr hab. Wojciech Swiecicki, czt. koresp. PAN
10. prof. dr hab. Halina Wisniewska

11. prof. dr hab. Bogdan Wolko

12. prof. dr hab. Zbigniew Zwierzykowski

13. dr hab. Lidia Btaszczyk

14. dr hab. Katarzyna Glowacka

15. dr hab. Andrzej Gorny

16. dr hab. Arkadiusz Kosmala, prof. IGR PAN
17. dr hab. Anetta Kuczynska, prof. IGR PAN
18. dr hab. Robert Malinowski

19. dr hab. Agnieszka Kietbowicz-Matuk

20. dr hab. Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN
21. dr hab. Lukasz Stepien, prof. IGR PAN

CoNoR~ LN E
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RADA NAUKOWA

Czlonkowie PAN:

1
2
3.
4.
5
6

czt. koresp. prof dr hab. Zbigniew W. Kundzewicz
czt. koresp. prof dr hab. Jerzy J. Lipa

czt. koresp. prof dr hab. Stefan Malepszy

czt. koresp. prof dr hab. Matgorzata Manka

czt. koresp. prof dr hab. Marian Saniewski

czt. koresp. prof dr hab. Marek Switonski

Samodzielni pracownicy naukowi zatrudnieni w IGR PAN:

7. prof. dr hab. Tadeusz Adamski

8.  drhab. Lidia Blaszczyk

9. [prof. dr hab. Stanistaw Jezowski]

10. prof. dr hab. Malgorzata Jedryczka

11. prof. dr hab. Piotr Kachlicki

12. dr hab. Agnieszka Kietbowicz-Matuk

13. dr hab. Arkadiusz Kosmala, prof. IGR PAN
14. prof. dr hab. Pawel Krajewski

15. dr hab. Anetta Kuczynska, prof. IGR PAN
16. dr hab. Robert Malinowski

17. prof. dr hab. Barbara Naganowska

18. dr hab. Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN
19. prof. dr hab. Wojciech Rybinski

20. dr hab. Lukasz Stepien, prof. IGR PAN

21. prof. dr hab. Wojciech Swiecicki, czt. koresp. PAN
22. prof. dr hab. Halina Wisniewska

23. prof. dr hab. Bogdan Wolko

Pracownicy naukowi niezatrudnieni w Instytucie

24. prof. dr hab. lwona Bartkowiak-Broda
25. prof. dr hab. Jerzy Chetkowski

26. prof. dr hab. Franciszek Dubert

27. prof. dr hab. Jolanta Floryszak-Wieczorek
28. prof. dr hab. Robert Hasterok

29. prof. dr hab. Zygmunt Kaczmarek

30. prof. dr hab. Krzysztof Kowalczyk

31. prof. dr hab. Piotr Masoj¢

32. prof. dr hab. Cezary Madrzak

33.  prof. dr hab. Marcin Rapacz

34. prof. dr hab. Maciej Stobiecki

35. prof. dr hab. Iwona Szarejko

36. prof. dr hab. Zofia Szweykowska-Kulinska
37. prof. dr hab. Marian Wiwart

38. prof. dr hab. Andrzej Wojciechowski

39.

Przedstawiciele asystentow i adiunktow IGR PAN:

39. dr Magdalena Kroc
40. dr Karolina Susek

— IHAR oddz. w Poznaniu

— IFR PAN w Krakowie
— UP w Poznaniu
— US w Katowicach

— UP w Lublinie

— ZUT w Szczecinie
— UP w Poznaniu

— UR w Krakowie
—IChB w Poznaniu
—US w Katowicach
— UAM w Poznaniu
— UWM w Olsztynie
— UP w Poznaniu
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JEDNOSTKI ORGANIZACYJNE

Zaklad Biologii Streséw Srodowiskowych
kierownik: dr hab. Arkadiusz Kosmala, prof. IGR PAN
Zaklad Biometrii i Bioinformatyki

kierownik: prof. dr hab. Pawet Krajewski

Zaklad Biotechnologii

kierownik: dr hab. Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN
Zaklad Genetyki Patogenow i Odpornosci Roslin
kierownik: prof. dr hab. Piotr Kachlicki

Zaklad Genomiki

kierownik: prof. dr hab. Barbara Naganowska
Zaklad Zintegrowanej Biologii Roslin

kierownik: dr hab. Robert Malinowski

Biblioteka

kustosz: mgr Barbara Sadowska

Dzial KsiegowoSci

glowna ksiegowa: mgr Kinga Chatupniczak

Dzial Gospodarczo-Techniczny

kierownik: Andrzej Gietda

Dzial Zaopatrzenia

kierownik: Krzysztof Kobla
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STRUKTURA ZATRUDNIENIA

(stan na 31 grudnia 2018 r.)

Liczba oséb Liczba etatow
Grupy pracownikow Liczba osob | Liczba etatow | zatrudnionych )

w projektach w projektach
Profesorowie zwyczajni i 15 13,75 - -
nadzwyczajni
Adiunkci 18 16,625 7 6,8
Asystenci 12 11,5 8 8,0
Badawczo-techniczni 2 1,50 - -
Inzynieryjni z wyzszym 16 15,3 5 4,3
wyksztalceniem
Techniczni 15 13,83 2 0,83
Administracja 10 9,2 - -
Biblioteka i informacja 4 3,50 1 1
naukowa
Robotnicy + obstuga 5 5,0 - -

97 90,205 23 20,93

Osoby pobierajace stypendia doktoranckie: 25 osob.
Liczba doktorantow (razem z pracownikami): 33 osob

UPRAWNIENIA

Instytut posiada uprawnienia do nadawania stopnia:

e doktora Zarzadzenie Ministra Nauki 1 Szkolnictwa Wyzszego z dnia 30 lipca
1987 roku w sprawie wykazu jednostek organizacyjnych uprawnionych do
nadawania stopni naukowych (Dz. U. z 1985 r. Nr 42, poz. 202).

e doktora habilitowanego nauk rolniczych w dyscyplinie agronomia postanowienie
z 27 pazdziernika 2008 r.(nr BCK-I11-U-421/2008) Centralnej Komisji do Spraw

Stopni 1 Tytutow.
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INFORMACJA FINANSOWA

. Przychody (zb)
Dotacja na dzialalno$¢ statutows 6 012 250
Dotacje na badania mlodych naukowcéw 57 000

Projekty badawcze

Projekty zagraniczne 2 217 087
MNISW (projekty i doptaty do projektow UE) 412 953
Projekty NCN i NCBIR 6 567 624
Projekty finansowane przez MRiIRW 2976 500
Prace naukowo-wdrozeniowe finansowane przez inne podmioty 115 477
Razem projekty 12 289 641
Przychody ogélem 18 358 891
I1. Przychody z projektow w % dotacji na dziatalno$¢ statutowa 204,4
Osobowy fundusz ptac w dziatalnosci statutowej (zt) 4081774
- w % dotacji na dziatalno$¢ statutowa 67,9

- W % przychodow ogotem 22,2

Koszty ogrzewania i energii elektrycznej (% dotacji na dziatalnos¢ statutowg) 11,8

I11. W 2018 roku, a takze do dnia sporzadzenia niniejszego sprawozdania, nie wystapily
zdarzenia, ktore miaty istotny wptyw na dziatalno$¢ jednostki.

IV. Instytut Genetyki Roslin zaktada w 2019 roku kontynuacje¢ dziatalno$ci na podobnym
poziomie jak w 2018 roku. Warto§¢ subwencji na 2019 rok zaklada si¢ na podobnym
poziomie jak dotacja na dziatalnos$¢ statutowg na rok 2018, czyli okoto 6.000.000 zt.

V. Jednostka nie dokonata nabycia udziatdéw wiasnych w 2018 roku, nie dokonata zbycia
tych udziatow. Jednostka nie posiada nabytych ani zatrzymanych udziatow wtasnych.

V1. Instytut nie posiada oddziatow.

VII. Instytut nie jest narazony na ryzyko zmiany cen, ryzyko kredytowe oraz ryzyko
istotnych zaktocen przeptywoéw srodkow pienieznych z uwagi na sposob finansowania
dzialalnosci. Jednostka do roku 2018 otrzymywata dotacje statutowa na utrzymanie
potencjalu badawczego (od roku 2019, w zwigzku ze zmiang przepisow, bedzie to
subwencja), w 12 miesi¢cznych ratach, co zabezpiecza jg w istotny sposob przed utrata
ptynnosci finansowej, natomiast badania naukowe finansowane sa rowniez przez NCN,
NCBIiR, KE oraz Ministerstwo Nauki 1 Szkolnictwa Wyzszego 1 Ministerstwo Rolnictwa.
Jednostki te przekazuja $rodki na badania w transzach, z gory, co zapobiega ryzyku braku
srodkow na finansowanie badan.

Czasowo wolne $rodki jednostka lokuje, w zakresie $rodkow, ktére moga podlegac
lokowaniu, na lokatach typu overnight w Banku Gospodarstwa Krajowego.

VI11. Instytut nie jest w sposob szczegdlny narazony na ryzyko walutowe, w zwigzku z czym
nie stosuje szczegolnych metod zarzadzania ryzykiem walutowym.
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IX. Kluczowym niefinansowym wskaznikiem efektywnos$ci zwigzanym z dziatalnoscig
Instytutu Genetyki Roslin jest liczba publikacji. Wskaznik ten zostal szczegdlowo

oméwiony w niniejszym.

INFORMACJE O DZIAEALNOSCI INSTYTUTU I DOROBKU NAUKOWYM

PUBLIKACJE
(Spis: strony 87-95)

Prace opublikowane w 2018 roku:

— zgodnie z ,,czg¢écig A” wykazu Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego 39
(MNiSzW) czasopism naukowych posiadajacych wspotczynnik wplywu Impact
Factor (IF) 1 znajdujacych si¢ w bazie Journal Citation Reports wraz z liczba
punktow przyznanych za publikacje w wymienionych czasopismach

— zgodnie z ,czeScia B” wykazu MNiSzW czasopism naukowych nie 4
posiadajacych wspotczynnika wptywu IF wraz z liczbg punktow przyznanych za
publikacje w wymienionych czasopismach

— publikacje w innych czasopismach (w tym branzowych i popularno-naukowych) 5
— autorstwo rozdzialu w monografii w j. angielskim 9
Lacznie punktowanych przez MNiSzW 57
Autorstwa pozostalych streszczen doniesien konferencyjnych 143

Ogolem 200
PROJEKTY BADAWCZE

Finansowane przez:

- UE 2
— migdzynarodowy-bilateralny 2
— Rzadowe 1
— NCN/NCBIR/POIG 38
- MRIRW 10
— inne 6

Ogoélem 59

UDZIAL W KONFERENCJACH NAUKOWYCH
(Szczegoty: strony 81-86)

Konferencje, warsztaty i seminaria zorganizowane przez Instytut:

— krajowe i migdzynarodowe 4
Udziat pracownikoéw w konferencjach:

— Kaonferencje krajowe 19
— Konferencje migdzynarodowe 43

Ogoltem 62
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WSPOLPRACA Z ZAGRANICA
(Szczegoty: strony 72-80)

Realizowano: 4 tematy w ramach uméw miedzynarodowych,
37 tematdw z 37 instytucjami w ramach wspotpracy bezumowne;.

Przyjeto: 7 gosci zagranicznych,
19 pracownikow IGR PAN wyjezdzalo na krétkoterminowe pobyty
zagraniczne,
6 0sob przebywato na stazu dlugoterminowym.

KONSORCJA | SIECI

1. Konsorcjum Cost Action CA 15223 — iPlanta

Celem akcji COST iPlanta jest wyjasnienie zjawisk zwigzanych z wyciszaniem genoéw
uro$lin. Konsorcjum zrzesza 36 czlonkow z 35 krajow: Austria, Belgia, Bos$nia
I Hercegowina, Bulgaria, Cypr, Czarnogora, Dania, Estonia, Finlandia, Francja, Grecja,
Hiszpania, Holandia, Irlandia, Islandia, Kreta, Litwa, Luksemburg, Lotwa, Macedonia,
Malta, Niemcy, Norwegia, Polska, Portugalia, Republika Czeska, Rumunia, Serbia,
Stowacja, Stowenia, Szwajcaria, Szwecja, Turcja, Wegry, Wielka Brytania. Dr. Jorge Paiva
jest cztonkiem Komitetu Sterujacego oraz koordynatorem krotkich wyjazdéw stazowych.

2. Konsorcjum EPPN2020

Cel: realizacja dostepu do platform automatycznego, nieinwazyjnego fenotypowania roslin
oraz opracowanie metod przetwarzania i integracji danych; jednostki: INRA, Francja
(koordynator); Aberystwyth University, WIk. Brytania; ALSIA, Wtochy; ASA, Francja;
Aarhus Universitet, Dania; CSIRO, Australia; Wageningen Research, Holandia;
Forschungszentrum Julich, Niemcy; IPK, Niemcy; Helmholtz Zentrum Muenchen, Niemcy;
IGR PAN, Polska; INRA Transfert S.A., Francja; Biological Research Centre, Szeged,
Wegry; Phenospex Bv, Holandia; Slovak University of Agriculture, Nitra, Stowacja;
Universite Catholique De Louvain, Belgia; Kobenhavns Universitet, Dania; University of
Helsinki, Finlandia; University of Nottingham, WIk. Brytania; VIB, Belgia; VSN Int. Ltd,
WIk. Brytania; Wageningen University, Holandia; P. Krajewski, H. Cwiek-Kupczynska.

3. Konsorcjum FLOWPLAST

Cel: koordynacja i wspotpraca w zakresie wykonania projektu ERA-CAPS FLOWPLAST
"Plasticity of flowering time in response to environmental signals in Arabidopsis thaliana”,
jednostki tworzace: Max Planck Institute for Developmental Biology, Tiibingen, Max
Planck Institute for Plant Breeding Research, Cologne, Leeds University, Wageningen
University, IGR PAN; P. Krajewski, A. Sawikowska, H. Cwiek-Kupczynska.

4. Konsorcjum HYBRE

Cel: realizacja projektu BIOSTRATEG "Zintegrowana strategia dla reaktywacji polskiej
hodowli pszenicy heterozyjnej", jednostki tworzace: SGGW (koordynator), IGR PAN, ZUT,
Politechnika Rzeszowska, Uniwersytet Przyrodniczy w Lublinie, PHR Sp. z 0.0,
HR Strzelce Sp. z 0.0., Centnas Sp. z 0.0., Agronas Sp. z 0.0.; P. Krajewski, M. Mokrzycka.
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Konsorcjum PLANTOVAC

Konsorcjum powotano w celu otrzymania szczepionki pochodzenia roslinnego przeciwko
wirusowemu zapaleniu watroby typu B 1 ochrony wlasnos$ci intelektualnej. Uczestnikami
konsorcjum sa: Instytut Biotechnologii i Antybiotykow (IBA) w Warszawie, Medana S.A.
Sieradz, Instytut Wiokien Naturalnych i Roslin Zielarskich w Poznaniu, Centrum Badan
DNA w Poznaniu oraz IGR PAN - Tomasz Pniewski.

5. Konsorcjum SEGENMAS

Konsorcjum powotano w ramach Programu Badan Stosowanych: ,,Sekwencjonowanie
nowej generacji i mapowanie asocjacyjne, jako metody generowania markerow
molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego”, nr wniosku 244227; 2014-2017.
Celem glownym proponowanego projektu jest opracowanie gotowej do wdrozenia w
spotkach hodowlanych technologii monitorowania genotypow tubinu waskolistnego pod
wzgledem wartosciowych cech uzytkowych za pomocg markeréw molekularnych.
Koordynatorem projektu jest Instytut Genetyki Roslin PAN w Poznaniu. Jest on
reprezentowany w projekcie przez nastgpujace grupy naukowcow: Zaktad Genomiki (dwa
zespoly: Zespo6t Struktury i1 Funkcji Genoéw i1 Zespot Genomiki Porownawczej Roslin
Straczkowych), Zaktad Genetyki Patogenéw i Odpornosci Roslin, oraz Zaktad Biometrii i
Bioinformatyki. Pozostate osrodki naukowe zaangazowane w projekt to: Hodowla Roslin
SMOLICE Sp. z 0.0. GR. IHAR, Odzial Przebedowo, Poznanska Hodowla Roslin Sp. z 0.0.,
Instytut Fizjologii Ros$lin PAN w Krakowie, Uniwersytet Rolniczy w Krakowie,
Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Uniwersytet Marii Curie-Sktodowskiej w Lublinie.
W ramach konsorcjum nawigzano wspdlprace z Department of Agriculture and Food
Western Australia, w celu konstrukcji mapy genetycznej tubinu biatego oraz analizy
genetycznych 1 molekularnych podstaw odpornosci na antraknoze¢ u tubinu biatego. Osoby
uczestniczgce w projekcie z IGR PAN: Ksigzkiewicz M., Rychel S., Wolko B., Naganowska
B., Swiqcicki W., Kuczynska A., Mikotajczak K., Ogrodowicz P., Surma M., Krajewski P.,
Pniewski T., Jedryczka M., Piasecka A., Kachlicki P., Kaczmarek J., Irzykowski W., Bielski
W., Plewinski P.

OCHRONA WEASNOSCI INTELEKTUALNE]

Zlozone wnioski patentowe:

Franklin Gregory, Qaisar Magbool: ,,Method for isolating natural compounds from organic
material, use of nanostructures for isolating natural compounds from organic extracts and
a nanocomplex”, zgloszenie migdzynarodowe Nr: PCT/PL2018 r./050070, 27.12.2018 r.

NAGRODY I WYROZNIENIA

Basinska-Barczak A., Blaszczyk L. — Il miejsce za doniesienie ustne — ,Zmiany
w korzeniu pszenicy zwyczajnej (Triticum aestivum L.) w wyniku inokulacji grzybami
Trichoderma”, 11 Ogolnopolskie Sympozjum Nauk Przyrodniczo — Rolniczych
7-8.04.2018 r., Poznan.

Gomes C. — “PBE2018 r. Nagrody dla doktorantéw i adiunktow”, w oparciu
o przedstawione na konferencji PBE2018 r. streszczenie oraz plakat na temat: “Odkrycie
mechanizméw metylacji cytozyng-5 w Salix purpurea” (Carolina Gomes, Mortaza
Khodaeiaminjan, Jorge A. Pinto Paiva).

Majka J. — nagroda I stopnia im. Stefana Barbackiego za badania nad strukturg
1 organizacja genoméw wybranych gatunkéw traw (Poaceae).
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Majka M. — Krajowa Nagroda Naukowa z Zakresu Genetyki Roélin im. Stefana
Barbackiego (Nagroda I stopnia) decyzjg Kapituty Nagrody z 26.11.2018 r. za ,,Badania nad
poszerzeniem zmiennosci genetycznej zbOz poprzez introgresj¢ chromatyny gatunkéw
z rodzaju Aegilops”.

Majka M. — Stypendium dla mtodych badaczy z poznanskiego srodowiska naukowego
w roku 2018 r., przyznawane przez Urzad Miasta Poznania decyzja Kapituly Nagrody
Naukowej Miasta Poznania za ,,Wybitne osiggni¢cia w zakresie hodowli odpornosciowe;j
zboz uprawnych oraz kompleksowe badania dotyczace introgresji obcej chromatyny
z dzikich gatunkéw do pszenicy 1 pszenzyta”, 29.05.2018 r.

Masajada K. — I miejsce przyznane przez mi¢dzynarodowe jury oraz Il miejsce przyznane
przez publiczno$¢ w sesji posterowej (Young Scientist Competition) na konferencji ,,Plant
Functioning Under Environmental Stress”, 12-15.09.2018 r., Krakéw, Polska.

Mikolajczak K., Blaszezyk L. — II miejsce za poster ,.Biordéznorodnos$¢ endofitow
zasiedlajacych endosferg i ryzosfere roznych odmian pszenicy ozimej (Triticum aestivum
L.)?, XVI Konferencja ,Biotechnologia: dzi§ na Uniwersytecie Technologiczno-
Przyrodniczym, jutro w regionie kujawsko-pomorskim”, 08.06.2018 r., Bydgoszcz, Polska.

Mokrzycka M. — wyrdznienie za tre$¢ i formg¢ referatu, Migdzynarodowe Colloquium
Biometryczne, 10-13.09.2018 r., Szamotuly, Polska.

Naganowska B., Ksigzkiewicz M., Rychel S., Czyz K.; Wyr6znienie Wydziatu II PAN
przyznane za cykl 7 prac zatytulowany ,, Konstrukcja konsensusowych map genetycznych
tubinu waskolistnego 1 biatego, okreSlenie w genomach tych gatunkow regionow
konserwatywnych w obrebie roslin straczkowych oraz identyfikacja gendw warunkujacych
ceche wczesnosci kwitnienia”, 22.11.2018 r.

Susek K., Bielski W., Naganowska B., Wolko B. — Nagroda Polskiego Towarzystwa
Genetycznego w kategorii ,,genetyka roslin” za rok 2016 [decyzja ogloszona 18.04.2018 r.]
za publikacj¢: Susek K., Bielski W., Hasterok R., Naganowska B., Wolko B. (2016). A
first glimpse of wild lupin karyotype variation as revealed by comparative cytogenetic
mapping. Frontiers in Plant Science 7:1152. DOI: 10.3389/fpls.2016.01152.

Pniewski T. — Polska Nagroda Inteligentnego Rozwoju w kategorii "Naukowiec
przysztosci" za dotychczasowy dorobek badawczy w dziedzinie biotechnologii, przyznana
przez Centrum Inteligentnego Rozwoju pod patronatem Prezes UPRP, Uniejow,
19.10.2018 .

Swiecicki W. — Medal im. M. Oczapowskiego przyznany przez Kapitute przy Wydziale I
Nauk Biologicznych 1 Rolniczych PAN za wybitny wktad w rozwoj genetyki roslin,
2018r.

Zaklad Biotechnologii — Polska Nagroda Inteligentnego Rozwoju w Kkategorii "Instytut
przysztosci" za realizacj¢ projektu "Ulepszona szczepionka pochodzenia roslinnego
przeciwko WZW B", przyznana przez Centrum Inteligentnego Rozwoju pod patronatem
Prezes UPRP, Uniejow, 19.10.2018 r.

ROZWOJ KADRY NAUKOWE]

Stopien naukowy doktora habilitowanego

Dr Agnieszka Kielbowicz-Matuk — stopien doktora habilitowanego w dziedzinie nauk
biologicznych i dyscyplinie — biologia nadany przez Rade Wydziatu Biologii UAM,
23 marca 2018 r.
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Stopien naukowy doktora

Mgr inz. Joanna Cerazy-Waliszewska — stopien doktora nauk rolniczych nadany przez
Rade Naukowg IGR PAN 7 czerwca 2018 r. na podstawie pracy ,,Wykorzystanie zmiennosci
naturalnej i opracowanie metodyki modyfikacji genetycznych traw z rodzaju Miscanthus,
jako mozliwosci zwigkszenia biomasy dla potrzeb produkcji paliw”; promotor: prof. dr hab.
S. Jezowski, opiekun: dr hab. T. Pniewski, prof. IGR PAN.

Mgr inz. Jagoda Czarnecka — stopien doktora nauk rolniczych nadany przez Rade
Naukowa IGR PAN 7 czerwca 2018 r. na podstawie pracy ,,"Funkcja biatka StZPR1
w regulacji ekspresji genow zaleznych od cyklu okotodobowego podczas rozwoju oraz
w odpowiedzi na stres abiotyczny u ziemniaka uprawnego (Solanum tuberosum L.)”,
promotor: prof. dr hab. T. Rorat, promotor pomocniczy: dr hab. A. Kietbowicz-Matuk.

Mgr Sandra Rychel — stopien doktora nauk rolniczych nadany przez Rad¢ Naukowg IGR
PAN 27 lutego 2018 r. na podstawie pracy ,,Charakterystyka gendw uczestniczacych
w procesie indukcji kwitnienia u tubinu waskolistnego (Lupinus angustifolius L.) i tubinu
biatego (L. albus L.)”; promotor: prof. dr hab. B. Wolko, promotor pomocniczy:
dr M. Ksigzkiewicz.

Stopien naukowy magistra

Andzelika Drozda, realizacja pracy magisterskiej, UP Poznan, do 29.06.2018 r., opiekun:
dr inz. J. Cerazy-Waliszewska, promotor: dr hab. T. Pniewski, prof. IGR PAN.

Magistranci

Dutkiewicz Zuzanna, magistrantka, 1 stycznia—31 grudnia 2018 r., Wydzial Biologii
Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, promotor: G. Koczyk (planowana
obrona w roku 2019).

Grodzka Klaudia, praca magisterska od pazdziernika 2017 r., Wydzial Biologii
Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza w Poznaniu; promotor: dr hab. A. Kietbowicz-
Matuk, (planowana obrona w 2019 r).

Homla Jan, realizacja pracy magisterskiej, Uniwersytet Adama Mickiewicza w Poznaniu,
1 stycznia—31 grudnia 2018 r. r., opiekun: dr hab. L. Btaszczyk.

Jasiewicz Katarzyna, praca magisterska od pazdziernika 2017 r., Wydzial Biologii
Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza w Poznaniu; promotor: dr hab. A. Kietbowicz-
Matuk, (planowana obrona w 2019 r).

Mikolajczak Katarzyna, realizacja pracy magisterskiej pt: ,,Izolacja i1 charakterystyka
molekularna grzybow endofitycznych zasiedlajacych pszenice zwyczajng (Triticum
aestivum L.)”, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, obrona pracy 19 czerwca 2018 r.,
promotor: dr hab. L. Btaszczyk.

Szymanska Lucyna, realizacja pracy magisterskiej pt: ,,Wplyw grzybow z rzedu
Hypocreales na kietkowanie nasion pszenicy (Triticum aestivum L.) i ich zdolnos¢ do
produkcji auksyn oraz zwigzkéw auksyno-podobnych”, Uniwersytet Przyrodniczy
w Poznaniu, obrona pracy 28 czerwca 2018 r., promotor: dr hab. L. Btaszczyk, opiekun
naukowy: mgr inz. Aneta Basinska-Barczak.

InZynieranci
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Mamot Oliwia, praca inzynierska przygotowywana w IGR PAN, (od 01.10. 2018 r.) —
obrona luty 2019 r. Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, promotor: prof. dr hab.
H. Wisniewska, Tytut pracy: Wykorzystanie markeréw molekularnych do identyfikacji
gendow odpornosci pszenicy na tamliwos$¢ zdzbta powodowang przez Oculimacula sp.

Stazysci
Blaszczyk Szymon, staz naukowy, UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii, Biotechnologia /
Il r. studiéw 1. Stopnia, 02.07.—5.10.2018 r., opiekun: dr M. Gawtowska.

Borowska Maja, lipiec—wrzesien 2018 r. Uniwersytet im. A.Mickiewicza w Poznaniu,
program letnich praktyk; lipiec-pazdziernik, charakteryzacja miRNA w Saliz pupurea oraz
rozw6j markerow SSR w Salix, opiekun: dr Jorge A. P. Paiva.

Brodzinski Adrian, stazysta w okresie letnim, studentka Uniwersytetu im. Adama
Mickiewicza, 02.07-01.10.2018 r.; opiekun: dr S. Rajendran Kamalabai.

Carvajal Salazar Viviana, PhD student, University Chopingo, Mexico, 01.07-30.09.2018 r.

Dera Olga, staz naukowy, UAM w Poznaniu, III r. studiéw 1 stopnia, 01.07 —
30.09.2018 r., opiekun: prof. dr hab. H. Wisniewska.

Dolatabadian Aria, PhD student, University of Western Australia, Perth, Australia,
29.1023.11. 2018 r.

Formanski Krzysztof, Program stazowy dla studentéw Wydzialu Rolnictwa
1 Bioinzynierii Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu (UDA-POWR.03.01.00-00-
S237/15), 30.07-30.08.2018 r., opickun: mgr K. Sobanska, mgr M. Pyrski,
dr hab. T. Pniewski, prof. IGR PAN.

Frasinski Seweryn, staz naukowy krotkoterminowy, IHAR Radzikow, 03—22.12.2018 r.,
opiekun: dr hab. L. Stgpien, prof. IGR PAN.

Glogowska Weronika, staz naukowy krotkoterminowy, UAM Poznan, 02.07-01.10.2018r.,
opiekun: dr hab. L. Stepien, prof. IGR PAN.

Gratkowska Marta — UAM, Wydziat Biologia, III rok I stopnia kierunek Biologia; staz od
lipca-wrzesénia 2018 r., opiekun: dr J. Kaczmarek.

Grzelak Natalia, Program stazowy dla studentow Uniwersytetu im. A. Mickiewicza
w Poznaniu, 02.07-15.09.2018 r., opiekun: dr P. Ogrodowicz.

Janson Owen, study-visit connected with the project on Anglo-Saxon mycophobia, USA,
September 2018 r.

Jarzab Michal, lipiec—wrzesien 2018 r., Uniwersytet im. A. Mickiewicza w Poznaniu,
program letnich praktyk, lipiec-pazdziernik, indukcja kalusow do Salix pupurea,
mgr C. Gomes opiekun, opiekun pomocniczy: dr Jorge A. P. Paiva.

Jendrasiak Mateusz, Uniwersytet Przyrodniczy, 02-31.07.2018 r., opiekun:
dr J. Kaczmarek.

Jureczko Marcelina, staz naukowy krotkoterminowy, Politechnika Slaska w Gliwicach;
11-15.06.2018 r., opiekun: dr hab. L. Stepien, prof. IGR PAN.

Kaczmarek Paulina, Uniwersytet Przyrodniczy, staz 1-miesigczny, lipiec, opiekun:
prof. dr hab. M. Jedryczka.

Kulesza Kamila, staz naukowy krétkoterminowy, Uniwersytet Warminsko-Mazurski
w Olsztynie, 10-21.12. 2018 r., opiekun: dr hab. L. Stepien, prof. IGR PAN.
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Kolodziejska Daria, staz naukowy, UP w Poznaniu, Wydzial Rolnictwa i Bioinzynierii /
I r. studiow 1. Stopnia, 23.07-23.08 2018 r., opiekun: dr M. Kroc.

Martinez Barajas Aliberth, M.Sc., student, Univeristy Chopingo, Mexico, 17.01-
30.03.2018 r.

Oldham Lucy, M.Sc. student, Scotland’s Rural College, Edinburgh, UK 16-20.04.2018 r.

Pacewicz Klaudia, staz naukowy, UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii, Biotechnologia /
Il r. studiéw 1. Stopnia, 2.07-01.10.2018 r., opiekun: dr M. Kroc.

Przewoznik Martyna, Program stazowy dla studentow Wydzialu Rolnictwa
1 Bioinzynierii Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu (UDA-POWR.03.01.00-00-
S237/15), 02-31.07.2018 r., opickun: mgr K. Sobanska, mgr M. Pyrski,
dr hab. T. Pniewski, prof. IGR PAN.

Przymuszala Marta, Program stazowy dla studentow Uniwersytetu im. A. Mickiewicza
w Poznaniu, 02.07-15.09.2018 r., opiekun: dr P. Ogrodowicz.

Roque Jeronimo, MsC (Universita degli Studi di Pavia, Italia), 01.10-31.12.2018 r.
w ramach programu Eramus +. Fenotypowa charakteryzacja mapowania populacji wierzby
purpurowej (biomasa, wysokos¢, liczba serii). Analysis of the impact of DNA demethylation
on purple willow desegregation, opiekun: dr Jorge A. P. Paiva.

Salha Maria, M.Sc. student, Scotland’s Rural College, Edinburgh, UK 16-20.04.2018 r.

Sidorowicz Agnieszka, stazystka w okresie letnim, studentka Uniwersytetu im. Adama
Mickiewicza, 02.07-01.10.2018 r., opiekun: dr Franklin G.

Stachowiak Wiktoria — UAM, Wydzial Biologia, III rok I stopnia kierunek Biologia; staz
3-miesieczny (lipiec-wrzesien 2018 r.), opiekun: prof. dr hab. M. Jedryczka.

Stanko Aleksandra, lipiec 2018 r. Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, program letnich
praktyk UP. Rozwo6j markerow SSR markers w Salix spp.

Spychala Julia, staz naukowy, UP Poznan, 03.07.-03.08.2018 r., opiekun:
dr M. Gawlowska.

Mgr inz. Lucyna Szymanska, staz naukowy krotkoterminowy, Uniwersytet Przyrodniczy
w Poznaniu, 09.04-09.07.2018 r., opiekun: dr hab. L. Btaszczyk.

Wesolek Angelika, staz naukowy krotkoterminowy, UAM Poznan, 02.07-01.10.2018 r.,
opiekun: dr hab. L. Stepien, prof. IGR PAN.

Wright Sophie, M.Sc. student, Scotland’s Rural College, Edinburgh, UK,
16-20.04.2018 r.
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MIEDZYNARODOWE STUDIA DOKTORANCKIE

Zarzadzeniem Dyrektora IGR PAN 25 czerwca 2018 roku zostaly utworzone stacjonarne
Miedzynarodowe Studia Doktoranckie (MSD) IGR PAN

Kierownik Migdzynarodowych Studiéw Doktoranckich IGR PAN
- prof. dr hab. Matgorzata Jedryczka

Sekretariat Migdzynarodowych Studiéw Doktoranckich
- mgr inz. Magdalena Roth

Rok studiéw Kobiety Mezczyzni Ogoltem W tym
cudzoziemcy
I 5 1 6 2
I 3 3 6 2
Il 0 3 3 0
v 1 0 1 1
Suma 9 7 16 5

Liczba uczestnikoéw studiow doktoranckich prowadzonych
przez IGR PAN, w podziale na pte¢ doktorantow:

Liczba uczestnikéw pobierajacych

stypendia

doktoranci ogotem

w tym: przyjeci

w tym: stypendium
doktoranckie, o ktorym
mowa w art. 200 ust. 1
ustawy z dnia 27 lipca

2005 r. — Prawo o

ogblem szkolnictwie wyzszym,
w roku sprawozdawczym przyznane przez
K M K M dyrektora instytutu
9 7 9 7 PAN prowadzacego
Liczba uczestnikow studidéw doktoranckich ogétem: 16 studia
K M
9 7 11 1

K — kobiety

M — megzezyzni
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UCZESTNICTWO W KOMITETACH REDAKCYJNYCH
CZASOPISM NAUKOWYCH

Acta Societatis Botanicorum Poloniae

e prof. dr hab. B. Wolko — cztonek komitetu redakcyjnego.
Biohelikon

e drhab. A. Kuczynska, prof. IGR PAN — cztonek komitetu redakcyjnego.
Biometrical Letters

e drhab. A. Kuczynska, prof. IGR PAN — czlonek komitetu redakcyjnego.
Genetic Resources and Crop Evolution

e prof. dr hab. W. Swigcicki — cztonek komitetu redakcyjnego.
Journal of Applied Biotechnology

e drhab. A. Kuczyniska, prof. IGR PAN — cztonek komitetu redakcyjnego.
Journal of Applied Genetics

e prof. dr hab. Z. Kaczmarek — cztonek komitetu redakcyjnego,

e prof. dr hab. P. Krajewski — cztonek komitetu redakcyjnego,

e prof. dr hab. B. Naganowska — redaktor dziatu Plant genetics,

e prof. dr hab. M. Surma — cztonek komitetu redakcyjnego.
Journal of Integrated OMICS

e drhab. A. Kosmala, prof. IGR PAN — cztonek komitetu redakcyjnego.
Legume Perspectives

e prof. dr hab. W. Swigcicki — cztonek komitetu redakcyjnego.
Polish Journal of Microbiology

e prof. dr hab. M. Jedryczka — cztonek komitetu redakcyjnego.
Forests

e drJ. Paiva — cztonek komitetu redakcyjnego.
Frontiers in Pharmacology

e drF. Gregory — redaktor pomocniczy.
Frontiers in Plant Science

e dr D. Babula-Skowronska — cztonek komitetu redakcyjnego,

e dr A. Kielbowicz-Matuk — cztonek komitetu redakcyjnego,

e drhab. A. Kosmala, prof. IGR PAN — cztonek komitetu redakcyjnego,

e dr hab. R. Malinowski — redaktor pomocniczy,

e drJ. Paiva — redaktor pomocniczy,

e dr K. Susek — cztonek komitetu redakcyjnego.
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Frontiers in Microbiology

e prof. dr hab. M. Jedryczka — redaktor tematyczny tomu ,,Soil fungal biodiversity for
soil and plant health” zawierajacy artykuty wydawane w latach 2017 1 2018.

Science of Nature

e dr hab. Lukasz Stepien, prof. IGR PAN — cztonek komitetu redakcyjnego.
Scientifica

e drF. Gregory — cztonek komitetu redakcyjnego.
Rozprawy i Monografie Instytutu Genetyki Ro$lin PAN

e prof. dr hab. Z. Zwierzykowski — cztonkowie komitetu redakcyjnego.
Zemdirbyste Agriculture

e prof. dr hab. M. Jedryczka — cztonek rady programowe;j.

UCZESTNICTWO Z WYBORU W DZIALALNOSCI EKSPERCKIE],
STOWARZYSZENIACH NAUKOWYCH i in.

prof. dr hab. T. Adamski

e Czionek XVIII Kadencji Rady Naukowej Instytutu Genetyki i Hodowli Roslin PIB
w Radzikowie.

mgr W. Bielski

e Czlonek Komisji Stypendialnej przy Srodowiskowym Studium Doktoranckim
Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN

dr hab. L. Blaszczyk

e Sekretarz Zarzadu Oddziatu Poznanskiego Polskiego Towarzystwa Genetycznego,
przewodniczaca Sekcji Mykologii 1 Mykotoksyn Polskiego Towarzystwa
Fitopatologicznego.

prof. dr hab. M. Jedryczka

e Zastgpca sekretarza w Zarzadzie Oddzialu Poznanskiego Polskiego Towarzystwa
Fitopatologicznego.

e Zastgpca przewodniczacego w Zarzadzie Oddzialu Poznanskiego Polskiego
Towarzystwa Fitopatologicznego.

e (Czlonek Zarzadu Gtownego Polskiego Towarzystwa Genetycznego.

e Kierownik Grupy roboczej Integrated Control in Oilseed Crops (ICOC),
International Organisation for Biological Control/West Palaearcitic Regional
Section.

dr J. Kaczmarek

e C(Czlonek Komisji Rewizyjnej Zarzadu Gléwnego Polskiego Towarzystwa
Fitopatologicznego.

e C(Czlonek Polskiego Towarzystwa Mykologicznego, przewodniczaca sekcji
Micromycetes i ich metabolity.
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dr hab. A. Kosmala, prof. IGR PAN

e (Czlonek Komisji Rewizyjnej Oddzialu Poznanskiego Polskiego Towarzystwa
Genetycznego.

e (Czlonek Grupy Roboczej Roslin Pastewnych z ramienia Polski w The European
Cooperative Programme for Plant Genetic Resources.

prof. dr hab. P. Krajewski

e Czlonek Rady Naukowej Polskiego Towarzystwa Biometrycznego.
e Czlonek Zarzadu EUCARPIA Section Biometrics in Plant Breeding.

dr hab. R. Malinowski

e Czlonek Komitetu Biotechnologii PAN.
e Recenzent oceniajacy osiagniecia finalistow konkursu AgroBioTop.

mgr K. Masajada

e Czlonek Komisji Stypendialnej przy Srodowiskowym Studium Doktoranckim
Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN.

prof. dr hab. B. Naganowska

e  Wiceprezes Zarzadu Gtownego Polskiego Towarzystwa Genetycznego.
e Czlonek Bazy Ekspertow Narodowego Centrum Badan i Rozwoju.

dr J. Paiva

e (zlonek Komitetu w Programie Dysertacji Doktorskich Plants4Life FCT PhD
w ramach ITQB-NOVA doktorantoéw Margarida Sampaio i Jose Salvado.

e (Czlonek komisji obrony doktorskiej Chano Victor na Universidade Politécnica de
Madrid w Hiszpanii.

dr hab. Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN
e (Czlonek Bazy Ekspertow Narodowego Centrum Badan 1 Rozwoju.
dr hab. L. Stepien, prof. IGR PAN

e Przewodniczacy Komisji Rewizyjnej Oddzialu Poznanskiego Polskiego
Towarzystwa Genetycznego.

prof. dr hab. W. Swiecicki

e Czlonek korespondent Polskiej Akademii Nauk i Rady Kuratorow II Wydziatu.
Wiceprzewodniczacy Rady Naukowej Instytutu Srodowiska Rolniczego i Le$nego
PAN w Poznaniu.

Wiceprzewodniczacy Rady Naukowej Ogrodu Botanicznego PAN w Powsinie.
Czlonek Komitetu Agronomii PAN.

Cztonek Zarzadu Pisum Genetics Association i Komitetu dla Genomu Pisum.
Czlonek zatozyciel ,,Legume Society”.

prof. dr hab. B. Wolko

e (zlonek Rady Naukowj Instytutu Fizjologii Roslin PAN w Krakowie.
e Czlonek Rady Naukowej Instytutu Srodowiska Rolniczego i Lesnego PAN
w Poznaniu.
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prof. dr hab. H. Wisniewska

e C(zlonek Rady Programowej przy Instytucie Ochrony Ros$lin — Panstwowym
Instytucie Badawczym

prof. dr hab. Z. ZwierzykowskKi

e Czlonek Zarzadu Grupy Roboczej Festulolium w ramach Sekcji Roslin Pastewnych
I Traw Gazonowych EUCARPIA (Festulolium Working Group under the Fodder
Crops and Amenity Grasses Section of EUCARPIA).

e (Czlonek Komitetu Koordynacyjnego Wielkopolskiego Centrum Zaawansowanych
Technologii.

DZIAELALNOSC DYDAKTYCZNA, POPULARYZATORSKA | DORADCZA

12 stycznia 2018 r.

Noc Biologow w Instytucie Genetyki Roslin PAN, Poznan warsztaty 1 zajgcia
laboratoryjne (6 godz.) dla 100 dzieci i mtodziezy w wieku 12+; koordynator i dr Anna
Stachowiak-Szrejbrowska, wspotorganizujacy i prowadzacy zajecia mgr inz. P. Plewinski,
mgr K. Masajada., mgr J. Rozanska, mgr J. Fiedler.

16 stycznia 2018 r.

BIO-CAFE wyktad dr F. Gregory "Prospects and Problems of Plant Genetic Engineering"
dla studentoéw i doktorantow Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu, na zaproszenie Kota
Naukowego Studentow Biotechnologii ,,Operon” Uniwersytetu Przyrodniczego
w Poznaniu.

9 marca 2018 r.

Wyklad dotyczacy wynikéw badan uzyskanych w ramach realizacji Programu
Wieloletniego, Plonsk, pt. ,,Deficyt biatka paszowego w Polsce — hodowla odmian roslin
stragczkowych dla jego zaspokojenia” prowadzacy prof. dr hab. W. Swiecicki.

12 marca 2018 r.

Zajecia z zakresu aerobiologii rolniczej na kierunku Ogrodnictwo, Wydzial
Ogrodniczy, Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu, w ramach przedmiotu
Wspolczesne Kkierunki w Zywieniu i ochronie ro$lin; 4 godz., wyktad
1 ¢wiczenia prowadzity prof. dr hab. M. Jedryczka 1 dr J. Kaczmarek.

13 marca 2018 r.

»  Zajecia z zakresu aerobiologii rolniczej na kierunku Rolnictwo Wydzialu
Rolniczego Uniewrsytetu Przyrodniczego w Poznaniu pt.,,Wykorzystanie metod
molekularnych w systemach wspierania decyzji w ochronie roslin”, studia II stopnia,
V rok, w ramach konwersatorium magisterskiego,; 1godz., prowadzaca: prof. dr hab.
M. Jedryczka.

»  Wyklad dotyczacy wynikéw badan uzyskanych w ramach realizacji Programu
Wieloletniego, Sielinko, pt. ,,Deficyt biatka paszowego w Polsce —hodowla odmian
ro$lin straczkowych dla jego zaspokojenia” prowadzacy prof. dr hab. W. Swiegcicki.

14 marca 2018 r.

Wyklad dotyczacy wynikow badan uzyskanych w ramach realizacji Programu
Wieloletniego, Sroda, pt. ,,Deficyt biatka paszowego w Polsce — hodowla odmian roslin
straczkowych dla jego zaspokojenia” prowadzacy prof. dr hab. W. Swigcicki.
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17 kwietnia 2018 r.

Bio-based Industries Joint Undertaking’s (BBI JU) Info Day 2018, w Brukseli (Belgia)
udziat dr F. Gregory w spotkaniu z przedstawicielami §rodowisk akademickich oraz
biznesowych, na ktérych omawiany byl projekt Hypexplor.

18 kwietnia 2018 r.

Wyktad Otwarty, Instytut Matematyki i Informatyki UAM, "Dane wielowymiarowe i ich
analiza w badaniach nad roslinami" — prof. dr hab. Pawet Krajewski

22 kwietnia 2018 r.

XXI Festiwal Nauki i Sztuki, Instytut Chemii Bioorganicznej PAN, r. prezentacje
i zajecia pokazowe w Os$rodku Nauki PAN w Poznaniu; Festiwal Nauki i Sztuki
organizowany jest przez poznanski oddziat PAN oraz Laboratorium Wyobrazni w Centrum
Kongresowym przy ul. Wieniawskiego w Poznaniu, a dziatania ze strony IGR PAN
koordynowata dr Izabela Pawlowicz z Zakladu Biologii Streséow Srodowiskowych,
wspotprowadzacy - doktoranci, asystenci i adiunkci IGR PAN

7 maja 2018 r.

BIO-CAFE wyktad mgr Preeti Shakya "The Art of Designing life by Synthetic Biology
& The Indian Wedding Tale" dla studentéw uniwersytetu im. Adama Mickiewicza.

15-16 maja 2018 r.

Warsztaty dla studentéw kierunku Biologia roslin uzytkowych, Wydzial Biologii,
Uniwersytet im. Adama Mickiewicza, Organizatorzy: prof. dr hab. M. Jedryczka,
dr hab. A. Kosmala, prof. IGR PAN. Liczba uczestnikéw: 40 os6b

» Wyktady i zajecia w IGR PAN:

»WYykorzystanie grzybéw rzedu Mucorales do biodegradacji odpadéw toksycznych,
na przyktadzie Cunninghamella spp.”, prowadzacy mgr P. Serbiak.
"Rosliny straczkowe - od mapowania genéw do produkcji Zywnos$ci", prowadzacy
prof. dr hab. W. Swigcicki.

— ,,Genomika strukturalna tubinéw”, prowadzacy dr M. Ksigzkiewicz.

— ,,Grzyby z rodzaju Trichoderma w biologicznej ochronie roslin uprawnych”
prowadzaca dr hab. L. Blaszczyk.

— ,,Trawy pastewne, kompleks Lolium-Festuca (kostrzewy-zycice), krzyzowanie
oddalone, tolerancja stresow abiotycznych u traw (susza, niska temperatura,
zasolenie)”, prowadzacy dr hab. A. Kosmala, prof. IGR PAN.

- ,,Wykorzystanie metod aerobiologicznych w ochronie ro$lin uprawnych przed
chorobami”, prowadzace dr J. Kaczmarek, prof. dr hab. M. Jedryczka.

» Zajecia ‘praktyczne’ w IGR PAN, 15 maja 2018 r.
,Urzadzenia stosowane w aerobiologii rolniczej — pokaz praktyczny”, prowadzaca
dr J. Kaczmarek,

— Centrum Uprawy Roslin, prowadzaca mgr M. Tomaszewska.

» Zaktad Doswiadczalno-Dydaktyczny Uprawy Roli i Roslin w Zlotnikach (UP
w Poznaniu), 16 maja 2018 r.
— Doswiadczenia nawozowe z rzepakiem. Test platkowy. ,,.Drony”, prowadzacy: mgr
R. Chrzanowski, mgr T. Kucz.
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» Pola doswiadczalne w Cerekwicy (IGR PAN), 16 maja 2018 r.
— Zboza (pszenica, pszenzyto) i ich podatnos¢ na choroby (Fuzarioza), prowadzaca
prof. dr hab. H. Wisniewska
— ,,Gatunki ro$lin straczkowych. Ledzwian siewny, jako literaturowo modelowa

roslina dla potrzeb zrownowazonego rolnictwa”, prowadzacy prof. dr hab.
W. Rybinski.

23 maja 2018 r.

Wyklad na zaproszenie dla doradcow, rolnikéw i agrobiznesu, Poznan, ,,Kita kapusty -
zagrozenie zdrowotno$ci upraw rzepaku w Polsce” seminarium LIMAGRAIN, prowdzaca
prof. dr hab. M. Jedryczka.

2-3 lipca 2018 r.

Prezentacja na spotkaniu z doradcami, rolnikami i przedstawicielami agrobiznesu na
Litwie ,,Decision Support System against Fusarium Head Blight of wheat based on
aerobiological methods - advantages and drawbacks”. Lithuanian Research Centre for
Agriculture and Forestry meeting “DSS Fusarium and Baltic wheat”, Dotnuva, Lithuania,
prowadzacy mgr P. Serbiak, mgr inz. W. Irzykowski, dr J. Kaczmarek, prof. dr hab.
M. Jedryczka

8 pazdziernika 2018 r.

BIO-TALENT Monday (BIOM) wyktad i zajecia praktyczne (izolacja DNA) oraz
zwiedzanie Centrum Uprawy Roslin i szklarni dla I klasy SP 62 (3 godz.); dr A. Stachowiak-
Szrejbrowska, mgr M. Tomaszewska.

10 pazdziernika 2018 r.

Wyklad dotyczacy wynikéw badan uzyskanych w ramach realizacji Programu
Wieloletniego, Gotancz, pt. ,,Deficyt bialka paszowego w Polsce — hodowla odmian roslin
straczkowych dla jego zaspokojenia” prowadzacy prof. dr hab. W. Swigcicki.

12 pazdziernika 2018

Warsztaty pt.” Zobaczy¢ DNA” dla klas 8 SP nr 38 w Poznaniu, IGR PAN, Poznan,
1 godz. wyktadu 1 2 godz. ¢wiczen, prowadzace dr hab. L.Btaszczyk, dr S. Salamon, mgr
inz. A. Basinska-Barczak, mgr inz. K. Mikotajczak.

17 pazdziernika 2018 r.

Wyklad dotyczacy wynikéw badan uzyskanych w ramach realizacji Programu
Wieloletniego, Kadzidlo i Ostrol¢ka, pt. ,,Deficyt bialka paszowego w Polsce — hodowla
odmian roslin straczkowych dla jego zaspokojenia” prowadzacy prof. dr hab. W. Swigcicki.

6 listopada 2018 r.

Prezentacja na spotkaniu z doradcami, rolnikami i przedstawicielami agrobiznesu na
Lotwie ,.Fusarium DSS based on aerobiology”. Latvian Plant Protection Research Centre
(LPPRC), Ryga, Lotwa, prowadzacy prof. dr hab. M. Jedryczka, dr J. Kaczmarek, mgr inz.
W. Irzykowski, mgr P. Serbiak.

7 listopada 2018 r.

Wyklad dotyczacy wynikéw badan uzyskanych w ramach realizacji Programu
Wieloletniego, Koscierzyn, pt. ,Deficyt biatka paszowego w Polsce — hodowla odmian
roslin stragczkowych dla jego zaspokojenia” prowadzacy prof. dr hab. W. Swiecicki.
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7-9 listopada 2018 r.

Integrative Plant Biology IPG PAS Conference, Centrum Kongresowe Instytutu Ochrony
Ro$lin — Panstwowego Instytutu Badawczego przy ulicy Wegorka 20 w Poznaniu.
Spotkanie zostalo zorganizowane w ramach realizacji WP 5, projektu BIO-
TALENT.Wydarzenie zostato podzielone na 4 bloki tematyczne: (1) Integrative Approaches
to Study Complex Biological Systems, (2) New Dimension of the Plant Pathogen
Interactions, (3) Plant Production oraz (4) Plant Biotechnology. Kazdy z blokéw zostat
dodatkowo podzielony na 2 sesje prowadzone przez zaproszonych specjalistow
z danej dziedziny. Konferencj¢ rozpoczal wyklad inauguracyjny pt. ,Integrative
approaches to study Plasmodiophora brassicae disease in plants” wygloszony przez
dr hab. Roberta Malinowskiego. Ponadto zaproszonych zostato 18 wyktadowcow, bedacych
autorytetami w poruszanych dyscyplinach naukowych, pochodzacych z 15 instytucji
naukowych, reprezentujacych tacznie 7 krajow.

22 listopada 2018 r.

BI1O-CAFE wyktad dr Jorge Paivy "Deciphering regulation of wood formation in plants ",
dla ucznidéw klasy VIII SP 67.

23 listopada 2018 r.

Wyktad w Katedrze Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Roslin SGGW w Warszawie, "High
throughput DNA sequencing: some applications and data analysis methods”
prof. dr hab. Pawel Krajewski

7 grudnia 2018 r.

BIO-CAFE wyktad dr Williama Trumana “Genomes, Transcriptomes and Interactomes:
Using Arabidopsis Resources to Investigate Clubroot Disease” dla uczestnikow seminarium
Towarzystwa Fitopatologicznego na Uniwersytecie Przyrodniczym w Poznaniu.

14 grudnia 2018 r.

Wyklad dotyczacy wynikow badan uzyskanych w ramach realizacji Programu
Wieloletniego, Brwindw, pt. ,,Deficyt biatka paszowego w Polsce — hodowla odmian roslin
straczkowych dla jego zaspokojenia” prowadzacy prof. dr hab. W. Swigcicki.

15 grudnia 2018 r.

Wyklad i ¢éwiczenia dla studentow Studium Podyplomowego na Wydziale Chemii
Uniwersytetu im. A. Mickiewicza Poznan, ,,Analizy ro§linnych metabolitbw wtérnych
technika HPLC-MS” ,,Analityka chemiczna”, prowadzacy wyktad prof. dr hab. P. Kachlicki,
¢wiczenia prowadzili mgr A. Piasecka 1 mgr D. Kruszka, tacznie 10 godz., promotorstwo
8 prac dyplomowych na w/w Studium.

Rok akademicki 2018

Wyklady i éwiczenia dla studentéw Uniwersytetu Zielonogorskiego: ,,Biotechnologia
roslin” 30 godzin, “Mikrorozmnazanie ros$lin” 45 godzin, prowadzacy prof. dr hab.
T. Adamski.

DZIALALNOSC WYDAWNICZA

Journal of Applied Genetics — oficjalne wydawnictwo Instytutu Genetyki Roslin Polskie;j
Akademii Nauk, kwartalnik w jezyku angielskim, od 2006 roku na liscie czasopism
wyroznionych przez Journal Citation Reports. Od 2011 r. wydawcg jest Springer Verlag
GmbH Berlin Heidelberg. dostgp online: Wirtualna Biblioteka Nauki, kolekcja Springer
http://www.springer.com/life+sciences/journal/13353. Aktualny IF2q18= 1,756.
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INFORMACJE O DZIALALNOSCI NAUKOWEJ

WAZNIEJSZE OSIAGNIECIA

Zaklad Biologii Streséw Srodowiskowych

Wykazano, ze hartowanie aparatu fotosyntetycznego do niskiej temperatury jest jednym
z kluczowych komponentow hartowania na mréz traw kompleksu Lolium-Festuca, a jej
wydajnos¢ jest zalezna od wydajnosci cyklu Calvina. Jednym z istotnych komponentow
regulujacych wydajno$¢ cyklu Calvina w niskiej temperaturze u traw pastewnych jest
z kolei poziom akumulacji i aktywnosci réznych izoform chloroplastowej aldolazy
fruktozo-1,6-bisfosforanowej.

Okreslono biologiczng funkcje bialek StBBX24 1 StZPR1, jako regulatoréw czasu
kwitnienia u S. tubersoum, odm. Desiree, ktore kontrolujg przejscie z wegetatywnej fazy
rozwoju do generatywnej.

Zaklad Biometrii i Bioinformatyki

Opisano zalezno$¢ zmian ekspresji genéw i zmian modyfikacji chromatyny
w komorkach towarzyszacych floemu A. thaliana zachodzace pod wpltywem
wzrastajacej dlugosci dnia.

Wykazano niejednorodna genezg klastra biosyntezy makrolaktonow poliketydowych
u workowcow z rzedu Hypocreales (3/4 zdarzenia HGT lub wezesnej duplikacji).

Udowodniono rekrutacje genu akcesorycznego halogenazy makrolaktonéw ze szlakow
biosyntezy poliketydow spirocyklicznych (grizeofulwina, geodyna).

Zaklad Biotechnologii

W badaniach nad wptywem stresu niedoboru wody na rozwdj i architekturg systemu
korzeniowego u jeczmienia wykorzystujagc metode elektrycznosci pierwotnej
stwierdzono pozytywna i istotng korelacje miedzy wigkszos$cia cech zwigzanych
z czg$cig nadziemng rosliny, a cechami systemu korzeniowego. Stwierdzono rowniez,
ze zwigkszona synteza stigmasterolu w syryjskiej linii jeczmienia jarego CamBl
w warunkach niedoboru wody 1 wysokiej temperatury determinuje jej odpornos$¢ na stres
(Zespot Fenotypowania i Genotypowania Zbéz).

W ramach tematyki bioenergetycznej wykazano efekt modyfikacji genetycznych $cian
komorkowych w tytoniu, jako roslinie modelowej na poziomie transkrypcji, zmian
biochemicznych 1 wydajnosci fermentacji alkoholowej biomasy. W badaniach
zwigzanych z biofarmingiem wykazano istotnie efektywnga immunogenno$¢ oraz
okreslono typ indukowanej odpowiedzi immunologicznej po szczepieniu iniekcyjnym,
jako pierwotnym i doustnym, jako przypominajacym z uzyciem HBcAg pochodzenia
ro$linnego (Zespol Bioinzynierii).

Zaklad Genetyki Patogenow i Odpornosci Roslin

Opracowano system trawien restrykcyjnych wytypowanego fragmentu DNA u ponad
140 gatunkéw grzybow rodzaju Fusarium. Przy pomocy 2-4 trawien mozna
jednoznacznie zidentyfikowa¢ 116 gatunkdéw, a pozostate przypisaé do grup 2-7
gatunkowych. Przygotowano opis patentowy opracowanej metody oraz materialy
szkoleniowe dla programu komputerowego sluzacego do rozpoznania wzoru
restrykcyjnego.
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Wykazano odmienng reakcj¢ szczepdéw Fusarium proliferatum na stresy abiotyczne
(zasolenie, temperatura, stres osmotyczny), obserwowang w zmianach ekspres;ji
wybranych genéw i akumulacji biomasy.

Udowodniono wptyw frakcjonowanych ekstraktow na biosynteze fumonizyn,
akumulacj¢ biomasy oraz transkrypcje genéw zwigzanych z odpowiedzig na stres
u F. proliferatum.

Wykazano zrdéznicowana patogeniczno$¢ szczepow F. proliferatum pochodzacych
z roznych roslin w tescie biologicznym na roslinach szparaga i czosnku.
Zidentyfikowano kolejne pochodne toksyn z grupy cyklicznych peptydow (bowerycyny
I boweniatyny).

Analiza zmian morfologicznych, anatomicznych, fizjologicznych, proteomicznych
1 metabolomicznych potwierdzita brak jednoznacznej reakcji roslin pszenicy na grzyby
Trichoderma, co moze swiadczy¢, ze zachodzace w roslinach zmiany zalezg zarowno od
gatunku / szczepu Trichoderma jak i od odmiany pszenicy.

Wykazano, ze grzyby Trichoderma sa zdolne do produkcji zwigzkow auksyno-
podobnych i moga mie¢ wptyw na kietkowanie nasion pszenicy.

Zaklad Genomiki

Zidentyfikowano gen kandydacki zaangazowany w proces biosyntezy alkaloidéw
chinolizydynowych (QA) u tubinu waskolistnego. Zidentyfikowany czynnik
transkrypcyjny APETALAZ2/ethylene response transcription factor (RAP2-7),
kosegregujacy z genem glownym ogodlnej zawartosci alkaloidow “iucundus” oraz
zlokalizowany w regionie gtéwnych QTL dla zawartosci alkaloidow, prawdopodobnie
petni kluczowa rolg w regulacji biosyntezy QA u tubinu waskolistnego.

Opracowano porownawczg baze danych transkryptomow wszystkich gatunkow tubinéw
Starego Swiata i ich form botanicznych (oraz wybranych gatunkéw roslin
stragczkowych), jako kompleksowe zrodio danych o zrdznicowaniu genetycznym
w obrebie rodzaju Lupinus. Okreslono powigzania filogenetyczne tubindw
na podstawie analiz wysokiej rozdzielczosci z uzyciem transkryptoméw w celu badan
dynamiki zmian ewolucyjnych roslin w odniesieniu do sekwencji poszczegdlnych
gendw 1 ich funkcji.

Zweryfikowano odporno$¢ roslin mieszancowych pszenzyta z introgresja chromatyny
genomu D na rdze¢ brunatng. Uzyskane wyniki ujawnity ograniczong odpornos¢ roslin
mieszancowych w stadium siewki i wzrost poziomu odporno$ci w pdzniejszych etapach
rozwoju ros$liny. Wybrane genotypy wykazywaty odpornos¢ w stadium rosliny dojrzate;j
(APR) wnoszong przez gen Lr22a przeniesiony z Ae. tauschii. Na podstawie analiz
makro- i mikroskopowych uznano ten rodzaj odpornosci za addytywny i rasowo-
specyficzny.

Zaklad Zintegrowanej Biologii Roslin

Opracowanie metody pozyskiwania i oczyszczania substancji farmakologicznie
czynnych z wykorzystaniem nanoczgsteczek.

Opisanie komoérkowych podstaw rozwoju naros$li w trakcie infekcji roslin przez
P. brassicae.
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SPRAWOZDANIE Z REALIZACJI BADAN

ZAKLAD BIOLOGII STRESOW SRODOWISKOWYCH

Kierownik Zaktadu

Zespot Regulacji Ekspresji Genow
(REG)

Zespot Fizjologii Molekularne;j
i Cytogenetyki Roslin (FMiCR)

Wspolautorstwo publikacji

dr hab. Arkadiusz Kosmala, prof. IGR PAN

dr hab. Agnieszka Kietbowicz-Matuk
mgr inz. Magdalena Bieganska

dr Jagoda Czarnecka (do15.07.2018 r.)
mgr inz. Urszula Talar

dr hab. Arkadiusz Kosmala, prof. IGR PAN

prof. dr hab. Zbigniew Zwierzykowski (50%)

dr Danuta Babula-Skowrornska

dr Tomasz Ksigzczyk (urlop bezptatny od 1.07.2017r.)
dr Izabela Pawtowicz

dr Dawid Perlikowski

mgr inz. Wlodzimierz Zwierzykowski

mgr Adam Augustyniak (doktorant)

mgr Joanna Fidler (doktorantka)

mgr Joanna Majka (doktorantka)

mgr Katarzyna Masajada (doktorantka)

mgr Joanna Rozanska (doktorantka do 30.09.2018r.)
mgr Natalia Zyta (doktorantka od 5.11.2018 r.)

Kierownictwo projektow

ogolem 23 ogélem 6
Lista A 6 UE -
Lista B - Miedzynarodowy - bilateralny -
Lista C - Rzadowe -
Monografie i rozdziaty 1 NCN/NCBIR/POIG 5
Inne 16 MRiRW 1
Liczba ,,N” 6,5 Inne -
Udzial w projektach

ogolem 7

UE -

Migdzynarodowy - bilateralny -

Rzadowe -

NCN/NCBIR/POIG 4

MRiRW 3

Inne -

Prace koncentruja si¢ na poznaniu mechanizméw adaptacji ros$lin do zmiennych warunkow
srodowiska. Gtéwne nurty badan obejmuja: (i) podstawy tolerancji stresow abiotycznych
i biotycznych u gatunkéw i mieszancow traw pastewnych kompleksu Lolium-Festuca;
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(i) mechanizmy kontrolujgce plastycznos¢ odpowiedzi Brassica napus na stresy
abiotyczne;(iii) funkcje biatek StZPR1 i StBBX24 u Solanum tuberosum podczas rozwoju
oraz w odpowiedzi na stresy $rodowiskowe oraz (iv) identyfikacje gendéw kodujacych
kluczowe induktory kwitnienia i tuberyzacji u S. tuberosum oraz poznanie bezposrednich
regulatorow transkrypcji, wsrod biatek z domeng palca cynkowego typu B-box (BBX) dla
kluczowych induktoréw kwitnienia i tuberyzacji.

Temat: Mechanizmy adaptacji roslin do stresowych warunkéw Srodowiska.

Prace badawcze Zakladu Biologii Stresow Srodowiskowych prowadzone sa w obrebie
dwoch Zespotow — Zespotu Fizjologii Molekularnej i Cytogenetyki Roslin oraz Zespotu
Regulacji Ekspresji Genow.

Celem badan jest (i) poznanie fizjologiczno-molekularnych podstaw tolerancji stresow
srodowiskowych, m.in. niskiej temperatury i deficytu wody u traw pastewnych kompleksu
Lolium-Festuca; (ii) poznanie molekularnych mechanizméw kontrolujgcych plastyczno$¢
odpowiedzi B. napus na stresy abiotyczne; (iii) analiza funkcjonalna biatek StZPR1
I StBBX24 u S. tuberosum podczas rozwoju oraz w odpowiedzi na stresy srodowiskowe;
(iv) identyfikacja gendéw kodujacych kluczowe induktory kwitnienia i tuberyzacji

u S. tuberosum oraz poznanie bezposrednich regulatorow ich transkrypcji wérod biatek
BBX.

Prace Zespolu Fizjologii Molekularnej i Cytogenetyki Roslin maja charakter wieloletni
i s3 w duzej mierze kontynuacja badan zainicjowanych w latach wcze$niejszych.

W 2018 r. prowadzono badania w zakresie poznania mechanizméw tolerancji niskiej
temperatury, w tym mrozu u traw pastewnych kompleksu Lolium-Festuca
w oparciu o wyselekcjonowane wczesniej dwie linie form introgresywnych
L. multiflorum/F. arundinacea o zréznicowanym poziomie mrozoodpornosci — lini¢
o wysokim poziomie mrozoodpornosci (ang. HFT, high frost tolerant) oraz lini¢ o niskim
poziomie mrozoodpornos¢ (ang. LFT, low frost tolerant). Linie te charakteryzowaty si¢
r6zng zdolnoscia do odrostu po mrozeniu oraz réznym poziomem stabilno$ci bton
biologicznych w warunkach stresowych. Wykazano, w oparciu o analizy fizjologiczno-
proteomiczne, ze hartowanie aparatu fotosyntetycznego do niskiej temperatury byto jednym
z kluczowych komponentéw hartowania na mréz badanych form introgresywnych, a jej
wydajnos$¢ byla zalezna od wydajnosci cyklu Calvina. Jednym z istotnych komponentow
regulujacych wydajnos¢ cyklu Calvina w niskiej temperaturze u analizowanych traw
pastewnych byt z kolei poziom akumulacji 1 aktywnosci réznych izoform chloroplastowe;j
aldolazy fruktozo-1,6-bisfosforanowej. Ponadto, wykazano, w oparciu o analizy RT-qPCR
w trakcie trzech tygodni hartowania na mréz, wyzszy poziom ekspresji genow, kodujacych
chloroplastowa kinaze fosfoglicerynianowa i aldolaze fruktozo-1,6-bisfosforanowa oraz
biatka corl4b i Wcor80 (tylko w pierwszych pigciu dniach hartowania), u form
introgresywnych o wyzszym poziomie mrozoodpornosci. Wyzszy poziom akumulacji biatka
u form HFT, w oparciu o analizy Western blot, stwierdzono m.in. dla wigkszo$ci punktow
czasowych hartowania, w przypadku corl4b, Wcor80 i aldolazy chloroplastowej. U form
introgresywnych HFT, wykazano réwniez wyzszy poziom aktywno$ci peroksydaz
komoérkowych. Co ciekawe, u form LFT stwierdzono w ubieglym roku wyzszy poziom
akumulacji anionorodnika ponadtlenkowego i nadtlenku wodoru, co mogtoby wskazywaé
na wyzszy potencjal systemu antyoksydacyjnego u ro$lin o wyzszym poziomie
mrozoodpornosci.
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Badania w zakresie poznania mechanizméw odpornosci na susz¢ u traw pastewnych
kompleksu Lolium-Festuca prowadzono w trzech grupach roélin: u form introgresywnych
L. multiflorum/F. arundinacea, u genotypoéw F. arundinacea i u genotypow F. glaucescens.
W obrebie kazdej grupy analizowano rosliny o zréznicowanym poziomie odpornosci na
susze — rosliny o wysokim poziomie odpornosci (ang. HDR, high drought resistant) oraz
ros$liny o niskim poziomie odpornosci (ang. LDR, low drought resistant). Analizy
fizjologiczno-molekularne prowadzono w warunkach kontrolnych, w trakcie 11 dni deficytu
wodnego i 10 dni po wtérnym nawodnieniu. Dla kazdej z grup badanych roslin
zaobserwowano odmienne reakcje metabolizmu komorkowego, w ujeciu reakcji na susze
oraz w odniesieniu do ich poziomu odpornos$ci na warunki stresowe. Genotypy LDR
w przypadku F. arundinacea i F. glaucescens charakteryzowatly si¢ istotnym obnizeniem
relatywnej zawartosci wody w komoérce (RWC) i zwigkszeniem poziomu wycieku
elektrolitow (EL; zmniejszong stabilnoscia bton biologicznych) w warunkach
zaawansowanej suszy. Cechowaly si¢ jednak réwniez stosunkowo wysoka zdolnoscig
do regeneracji metabolizmu po ustgpieniu warunkow stresowych. Genotypy HDR
w przypadku obu gatunkéw nie wykazywaly natomiast spadku RWC i wzrostu EL
w warunkach stresowych, co moze by¢ domeng zaréwno strategii unikania, jak
i tolerowania suszy. Zaobserwowano rdéznice w dynamice akumulacji anionorodnika
i nadtlenku wodoru w warunkach stresu pomiedzy F. arundinacea i F. glaucescens, przy
minimalnych réznicach migdzygenotypowych w obrgbie gatunku. Genotypy HDR obu
gatunkow wykazywaly wyzszy poziom akumulacji chloroplastowej aldolazy w trakcie
deficytu wodnego, co moze §wiadczy¢ o wyzszej wydajnosci cyklu Calvina u tych roélin.
Ten aspekt badawczy wymaga dalszych analiz. W przypadku form introgresywnych
zaobserwowano roznice w poziomie stabilnosci bton biologicznych pomigdzy genotypami
HDR i LDR w trakcie stresu. Nie wynikato to jednak z r6znic w poziomie RWC u obu grup
roslin, lecz raczej z rdznej wrazliwosci bton na ten sam poziom stresu deficytu wody
w komorce. Co ciekawe, wyzszy poziom akumulacji chloroplastowej aldolazy obserwowano
w trakcie stresu u form introgresywnych o nizszej odpornosci na susz¢. Dalsze badania beda
uwzglednialy miedzy innymi analiz¢ aktywnos$ci enzymow cyklu Calvina, w tym aldolazy
w warunkach stresowych i kontrolnych.

Inny kierunek badan Zespotu koncentruje si¢ na badaniu komoérkowe;j sieci interakcji genow
kontrolowanych przez uktad ABI1/HB6 u rzepaku ozimego (Brassica napus var. oleifera)
w warunkach stresow $rodowiskowych. Obecnie badany jest udzial wybranych paralogow
genu ABIl (kodujacych fosfataze biatkowg PP2C) w kontroli $ciezek sygnatowych,
zaleznych od czynnika transkrypcyjnego HB6 w warunkach stresu solnego
i suszy u rzepaku. W tym celu zostaly wyizolowane cztery paralogii genu BnaHB6
(kodujacego czynnik transkrypcyjny HD-Zip klasy I). Okre§lono rowniez ich strukturg.
Prace skupity si¢ na ustaleniu wzorow ekspresji dla tych paralogobw w warunkach stresu
solnego, suszy i chtodu, w roznych organach (liscienie, liScie wlasciwe, todygi, korzenie)
oraz na wczesnych etapach rozwoju (1, 2, 3, 4 i 7 tydzien kietkowania). Analiza ekspresji
4 paralogdw genu BnaHBG6 u rzepaku w warunkach stresowych, w réznych organach i na
wcezesnych etapach rozwoju, wskazata na ich udzial w regulacji stresu 1 procesow
rozwojowych. Zaobserwowano zrdznicowane wzory ekspresji w warunkach stresowych.
W stresie suszy indukowane byty: BnaC08.HB6.a, BnaA04.HB6.b i BnaC04.HB6.b;
w stresie solnym: BnaA09.HB6.a, BnaC08.HB6.a oraz BnaC04.HB6.b, natomiast w stresie
chtodu jedynie BnaC08.HB6.a. Ponadto, wszystkie paralogii genu BnaHB6 ulegaty
ekspresji w badanych organach, z najwyzszym poziomem w liSciach i korzeniu. Wyniki te
wskazuja na prawdopodobng dywergencje funkcjonalng zduplikowanych kopii BnaHB6
w badanych warunkach.
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Prace Zespolu Regulacji Ekspresji Genéw maja réwniez charakter wieloletni 1 sa
kontynuacja badan zainicjowanych w latach wczesniejszych.

W 2018 r. zidentyfikowano geny kodujgce potencjalne induktory kwitnienia i tuberyzacji
(homologii genu FT) w genomie S. tuberosum, odm. Desiree. Nast¢pnie przeprowadzono
analize ekspresji genow FT w roznych organach roslin odmiany Desiree znajdujacych si¢
w réznym stadium rozwoju wegetatywnego i generatywnego, rosngcych w warunkach dnia
dhugiego i dnia krétkiego. Uzyskano rosliny transgeniczne S. tuberosum z nadekspresja
genoéw FT. Trwaja badania nad identyfikacja bezposrednich regulatoréw ekspresji genow
FT posrod biatek StBBX. Ponadto, przeprowadzono analiz¢ wigzania biatek
rekombinowanych StBBX3 i StBBX4 do rejonu promotorowego genéw FT w warunkach in
vitro, metodg EMSA. Uzyskano rosliny transgeniczne S. tuberosum z nadekspresjg genu
StBBX4 oraz genu StBBX3. Dodatkowo, przygotowano konstrukty dla uzyskanie roslin
S. tuberosum, odm. Desiree z mutacja typu knockout w genach StBBX3 i StBBX4, przy
zastosowaniu systemu CRISPR/Cas9. Zidentyfikowano biatka oddziatywujace z StBBX24
metoda koimmunoprecypitacji. Potwierdzono interakcj¢ pomigdzy biatkiem StBBX24,
a jego potencjalnym partnerem w warunkach in vivo, przy zastosowaniu dwuhybrydowego
systemu drozdzowego.

Lista projektow badawczych Zaktadu
NCN

1. OPUS 8 ,,Analiza funkcjonalna biatka SsSBBX24 zawierajacego domeny wigzace cynk
w cyklu okotodobowym podczas rozwoju i w odpowiedzi na zasolenie”,
nr 2014/15/B/NZ9/04809, 21 lipca 2015-20 stycznia 2019, A. Kielbowicz-Matuk,
J. Czarnecka, M. Bieganska.

2. OPUS 12 ,,Wglad w molekularne mechanizmy tolerancji deficytu wody i regeneracji po
jego ustgpieniu u wybranych gatunkéw 1 mieszancéw traw pastewnych kompleksu
Lolium-Festuca ”, nr 2016/23/B/NZ9/00820, 3 lipca 2017-2 lipca 2020, A. Kosmala,
I. Pawtowicz, K. Masajada, M. Arasimowicz-Jelonek (UAM, Poznan).

3. OPUS 12 ,Plastycznos¢ odpowiedzi poliploidow na stresy srodowiskowe: zbadanie
regulonu ABI1/HB6 w warunkach stresow solnego 1 suszy u rzepaku (Brassica napus)”,
nr 2016/23/B/N29/02175, 26 lipca 2017-25 lipca 2020, D. Babula-Skowronska,
J. Rozanska, J. Fidler, T. Cegielska-Taras (IHAR, Poznan), L. Szata (IHAR, Poznan),
A. Ludwikow (UAM, Poznan).

4. ETIUDA 6 ,Charakterystyka  cytogenetyczna  Festuca  pratensis  oraz
allotetraploidalnego  mieszanca  Festuca pratensis x  Lolium  perenne”,
nr 2018/28/T/NZ9/00074, 1 pazdziernika 2018-30 wrzesnia 2019, J. Majka.

5. PRELUDIUM 13 , Analiza molekularnych mechanizméw mrozoodpornosci u form
introgresywnych Lolium multiflorum/Festuca arundinacea”, nr 2017/25/N/NZ9/00001,
1 lutego — 31 stycznia 2020, A. Augustyniak.

MRIRW

1. ,Identyfikacja gendw zwigzanych z ekspresja zimotrwalosci 1 tolerancji suszy u form
introgresywnych Lolium multiflorum/Festuca arundinacea”, projekt nr 35, 1 stycznia
2014 — 31 grudnia 2020, A. Kosmala, A. Augustyniak, K. Masajada, D. Perlikowski,
I. Pawlowicz, W. Zwierzykowski, Z. Zwierzykowski, A. Plazek (UR w Krakowie),
E. Pociecha (UR w Krakowie), M. Rapacz (UR w Krakowie).
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Spis publikacji Zakladu Biologii Streséw Srodowiskowych

Publikacje w czasopismach z ,, Listy A Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego”.

1.

Augustyniak A., Perlikowski D., Rapacz M., Koscielniak J., Kosmala A. (2018).
Insight into cellular proteome of Lolium multiflorum/Festuca arundinacea introgression
forms to decipher crucial mechanisms of cold acclimation in forage grasses. Plant
Science 272: 22-31. DOI: 10.1016/j.plantsci.2018.04.002.

Punkty MNiSW: 35

Impact Factor: 3,712

Jakubowicz M., Nowak W., Gatganski L., Babula-Skowronska D. (2018). Expression
profiling of genes encoding ABA route components in response to dehydration or various
light conditions in poplar buds and leaves. Journal of Plant Physiology 223: 84-95.
DOI: 10.1016/j.jplph.2018.01.011.

Punkty MNiSW: 35

Impact Factor: 2,833

Lusinska J., Majka J., Betekhtin A., Susek K., Wolny E., Hasterok R. (2018).
Chromosome identification and reconstruction of evolutionary rearrangements in
Brachypodium distachyon, B. stacei and B. hybridum. Annals of Botany 122: 445-459.
DOI: 10.1093/aob/mcy086.

Punkty MNiSW: 40

Impact Factor: 3,646

Majka J., Zwierzykowski Z., Majka M., Kosmala A. (2018). Karyotype reshufflings
of Festuca pratensisxLolium perenne hybrids. Protoplasma 255: 451-458.

DOI: 10.1007/s00709-017-1161-5.

Punkty MNiSW: 30

Impact Factor: 2,457

Pawlowicz 1., Waskiewicz A., Perlikowski D., Rapacz M., Ratajczak D., Kosmala A.
(2018). Remodeling of chloroplast proteome under salinity affects salt tolerance of
Festuca arundinacea. Photosynthesis Research 137: 475-492. DOI: 10.1007/s11120-
018-0527-7.

Punkty MNiSW: 40

Impact Factor: 3,091

Ptazek A., Pociecha E., Augustyniak A., Masajada K., Dziurka M., Majka J.,
Perlikowski D., Pawlowicz I., Kosmala A. (2018). Dissection of resistance to
Microdochium nivale in Lolium multiflorum/Festuca arundinacea introgression forms.
Plant Physiology and Biochemistry 123: 43-53. DOI:10.1016/j.plaphy.2017.11.022.
Punkty MNiSW: 35

Impact Factor: 2,718
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Autorstwo/redakcja monografii; autorstwo rozdziatu w monografii

1. Masajada K., Augustyniak A., Perlikowski D., Ratajczak D., Zwierzykowski W.,
Pawlowicz 1., Kosmala A. (2018). Physiological indicators of tolerance to soil water
decicit in Lolium multiflorum/Festuca arundinacea introgression forms. In:
G. Brazauskas, K. Janovicien¢, G. Statkeviciité (eds.), Breeding Grasses and Protein
Crops in the Era of Genomics. Springer International Publishing AG, Cham,
Switzerland, pp. 176-180. DOI: 10.1007/978-3-319-89578-9_32.

29



Sprawozdanie IGR PAN z dziatalnosci naukowo-badawczej w 2018 roku

ZAKLAD BIOMETRII I BIOINFORMATYKI

Kierownik Zaktadu prof. dr hab. Pawel Krajewski

Zespot Biometrii 1 Bioinformatyki prof. dr hab. Pawel Krajewski

(ZBiB) prof. dr hab. Zygmunt Kaczmarek (prof. em.)
dr Aneta Sawikowska
mgr inz. Hanna Cwiek-Kupczyrska
mgr inz. Monika Mokrzycka (od 1.02.2018 r.)
mgr Maria Nuc (od 15.01.2018 r., doktorantka)

Zespot Ewolucji Funkcji Systemow  dr Grzegorz Koczyk

Biologicznych (ZEFSB) dr Katarzyna Czyz (od 02.2018 r. na urlopie
macierzynskim)
mgr Piotr Zaremba (doktorant, wolontariusz od
10.2016 r.)
mgr Michal Kawalito (od 03.2018 r., doktorant)
Wspotautorstwo publikacji Kierownictwo projektow
ogélem 31 ogolem 7
Lista A 6 UE 1
Lista B - Migdzynarodowy - bilateralny -
Lista C - Rzadowe -
Monografie i rozdziaty 1 NCN/NCBIR/POIG 6
Inne 24 MRiRW -
Liczba ,,N” 4,25 Inne -
Udzial w projektach
ogolem 18
UE -
Miedzynarodowy - bilateralny -
Rzadowe 1
NCN/NCBIR/POIG 6
MRiRW 2
Inne 9

Badania Zakladu Biometrii 1 Bioinformatyki w roku 2018 dotyczyly metod
i zastosowan analizy danych NGS w genomice roslin i grzybow, metod statystycznych
1 semantycznych w analizie wynikow fenotypowania roslin, mechanizméw molekularnych
odpowiedzialnych za regulacj¢ poziomu giberelin u jeczmienia, modyfikacji chromatyny
oraz zmian ekspresji genéow we floemie Arabidopsis thaliana oraz analiz filogenomicznych
I oceny, jakosci sktadanych de novo konsensusowych transkryptomow roslin.

Zespol Biometrii i Bioinformatyki

Realizowano badania przewidziane harmonogramem projektow badawczych 1 planem badan
statutowych. Dotyczyty one lokalizacji 1 charakteryzacji zdarzen zachodzacych
w genomach na podstawie danych typu NGS oraz metodologii modelowania statystycznego
1 semantycznego cech ilosciowych obserwowanych w do§wiadczeniach z ro§linami.
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ERA-CAPS FLOWPLAST. Celem projektu bylo zbadanie podstaw molekularnych
plastycznosci kontroli czasu kwitnienia u Arabidopsis thaliana w reakcji na czynniki
srodowiskowe (temperature i dlugo$¢ dnia). Opracowano wyniki doswiadczen na temat
zmian modyfikacji chromatyny H3K4me3 1 H3K27me3 i rownoczesnych zmian ekspresji
genow w komorkach towarzyszacych floemu.

EPPN2020. Celem projektu jest rozwdj technologii fenotypowania roslin
w warunkach kontrolowanych i dostarczenie europejskim grupom badawczym mozliwosci
dostepu do nowoczesnych platform fenotypowania roslin. W roku sprawozdawczym prace
dotyczyly modyfikacji standardu Minimum Information about Plant Phenotyping
Experiment (MIAPPE) poprzez opisanie repezentacji semantycznej i mapowanie do modelu
danych Breeding API (BrAPI), a takze aktualizacji konfiguracji formatu ISA-Tab dla
MIAPPE v1.1 (we wspotpracy z grupg ISA z Oxford University i przedstawicielami projektu
ELIXIR). We wspotpracy z WUR analizowano metadane eksperymentéw prowadzonych na
platformach fenotypowania, aby zweryfikowa¢ wymagania dotyczace formatu ISA-Tab.
W warstwie organizacyjnej, opracowywano zasady koordynacji odpowiedzialnosci
1 podzialu obowigzkéw miedzy projektami EMPHASIS i ELIXIR w dalszej pracy nad
MIAPPE.

Harmonia. Celem projektu jest poznanie mechanizméw molekularnych odpowiedzialnych
za regulacje poziomu giberelin u jeczmienia w stadium krzewienia roslin. Materialem
doswiadczalnym sg odmiana jeczmienia Bowman oraz jej dwie linie prawie izogeniczne
(NIL): BWS827 and BWS&828, niosace, odpowiednio, mutacje sdwl.a and sdwl.d.
Przeprowadzono do$wiadczenie, w ktorym w warunkach kontrolowanych (CUR) badano
wplyw podwyzszonej temperatury na wczesny rozwoj roslin. W trakcie wegetacji, w dwu
punktach czasowych, wykonywano ekstrakty DNA i RNA przeznaczone do analiz dziatania
czynnikow transkrypcyjnych oraz analiz ekspresji genow za pomoca sekwencjonowania
nowej generacji (metodami, odpowiednio, ChlP-seq i RNA-seq).
W  doswiadczeniu badano takze parametry fizjologiczne zwigzane z fotosynteza
oraz wzgledng zawarto§¢ wody w ro$linach. Zsekwencjonowano geny zaangazowane
W synteze giberelin oraz poprzez analiz¢ bioinformatyczng oceniono polimorfizm materiatu
1 mozliwosci wigzania wybranych czynnikéw transkrypcyjnych.

Biostrateg HYBRE. Celem projektu jest opracowanie strategii dla realizacji programu
polskiej hodowli pszenicy heterozyjnej. Analizowano wyniki genotypowania 510 form
pszenicy (odmian i linii hodowlanych) za pomoca markerow DArt-seq, SilicoDArt i SSR.
W wyniku selekcji otrzymano zbiory informatywnych markerow molekularnych. Wstepnie
oceniono struktur¢ populacji za pomoca analizy wspotrzednych gléwnych prowadzonej na
macierzy pokrewienstwa form. Przeprowadzono analize statystyczng wynikow doswiadczen
polowych prowadzonych w czterech $rodowiskach w celu oceny cech fenologicznych,
wystepowania chorob grzybowych, wtasnosci pytku oraz komponentow plonu.

Preludium nr 2016/21/N/ST6/02358. Celem projektu jest opracowanie metody
porownywania zbiorow danych ilosciowych pochodzacych =z eksperymentéw
fenotypowania roslin w oparciu o ich adnotacje semantyczne. Opracowano semantyczny
model opisu wynikéw analizy danych za pomoca modeli mieszanych (w pakietach
statystycznych GenStat i R: lme4, nlme). Zaproponowano zmiany w ontologii termindw
statystycznych STATO. Przygotowano i udostepniono prototyp systemu do organizacji
wynikéw analiz zbioréw danych. Ponadto, przebadano polityke czasopism naukowych
1 repozytoriow w zakresie publikowania zbioréw danych fenotypowych.

Zespol Ewolucji Funkcji Systemow Biologicznych

Celem prowadzonych przez Zespo6t badan bylo wypracowanie i przetestowanie nowych
narzg¢dzi analizy danych genomicznych i transkryptomicznych. W szczegdlnos$ci skupiono
si¢ na opartej] na filogenezie adnotacji funkcjonalnej (rekoncyliacje historii gatunkow
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i rodzin, kontynuacja badan z lat poprzednich) oraz ocenach, jako$ci zlozonych
transkryptomow z wykorzystaniem ztozen czastkowych o r6znych parametryzacjach (rodzaj
algorytmu, dhugos¢ k-meru, ustawienia normalizacji cyfrowe] majacej na celu redukcje
redundancji informacyjnej krotkich odczytow pochodzacych z sekwencjonowania nowej
generacji).

W ramach badan statutowych rozpoczeto proby zastosowania miar podobienstwa opartych
na Dyskretnej Transformacie Ramanujana dla oceny, jakos$ci konsensusowych
transkryptomow roslinnych (transkryptomy bobowatych, patrz ponizej). Jednoczesnie
w ramach wspodlpracy z Pracownig Patogenezy Roslin IBB PAN (M. Krzymowska)
sfinalizowano analizy sekwencji atypowych hydrolaz nukleozydow (grzybowe i roslinne
homologi biatka HopQ), a wyniki zostaly opublikowane (Piechocki 1 in. 2018).

W ramach projektu NCN/SONATA (2016/21/D/NZ8/01300) przeprowadzono sktadanie
oraz ocen¢ kompletno$ci ortologicznej konsensusowych transkryptomow trzech gatunkéw
roslin  straczkowych (Caesalpinia sturii, C. mimosoides, Silene obtusifolia).
W ramach wspolpracy z Zakladem Genomiki (M. Kroc) przygotowano ponadto
transkryptomy dwu tubindéw (Lupinus albus, L. luteus). We wszystkich przypadkach,
uzyskano przekraczajaca 90% kompletno$¢ ortologiczng oraz wysoka jakos¢ transkryptow
powiagzanych ze zdolno$cig roslin do biosyntezy metabolitéw wtérnych, bedacych
przedmiotem zainteresowania wspotpracujacych Zespotow.

W ramach trwajacego projektu NCN/OPUS (2016/21/B/NZ9/01875) kontynuowano analizy
potencjalnych producentow makrolaktonow (m.in. kurwularyna, dehydrokurwularyna,
zearalenon, resorcynol, pochoniny i radicikol) wsrod dostepnych izolatow grzybow
nitkowatych. Podobnie jak w roku poprzednim, wykorzystano opracowane przez Zespot
techniki konstrukcji filogenomicznych map drogowych do szczegoétowej analizy ponad 1100
dostepnych genomoéw grzybow pod katem historii gendw kodujacych enzymy akcesoryczne.
Rekonstrukcje filogenetyczne historii ewolucyjnej genu halogenazy zaangazowanego
w biosynteze radicikolu i pochoniny (chlorowanych makrolaktonow), w powigzaniu
z historig gatunkowg grzyboéw wyzszych oraz wynikami modelowania struktury biatkowe;,
pozwolily udowodni¢ zapozyczenie genu halogenazy ze szlakow biosyntezy poliketydow
spirocyklicznych (grizeofulwina, pochonina). Na potrzeby projektu pozyskano dodatkowe
materiaty z zewngtrznego banku izolatow grzybowych (referencyjna kolekcja CBS/KNAW;
izolaty reprezentujace rodzaje Pochonia, llyonectria, Stachybotrys, Zopfia, Melanopsamma
oraz Rotipherophtora), zoptymalizowano réwniez ich warunki hodowli na pozywkach
statych 1 ptynnych.

Korzystajac z wynikéw prac bioinformatycznych projektu OPUS zaprojektowano ponad
200 par starteréw zdegenerowanych pokrywajacych wigkszos¢ sekwencji kodujacej gendow
syntaz poliketydowych oraz halogenaz zaangazowanych w produkcje znanych
makrolaktonow. Do tej pory markery zostaly zoptymalizowane pod katem amplifikacji
fragmentow sekwencji kodujacej gendéw syntaz NR-PKS, HR-PKS oraz halogenaz
w izolatach reprezentujacych rodzaje Curvularia, Fusarium, Diaporthe oraz Pochonia.
Zaprojektowane markery moga postuzy¢ dla lepszej identyfikacji produkcji toksycznych
1/lub bioaktywnych makrolaktonow, a izolaty o potwierdzonej sygnaturze gendw biosyntezy
makrolaktonow sg  przygotowywane do sekwencjonowania nowej  generacji
w technologii lllumina/HiSeq.
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Lista projektow badawczych Zaktadu

EU H2020

EPPN2020: "European Plant Phenotyping Network 2020", nr 731013, koordynator INRA,
Francja, 01.05.2017 r.—30.04.2021 r., P. Krajewski, H. Cwiek-Kupczynska.

NCN

1.

HARMONIA; "Regulacja ekspresji genu potkartowatosci sdwl/denso u jeczmienia
(Horedeum wvulgare L.) i jej zwigzek =z architekturg i fizjologig roslin",
nr 2016/22/M/NZ9/00251, 18.04.2017 r.—17.04.2020 r., P. Krajewski, K. Kaufmann
(HU Berlin), A. Sawikowska, A. Kietbowicz-Matuk, K. Mikotajczak, A. Daszkowska-
Golec (US Katowice).

PRELUDIUM;  "Semantyczne porownywanie zasobow danych ilodciowych”,
nr 2016/21/N/ST6/02358, 24.02.2017 r.—23.02.2020 r., H. Cwiek-Kupczynska,
P. Krajewski, A. Lawrynowicz (PP Poznan).

OPUSI11 ,,Geneza i rozpowszechnienie zdolnosci do biosyntezy oraz metabolizmu
makrolaktonow wsrod grzybow wyzszych”, nr 2016/21/B/NZ9/01875, 07.03.2017 r.—
06.03.2020 r., G. Koczyk, K. Czyz, L. Stgpien, M. Urbaniak, M. Kawalilo,
Z. Dutkiewicz, D. Popiel, A. Waskiewicz (UP Poznan).

SONATA 11 ,Dynamika zmian genomu w ewolucji i utrzymaniu zdolnosci
symbiotycznego wigzania azotu, w S$wietle starych ewolucyjnie linii roslin
straczkowych” nr 2016/21/D/NZ8/01300, 03.03.2017 r.—-2.03.2020 r., K. Czyz,
M. Tomaszewska, G. Koczyk, M. Kroc.

NCBIR

1.

BIOSTRATEG: HYBRE "Zintegrowana strategia dla reaktywacji polskiej hodowli
pszenicy heterozyjnej”, nr BIOSTRATEG3/343665/6/NCBR/2017, 21.08.2017 r.—
20.08.2020 r., P. Krajewski (kierownik pakietu), M. Mokrzycka.

FLOWPLAST "Plasticity of flowering time in response to environmental signals in
Arabidopsis thaliana”, nr. ERA-CAPS-1/1/2014, 01.09.2014 r.-28.02.2018 r.,
koordynator WUR, Holandia (project finansowany z funduszy NCBIR); P. Krajewski,
A. Sawikowska, H. Cwiek-Kupczynska.

Spis publikacji Zakladu Biometrii i Bioinformatyki

Publikacje w czasopismach z ,, Listy A Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego”.

1.

Filipiak K., Klein D., Mokrzycka M. (2018). Estimators comparison of separable
covariance structure with one component as compound symmetry matrix. Electronic
Journal of Linear Algebra 33, 83-98. DOI: 10.13001/1081-3810.3740

Punkty MNiSW: 20

Impact Factor: 0,739
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Filipiak K., Markiewicz A., Mieldzioc A., Sawikowska A. (2018). On projection of
a positive definite matrix on a cone of nonnegative definite Toeplitz matrices. Electronic
Journal of Linear Algebra 33: 74-82. DOI: 10.13001/1081-3810, 1537-9582.3750.
Punkty MNiSW: 20

Impact Factor: 0,739

. Gryszczynska A., Dreger M., Piasecka A., Kachlicki P., Witaszak N., Sawikowska A.,
Ozarowski M., Opala B., Lowicki Z., Pietrowiak A., Miklas M., Mikotajczak P.L.,
Wielgus K. (2018). Qualitative and quantitative analyses of bioactive compounds from
ex vitro Chamaenerion angustifolium (L.) (Epilobium angustifolium) herb in different
harvest times. Industrial Crops & Products 123: 208-220.

DOI: 10.1016/j.indcrop.2018.06.010.

Punkty MNiSW: 40

Impact Factor: 3,849

. Gudys K., Guzy-Wrobelska J., Janiak A., Dziurka M.A., Ostrowska A., Hura K., Jurczyk
B., Zmuda K., Grzybkowska D., Srobka J., Urban W, Biesaga-Koscielniak J., Filek M.,
Koscielniak J., Mikolajczak K., Ogrodowicz P., Krystkowiak K., Kuczynska A.,
Krajewski P. and Szarejko I. (2018). Prioritization of candidate genes in QTL regions
for physiological and biochemical traits underlying drought response in barley (Hordeum
vulgare L.). Frontiers in Plant Science 9:769. DOI: 10.3389/fpls.2018.00769.

Punkty MNiISW: 40

Impact Factor: 3,677

. Ozarowski M., Piasecka A., Paszel-Jaworska A., Chaves D., Romaniuk A., Rybczynska
M., Gryszczynska A., Sawikowska A., Kachlicki P., Mikolajczak P., Seremak-
Mrozikiewicz A., Klejewski A., Thiem B. (2018) Comparison of bioactive compounds
content in leaf extracts of Passiflora incarnata L, Passiflora caerulea L. and Passiflora
alata Curtis and in vitro cytotoxic potential on leukemia cell lines. Revista Brasileira de
Farmacognosia 28(2): 125-260. DOI:10.1016/j.bjp.2018.01.006.

Punkty MNiSW: 15

Impact Factor: 1,596

. Piechocki M., Giska F., Koczyk G., Grynberg M., Krzymowska M. (2018).
An engineered distant homolog of Pseudomonas syringae TTSS effector from
Physcomitrella patens can Act as a bacterial virulence factor. Frontiers Microbiol
9:1060. DOI: 10.3389/fmich.2018.01060.

Punkty MNiSW: 35

Impact Factor: 4,019

Autorstwo/redakcja monografii; autorstwo rozdziatu w monografii

1. Cwiek-Kupczynska H. (2018). Striving for semantics of plant phenotyping data.

W: Semantics, Analytics, Visualization (Gonzélez-Beltran A., Osborne F., Peroni S.,
Vahdati S., eds). Lecture Notes in Computer Science, vol 10959. Springer, Cham.
DOI: https://doi.org/10.1007/978-3-030-01379-0_12.
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Celem prac badawczych w Zaktadzie Biotechnologii jest zwigkszanie potencjatu
uzytkowego ro$lin uprawnych poprzez: a) badania naturalnej zmiennosci i selekcje;
b) ulepszanie naturalnych cech; c¢) wprowadzanie nowych cech; d) opracowywanie podstaw
procesdw technologicznych wykorzystujacych materiat ro$linny. Prace badawcze
prowadzone sg z wykorzystaniem modyfikacji genetycznych, kultur in vitro, markeréw
molekularnych 1 bialkowych, metod reologicznych, analiz  fizjologicznych
i biometrycznych.

Temat: Biotechnologiczne narzedzia w zwi¢kszaniu potencjalu uzytkowego roslin.

Tematyka badawcza Zaktadu Biotechnologii realizowana przez jest w kilku kierunkach,
o odrebnych celach i efektach.

Badania Zespolu Fenotypowania i Genotypowania Zbéz koncentrujg si¢ na
poszukiwaniu markeréw molekularnych zwigzanych z plonowaniem oraz reakcjg na stresy
biotyczne i abiotyczne roslin pszenicy (Triticum aestivum L.) i jeczmienia (Hordeum
vulgare L.). Prace Zespotu obejmuja takze opracowanie technik pozwalajacych na skrocenie
czasu potrzebnego do wytworzenia z heterozygotycznych mieszancow populacji linii
homozygotycznych, wykorzystywanych nastepnie w badaniach genetycznych i w pracach
hodowlanych.

Opracowano procedure hodowli odmian pszenicy ozimej majacej na celu skrocenie
czasu potrzebng do wytworzenia odmian przez zastosowanie systemu DH z wczesng
selekcja na podstawie obserwacji fenotypowych oraz markeréw molekularnych
o potwierdzonej skuteczno$ci selekcyjnej. Brano pod uwage odporno$¢ na tamliwosé
podstawy zdzbta, fuzarioze ktosow, dlugos¢ zdzbla oraz warto$¢ wypiekowa. Wykazano
przydatnos¢ testOw immunoenzymatycznych ELISA dla zawartosci deoksyniwalenolu.

Kontynuowano prace nad zastosowaniem metod biotechnologicznych do skrdcenia
cyklu hodowlanego tubinu biatego i bobiku z wykorzystaniem techniki pojedynczych nasion
w polaczeniu z kulturg in vitro zarodkow. Prowadzono takze badania dotyczace
zroznicowania odmian 1 mieszancéOw grochu siewnego ze wzgledu na allele markerow
mikrosatelitarnych zwigzanych z odpornoscia grochu siewnego na maczniaka prawdziwego,
wiednigcie fuzaryjne oraz wirusa mozaiki grochu PSbMV.

Podjeto badania wptywu niedoboru wody na rozwoj 1 architekture systemu
korzeniowego u jeczmienia. W tym celu wykorzystano 150 réznych form jeczmienia jarego,
to jest odmian, rodow lub linii o zréznicowanym pochodzeniu, wybranych
w porozumieniu z firmami hodowlanymi. Przeprowadzono ultra-przepustowe
genotypowanie przez sekwencjonowanie oraz fenotypowanie badanych form
w doswiadczeniu polowym — pilotaz majacy na celu opracowanie metodyki analiz systemu
korzeniowego materiatu roslinnego prowadzonego w warunkach polowych.

Innym kierunkiem badan byly prace zmierzajace do poznania poziomu ekspresji
genu nSLTP2 w warunkach stresow abiotycznych u jeczmienia. Prace prowadzone w roku
2018 Koncentrowaly si¢ gléwnie obserwacji poziomu transkryptu genu LTP2
z wykorzystaniem Real Time PCR. Wyniki s3 integrowane z jako$ciowo-ilo§ciowa
zawartoscig lipidow w wybranych liniach jeczmienia oraz danymi fenotypowymi
otrzymanymi z do§wiadczenia prowadzonego w zréznicowanych warunkach §rodowiska,
tj. stresu deficytu wody, zasolenia oraz wysokiej temperatury.

Dodatkowo prowadzone sg badania: (i) zmierzajace do wyjasnienia wspotdziatania
hormonow (giberelin, brasinosteroidow 1 strigolaktonow) 1 jego roli w ksztattowaniu
architektury roslin jeczmienia; (ii) okreslenie zmian w ekspresji genéw na poziomie calego
genomu liscia flagowego jeczmienia pod wplywem stresow abiotycznych dzialajacych
symultanicznie; (iii) zbadanie roli czynnika transkrypcyjnego HYGAMYB w regulacji
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kwitnienia 1 jego zwigzku z odpowiedzig fotoperiodyczng w warunkach stresu suszy
u jeczmienia jarego.

Zespol Bioinzynierii prowadzi badania w dwoch zasadniczych dziedzinach:
bioenergetyce - nad wykorzystaniem naturalnego potencjatu oraz modyfikacja miskanta dla
potrzeb produkcji bioenergii i biopaliw oraz biofarmingu - nad otrzymywaniem w ro$linach
czastek wiruso- 1 kapsydopodobnych do zastosowan biomedycznych.

W zakresie bioenergetyki, w roku 2018 kontynuowano kilkuletnie badania polowe
nad okresleniem struktury i jakosci plonu oraz fizjologii roslin miskanta uzyskanych
z sadzonek in vitro w poroéwnaniu do sadzonek rizomowych. Kontynuowano prace nad
wykorzystaniem biomasy miskanta do produkcji bioetanolu i okresleniem czynnikow
determinujagcych wydajno$¢ procesu. Prowadzono analizy zawartosci polisacharydow
i ligniny metoda FTIR we wspotpracy z UP w Poznaniu. Rozszerzeniem tego kierunku
badawczego jest finalizacja prac nad modyfikacja roslin w kierunku zmiany sktadu
i/lub struktury $cian komoérkowych przez wprowadzenie do genomu sekwencji antysens
wybranych gendéw szlaku syntezy ligniny oraz gendéw enzymoéw rozktadajacych niektore
wigzania sieciujagce w kompleksie ligninocelulozowym. Prace te prowadzono gt. na tytoniu,
jako gatunku modelowym, gdzie zakonczono: (i) pomiary biometryczne, (ii) analizy
mikroskopowe (wspolpraca z Zespolem Interakcji Roslina-Mikroorganizm), (iii) analizy
molekularne dotyczace poziomu transkrypcji transgenow i aktywno$ci kodowanych
enzymow (we wspoélpracy z IChB PAN), (iv) analizy wybranych sktadnikoéw biomasy
metodami spektrofotometrycznymi (we wspotpracy z Zespotem Metabolomiki) oraz FTIR
(we wspoélpracy z UP Poznan) oraz (V) wykonano proby fermentacji biomasy (wspolpraca
z UP Poznan). We wspotpracy z IChB PAN i z wykorzystaniem opracowanej uprzednio
metody mikrobombardowania otrzymano miskanta modyfikowanego pod wzgledem
metabolizmu sacharozy.

W ramach prac nad otrzymywaniem 1 zastosowaniem 'roslinnych' czastek wiruso-
i kapsydopodobnych wykonano doswiadczenie w modelu mysim nad immunizacja
iniekcyjno-doustng z wykorzystaniem preparatow 'roslinnego’ HBcAg oraz okreslono
podklasy indukowanych przeciwcial i typ wywolywanej odpowiedzi immunologiczne;.
Kontynuowano wspotprace z WCZT nad otrzymywaniem ztozonych bionanoczastek typu
superparamagnetyczny rdzen (tlenek zelaza) - otoczka (HBcAg). Okre$lono poziom
ekspresji 1 lokalizacje komodrkowa czastek mozaikowych, ztozonych z HBcAg oraz
pochodnego biatka HBcAg-epitop 'a’-SHBsAg, otrzymywanych za pomocg technologii
koekspresji przejsciowe;.

Lista projektow badawczych Zaktadu

Projekt UE - EPPN2020

“Drought effects on roots development aspects in spring barley population differentiated in
the sdwl/denso locus”, Projekt ID: 154, 2018-2019; K. Mikolajczak, A. Kuczynska,
P. Ogrodowicz

Rzgdowy Program Wieloletni

»Zwiekszenie wykorzystania krajowego biatka paszowego dla produkcji wysokiej jakosci
produktéw zwierzecych w warunkach zréwnowazonego rozwoju.”, uchwata RM
nr 222/2015 z 15.12.2015 r., obszar badawczy 2 ,,Nowe metody i techniki dla ulepszenia
warto$ci odmian ro$lin straczkowych”.

Zadanie nr 2.3 ,,Zastosowanie metod biotechnologicznych dla zwigkszenia 1 przyspieszenia
postepu biologicznego w hodowli roslin straczkowych.”, 01.01. 2016 r.—31.12.2020 r.;
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M. Surma, T. Adamski, H. Cwiek, Z. Kaczmarek, A. Kuczynska, K. Mikotajczak,
P. Ogrodowicz, A. Aniota, R. Holewinska, R. Trzeciak.

Zadanie nr 2.4 ,Krzyzowania oddalone w obrebie rodzajow Lupinus, Pisum i Vicia —
poszukiwanie nowej zmienno$ci genetycznej i sposobu skrécenia cyklu hodowlanego
z wykorzystaniem kultur in vitro.”, 01.01.2016 r.—31.12.2020 r.; A. Kuczynska, M. Surma,
T. Adamski, H. Cwiek, Z. Kaczmarek, K. Mikotajczak, P. Ogrodowicz, A. Aniola,
R. Holewinska, R. Trzeciak, H. Pudelska.

NCN

1.

OPUS 9 ,,Wplyw streséw abiotycznych na poziom ekspresji genu LTP2 w odniesieniu
do lipidomu i fenomu u j¢czmienia (Hordeum vulgare L.)”, nr 2015/17/B/NZ9/01481,
20 .01.2016 r.—19.01.2019 r.; A. Kuczynska, T. Adamski, M. Surma, K. Mikotajczak,
P. Ogrodowicz, M. Kempa, H. Cwiek-Kupczyﬁska, A. Aniola, R. Holewinska,
R. Trzeciak.

OPUS 12 ,Wyjasnianie wspoéldziatania hormonéw 1 jego roli w ksztattowaniu
architektury ro$lin jeczmienia (Hordeum vulgare L.)”, nr 2016/23/B/NZ9/03548,
6.09.2017 r.—05.09.2020 r.; A. Kuczynska, T. Adamski, M. Surma, P. Krajewski,
K. Mikotajczak, P. Ogrodowicz, M. Kempa, K. Kowalik, A. Aniota, R. Holewinska,
R. Trzeciak.

SONATA 12 ,,Zmiany ekspresji gend6w na poziomie calego genomu liscia flagowego
jeczmienia pod wplywem stresOw abiotycznych dziatajagcych symultanicznie”,
nr 2016/23/D/NZ9/00043, 10.08.2017 r.—09.08.2020 r.; K. Mikelajczak, M. Kempa.

SONATA 12 ,,Czynnik transkrypcyjny HVGAMYB w regulacji kwitnienia 1 jego
zwigzeku z odpowiedzig fotoperiodyczng w warunkach stresu suszy u jeczmienia jarego
(Hordeum wvulgare L.)”, nr 2016/23/D/NZ9/00042, 10.08.2017 r.—09.08.2020 r.;
P. Ogrodowicz, M. Kempa.

MRIRW

1.

,Badania nad wptywem translokacji 1B/1R na efektywno$¢ uzyskiwania linii DH oraz
ich wartos¢ technologiczng”, nr HOR hn-801-8/14 poz. 3, 01.01.2014 r.—31.12.2020 r.,
T. Adamski, M. Surma, A. Kuczynska, K. Mikotajczak, P. Ogrodowicz, A. Aniota,
R. Holewinska, R. Trzeciak.

»Wpltyw stresu niedoboru wody na rozwoj i architekture systemu korzeniowego
u jeczmienia (Hordeum wvulgare L.)”, Zadanie 106, 01.01.2018 r.—31.12.2020 r.,
A. Kuczynska, T. Adamski, M. Surma, K. Mikotajczak, P. Ogrodowicz, M. Kempa,
H. Cwiek-Kupczynska, A. Aniota, R. Holewinska, R. Trzeciak.
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Spis publikacji Zakladu Biotechnologii

Publikacje w czasopismach z ,, Listy A Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego”.

1.

Glowacka K., Kromdijk J., Kucera K., Xie J., Cavanagh A.P., Leonelli L., Leakey
AD.B., Ort D.R, Niyogi K.K., Long S.P. (2018) Photosystem Il Subunit
S overexpression increases the efficiency of water use in a field-grown crop. Nature
Communications 9:868. DOI: 10.1038/s41467-018-03231-x.

Punkty MNiSW: 45

Impact Factor: 12,353

Gudys K., Guzy-Wrobelska J., Janiak A., Dziurka M.A., Ostrowska A., Hura K., Jurczyk
B., Zmuda K., Grzybkowska D., Srobka J., Urban W., Biesaga-Koscielniak J., Filek M.,
Koscielniak J., Mikolajczak K., Ogrodowicz P., Krystkowiak K., Kuczynska A.,
Krajewski P., Szarejko 1. (2018) Prioritization of Candidate Genes in QTL Regions for
Physiological and Biochemical Traits Underlying Drought Response in Barley
(Hordeum vulgare L.). Front in Plant Science 9:769. DOI: 10.3389/fpls.2018.00769.
Punkty MNiSW: 40

Impact Factor: 3,677

Majka M., Serfling A., Czembor P., Slusarkiewicz-Jarzina A., Kwiatek M., Ordon F.,
Wisniewska H. (2018) Resistance of (Ae. tauschii x S. cereale) x Triticosecale hybrids
to leaf rust (Puccinia triticina). Front in Plant Science 9:1418. DOI:
10.3389/fpls.2018.01418.

Punkty MNiSW: 40

Impact Factor: 3,677

Pniewski T., Milczarek M., Wojas-Turek J., Pajtasz-Piasecka J., Wietrzyk J., Czyz M.
(2018) Plant lyophilisate carrying S-HBsAg as an oral booster vaccine against HBV.
Vaccine 36:6070-6076. DOI: 10.1016/j.vaccine.2018.09.006.

Punkty MNiSW: 30

Impact Factor: 3,285

Tyrka M., Oleszczuk S., Rabiza-Swider J., Wos H., Wedzony M., Zimny J., Ponitka A.,
Slusarkiewicz-Jarzina A., Metzger J.R., Baenziger P.S., Lukaszewski A.J. (2018)
Populations of doubled haploids for genetic mapping in hexaploid winter triticale.
Molecular Breeding 38:46. DOI: 10.1007/s11032-018-0804-3.

Punkty MNiSW: 35

Impact Factor: 2,077

Autorstwo/redakcja monografii; autorstwo rozdziatu w monografii

1.

Ogrodowicz P., Surma M., Adamski T., Kaczmarek Z., Swiecicki W.K., Stopyra P.,
Kuczynska A., Krystkowiak K., Mikolajczak K. (2018) Effects of temperature on
growth during in vitro embryo culture of field bean (Vicia faba var. minor L.).
W: Breeding Grasses and Protein Crops in the Era of Genomics (Brazauskas G.,
Statkevi¢iuté G., Jonavic¢iené K., red.) Springer, Cham, ISBN 978-3-319-89577-2,
str. 51-55.
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Oceniono odporno$¢ 302 form Raphanus sativus na 6 patotypéw pierwotniaka
Plasmodiophora brassicae wywotujacego t¢ chorobe. Przewazajaca czes¢é form cechowata
si¢ odpornoscig rasowo-specyficzng, przy czym stwierdzono najmniej form odpornych na
patotyp P1B (159), a najwigcej na PSA (285). Badajac 54 izolaty P. brassicae nie
stwierdzono polimorfizmu sekwencji rDNA w kodujacych regionach podjednostek 5,8S,
18S 1 28S, ale wykazano wystepowanie polimorfizmu sekwencji fragmentow ITS1 1 ITS2
polegajacego na delecji/insercji pojedynczych nukleotydow.

Wykonano analizy sekwencji poszczegolnych domen katalitycznych genu syntazy
cyklicznych peptydéw, odpowiedzialnym za biosynteze eniatyn i bowerycyn w grupie
prawie 30 szczepow nalezacych do rzgdu Hypocreales. We wspotpracy z dr Silvio Uhligiem
z Norvegian Veterinary Institute w Oslo zidentyfikowano kolejne pochodne toksyn z grupy
cyklicznych peptydow (bowerycyny i boweniatyny).

Wyizolowano 123 szczepy z ryzosfery oraz z wewngetrznych tkanek korzeni pszenicy
orkisz (T. aestivum ssp. spelta L.). Obecnos¢ grzybow endofitycznych w tkankach korzeni
potwierdzono na podstawie obserwacji mikroskopowych. Identyfikacja szczepow grzybow
na podstawie cech morfologicznych, wzrostu grzybni na podtozach agarowych, obserwacji
mikroskopowych 1 analizach molekularnych pozwolita na zaklasyfikowanie ich do
6 rodzajow: Trichoderma sp., Alternaria sp., Penicillium sp., Fusarium sp., Microdochium
sp., Cladosporium sp.

Temat: Genetyka patogenéw oraz ich interakcja z mikroorganizmami
antagonistycznymi i roslinami uzytkowymi.

Celem badan prowadzonych w Zaktadzie Genetyki Patogenéw i Odpornosci Roslin jest
wszechstronna charakterystyka genetyczna i molekularna patogenow ro$lin uprawnych i ich
mikroorganizméw antagonistycznych dla oznaczenia ich stanowiska taksonomicznego,
poznania ich wlasciwosci biologicznych 1 chemicznych, opracowania metod ich
wykrywania i eliminacji ze Srodowiska rolniczego.

W ramach poszukiwania nowych Zrédel odpornosci na kite kapusty oceniono odpornosé
302 form Raphanus sativus na 6 patotypow pierwotniaka Plasmodiophora brassicae
wywotujgcego t¢ chorobg. Przewazajaca cz¢$¢ form Raphanus cechowata si¢ odpornoscia
rasowo-specyficzng, przy czym stwierdzono najmniej form odpornych na patotyp P1B
(159), a najwiecej na P5A (285). W 54 probach roslin i gleby pobranej z terenu Polski
wykazano obecno$¢ siedmiu patotypow P. brassicae (ocena metodg Somé). Najczesciej
wystepowaty patotypy P1B (13%) 1 P4A (12%), a najrzadziej patotyp PSA (7%). Obecnos¢
P. brassicae w probach gleby potwierdzono metodg Real time PCR. Ponad jedna piata
izolatow P. brassicae (22%) przetamywata gen odpornosci CRa wprowadzony z Brassica
rapa do licznych odmian rzepaku uprawianych przez rolnikow w Polsce. Wykazano zatem,
ze w hodowli odpornosciowe;j istnieje pilna potrzeba korzystania z zrodet i innych genow
odpornos$ci. Badajac 54 izolaty P. brassicae nie stwierdzono polimorfizmu sekwencji rDNA
w kodujacych regionach podjednostek 5,8S, 18S i 28S, ale wykazano wystepowanie
polimorfizmu sekwencji fragmentow ITS1 1 ITS2; nie przystawat on jednak do podziatu na
patotypy, w oznaczeniach prowadzonych metoda Somé. Polimorfizm polegal na
delecji/insercji pojedynczych nukleotydow. Jeden z wariantow sekwencji zdecydowanie
dominowat obejmujac 54% izolatéw, podczas gdy drugi wariant wystepowal u 39%
izolatow, a trzeci u 7% izolatow. W badanym metodg NGS mikrobiomie glebowym
w probach pobranych z pdl rzepaku, na ktorych w duzym nasileniu wystepowata kila
kapusty, stwierdzono wystepowanie gatunkow grzybow i bakterii stosowanych w kontroli
biologicznej patogenow roslin, a takze liczne inne niz P. brassicae patogeny, w tym kilka
gatunkow grzybow rodzaju Fusarium.
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Na podstawie monitoringu aerobiologicznego grzybow rodzaju Leptosphaeria
prowadzonego jesienig 2018 roku wykazano zagrozenie rzepaku suchg zgnilizng kapustnych
w szesciu na dziewi¢¢ badanych regionow Polski; najwyzsze stezenie askospor wynosito
50 zarodnikéw w 1 m® powietrza. Wyniki na biezaco udostepniano doradcom i rolnikom
w ramach systemu SPEC (www.spec.edu.pl).

Badano odporno$¢ 100 form *tubinu waskolistnego na brunatng zgorzel lodyg
i antraknoze. Wyniki badan bedg wykorzystane do mapowania asocjacyjnego.

W ramach realizacji doktoratu wdrozeniowego przeprowadzono selekcj¢ negatywna
materiatow hodowlanych konopi oleistej (do§wiadczenie o powierzchni 6 ha) i uzyskano
3 tony nasion odmiany Henola, pozbawionych ptaskoni. Material nasienny otrzymat
certyfikat Wojewddzkiego Inspektoratu Ochrony Roslin 1 Nasiennictwa. Nasiona
przeznaczono do badania zawartosci i skladu kwasow tluszczowych, todygi beda
wykorzystane do badania, jakosci wtokna, a pozostaly materiat roslinny (liScie, kwiato-
i owocostany, korzenie) do oceny zawartosci zwigzkow bioaktywnych, w zaleznosci od
96 wariantow nawozowych zastosowanych w do$wiadczeniu polowym. Biomase
(Znormalizowany Roéznicowy Wskaznik Wegetacji, NDVI) oceniono takze metodami
teledetekcyjnymi, z zastosowaniem monitoringu satelitarnego i z uzyciem drona.

Zespol Interakcji Roslina-Patogen od lat koncentruje swoje prace na grupie grzybow
patogenicznych zwigzanych ze Srodowiskiem rolniczym i le§Snym. S one oportunistycznymi
patogenami ro$lin i zwierzat i nalezag do rodzajow Fusarium, Beauveria, Isaria,
Metarhizium, Cordyceps. Analizy obejmujg naturalne zréznicowanie genetyczne populacji
patogendw, czestosci poszezegdlnych gatunkow, profile metabolitow wtornych, sekwencje
i mechanizmy regulacji szlakéw biosyntezy metabolitbw wtérnych oraz enzymow
zaangazowanych w procesy infekcji 1 patogenezy, zwigzane z trybem zycia 1 sSrodowiskiem
bytowania.

W roku 2018 przeprowadzono analize¢ populacji okoto 900 izolatéw Fusarium
infekujacych kukurydze w 2017 roku w kilkunastu lokalizacjach w Polsce, wykazujac
ponownie dominacj¢ F. verticillioides, ale tez wigkszy niz w poprzednich latach udziat
F. graminearum (szczeg6lnie we wschodniej czeSci kraju). Po raz kolejny potwierdzono
wystepowanie F. temperatum oraz typowych gatunkéw F. subglutinans, F. proliferatum
i F. poae.

Wykonano analizy sekwencji poszczegdlnych domen katalitycznych genu syntazy
cyklicznych peptydow, odpowiedzialnym za biosyntez¢ eniatyn i bowerycyn w grupie
prawie 30 szczepoéw nalezacych do rzedu Hypocreales. We wspotpracy z dr Silvio Uhligiem
z Norvegian Veterinary Institute w Oslo zidentyfikowano kolejne pochodne toksyn z grupy
cyklicznych peptydow (bowerycyny i boweniatyny).

Wykazano odmienng reakcj¢ szczepow Fusarium proliferatum na stresy abiotyczne
(zasolenie, temperatura, stres osmotyczny), obserwowang w zmianach ekspresji wybranych
gendw 1 akumulacji biomasy. Odpowiedz ta przejawiata si¢ réznym przyrostem biomasy
w stosunku do warunkow kontrolnych oraz zmianami w ilo$ci produkowanych mykotoksyn
(fumonizyny B). Stres osmotyczny skutkowat prawie zawsze zwigkszong biomasg badanych
szczepOw, temperatura 1 zasolenie nie powodowaty podobnej reakcji. Poréwnanie zmian
w ekspresji wybranych genéw pozwigzanych z reakcja na stresy wykazato duzg dynamike
metabolizmu patogena w trakcie hodowli.

Udowodniono wplyw frakcjonowanych ekstraktow na biosynteze fumonizyn,
akumulacje biomasy oraz transkrypcje gendw zwigzanych z odpowiedzig na stres
u F. proliferatum. Kolejnym krokiem bedzie analiza i identyfikacja zwigzkéw roslinnych
odpowiedzialnych za te zmiany.
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Dzigki wspotpracy z dr Danielem Palmero z Politechniki w Madrycie 1 stazu
dlugoterminowego dr Justyny Lalak-Kanczugowskiej wykazano zréznicowang
patogeniczno$¢ szczepdéw F. proliferatum pochodzacych z rdéznych roslin w tescie
biologicznym z wykorzystaniem siewek czosnku oraz szparagow.

Prace Zespolu Metabolomiki w dalszym ciggu dotyczyly identyfikacji roslinnych
metabolitow wtornych majacych wplyw, na jakos$¢ roslinnych produktéw zywnosciowych
oraz jakos$¢ ro$lin zielarskich. Miedzy innymi identyfikowano zwigzki obeche w owocach
aronii, gdzie znaleziono znaczng liczb¢ saponin oraz charakterystyczne flawonoidy.
Stwierdzono obecnos¢ nieznanych dotad flawonoidéw nasion tubinu tworzacych kompleksy
z biatkami zapasowymi i majacych wplyw na ich strawno$¢. Zidentyfikowano 47 produktow
naturalnych obecnych w lisciach wierzbowki (Epilobium angustifolium) majacych wplyw
na ich zastosowanie, jako produktu zielarskiego.

Zakonczono prace metabolomiczne zwigzane z analizg zmian w profilach metabolitow
wtornych pod wpltywem patogenu Fusarium culmorum na klosach w stadium kwitnienia
jeczmienia, pszenicy oraz ktosownicy dwuktoskowej. Uzyskane pliki LC-MS poddano
przetwarzaniu bioinformatycznemu w celu przygotowania ich w formacie odpowiednim do
analiz statystycznych. Przeprowadzono zaréwno jednoczynnikowe jak i wieloczynnikowe
analizy statystyczne. Wygenerowano réwniez mapy cieplne poréwnujace intensywnosci
wykrytych sygnatéw w poszczeg6dlnych probkach. Kolejnym etapem prac byla identyfikacja
wykrytych markerow metabolomicznych. Rozpoczgto roéwniez prace zwigzane
z okresleniem stopnia porazenia badanych kloséw przez patogen oraz analizy mykotoksyn
akumulowanych w porazonych ktosach.

Tematyka badawcza Zespotu Struktury i Funkcji Mikrobiomu Roslin koncentruje si¢
na poznaniu zmian w strukturze mikrobiomoéw zwigzanych z ryzosfera, fylosfera i endosfera
wybranych gatunkoéw zboz 1 okresleniu ekologicznej roli mikroorganizméw oraz wplywu
tych zmian na wzrost 1 kondycje roslin.

Rozpoczgto prace nad okresleniem zmian w sktadzie spotecznosci grzyboéw endosfery
korzenia 1 ryzosfery pszenicy orkisz (T. aestivum ssp. spelta L.). W warunkach
kontrolowanych analizowano 3 odmiany pszenicy orkisz. Wyizolowano 123 szczepow
z ryzosfery oraz z wewnetrznych tkanek korzeni. Wyizolowane i1 oczyszczone szczepy
grzybéw zidentyfikowano na podstawie cech morfologicznych, wzrostu grzybni na
podtozach agarowych, obserwacji mikroskopowych i analizach molekularnych. Uzyskane
szczepy grzybow zaklasyfikowano do 6 rodzajow: Trichoderma sp., Alternaria sp.,
Penicillium sp., Fusarium sp., Microdochium sp., Cladosporium sp..

Dokonano analizy zmian w profilach metabolitow w korzeniach i lisciach pszenicy
odmiany jarej Bombona i ozimej Legenda w wyniku inokulacji korzeni szczepami
Trichoderma. Przeprowadzono analizy GC-MS, ktore pozwolity na zidentyfikowanie
metabolitow wystepujacych w korzeniach 1 lisciach siewek. Uzyskano list¢ metabolitow
réznicujacych dla kazdego ukladu doswiadczalnego. Na tej podstawie stwierdzono, Ze
szczepy Trichoderma AN35 oraz AN392 wywoluja reakcje w organizmie rosliny, a profile
metabolitow roslin inokulowanych tymi grzybami rdznig si¢ od siebie istotnie.

Badania wptywu T. atroviride AN35 i T. cremeum AN392 na zmiany rozmieszczenia
i udzialu biatek arabinogalaktanowych (AGPS) w korzeniach pszenicy zwyczajnej
z wykorzystaniem znakowania immunocytochemicznego i obserwacji mikroskopowych
pokazaty, ze AGPs epitopu JIM14 moga bra¢ udzial w odpowiedzi na kolonizacje korzeni
przez Trichoderma. Badania dotyczace zmian sktadu $ciany komorkowej korzeni pszenicy
pod wptywem w/w gatunkéw Trichoderma z wykorzystaniem FTIR wykazaty, ze zmianom
ulega zawarto$¢ lignin, hemiceluloz oraz celulozy.
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Zidentyfikowano 17 szczepow z rodzaju Trichoderma i Clonostachys charakteryzujgcych
si¢ zdolnoscig do produkcji zwigzkéw auksyno-podobnych. Badano wptyw tych szczepow
oraz ich metabolitéw na wzrost i rozwo0j roslin pszenicy zwyczajnej. Ziarniaki traktowano
przesaczem pohodowlanym z dodatkiem prekursoréw auksyn, przesaczem bez dodatku
prekursora oraz wodng zawiesing zarodnikéw wybranych grzybow. Wykazano, ze grzyby te
jak 1 ich produkty maja wplyw na kielkowanie nasion oraz dalszy wzrost roslin.
Zaobserwowano, ze przesacz po hodowli  Trichoderma longipile  AN359
(charakteryzujacego si¢ bardzo niskg zdolnoscia do produkcji zwigzkéw auksyno-
podobnych ma negatywny wplyw na kietkowanie nasion pszenicy. Dane pokazaty rowniez,
ze (i) traktowanie ziarniakéw plynem pohodowlanym bez dodatku prekursora nie ma
statystycznego wptywu na dlugo$c¢ korzeni 1 lisci, (i1) z dodatkiem prekursora ma wptyw na
dhugos¢ korzeni i lisci, (iii) traktowanie ziarniakdw zarodnikami ma wplyw tylko na dtugos¢
korzeni.

Lista projektow badawczych Zaktadu
UE-FP7

“The creation of the Department of Integrative Plant Biology”, FP7-ERA Chairs-Pilot Call-
2013, grant agreement nr 621321, 01.09.2014 r.—31.08.2019 r., Koordynacja: M. Jedryczka,
A. Stachowiak-Szrejbrowska.

NCN

1. OPUS 8: ,,Genetyczne podstawy biosyntezy cyklicznych peptydow przez patogeniczne
grzyby z rzedu Hypocreales”, 13.07.2015 r.—12.07.2018 r., k. Stepien, M. Urbaniak,
G. Koczyk, A. Waskiewicz (UP Poznan), A. Perczak (UP Poznan).

2. OPUS 9: ,Roslinne zwiazki bioaktywne indukujace odpowiedZ na stres
u patogenicznego grzyba Fusarium proliferatum”, 18.01.2016 r.-17.01.2019 r.,
L. Stepien, K. Gorna, A. Waskiewicz (UP Poznan).

3. OPUS 10: ,,Molekularne podstawy reakcji pszenicy (Triticum aestivum L.) na
kolonizacj¢ korzeni przez gatunki Trichoderma”, 23.07.2016 r—22.07.2019 r.,
L. Btaszczyk, A. Basinska-Barczak, A. Kosmala, A. Piasecka, A. Sawikowska,
N. Witaszak.

4. SONATA 9: ,,Metabolomiczne i protemiczne aspekty konserwatywnych mechanizmow
odpowiedzi ro$lin z rodziny Poaceae na fuzarioz¢ klosow”, nr 2015/17/D/NZ9/03347,
09.03.2016 r.—08.03.2019 r., A. Piasecka, J. Kaczmarek, A. Sawikowska, N. Witaszak.

5. PRELUDIUM 10: ,,Analiza zmian zachodzacych w korzeniach pszenicy zwyczajnej
(Triticum aestivum L.) w wyniku interakc;ji tych roslin z grzybami Trichoderma” NCN
2015/19/N/NZ9/01625, 23.07.2016 r.—22.07.2019 r., A. Basinska-Barczak.

6. PRELUDIUMI3: ,,Zmienno$¢ potencjatu biosyntezy depsipeptydow pod wplywem
czynnikow  regulacyjnych ws$rod przedstawicieli fito- 1 entomopatogendw
u Hypocreales” 2017/25/N/NZ9/02525; 21.02.2018 r.—20.02.2020 r., M. Urbaniak.

7. OPUSI3: ,Role enzymoéw litycznych 1 mykotoksyn wytwarzanych przez grzyby
Fusarium w procesie patogenezy, oraz metabolitow odpowiedzialnych za odpowiedz
obronng roslin” 2017/25/B/NZ9/01210; 09.02.2018 r.-08.02.2021 r., L. Stepien,
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NN

Prace obejmowaty analizy struktury i funkcji genomoéw roslinnych na poziomie
chromosomowym 1 sekwencyjnym oraz profilowanie transkryptomow. Celem badan jest
charakteryzowanie i poszerzanie zmienno$ci genetycznej roslin, okreslenie ekspresji
wybranych genow, jak réwniez poznanie mechanizmow ewolucyjnych przemian genomow
i filogenezy taksonow. Ponadto prowadzone jest generowanie markerow zwigzanych
z cechami uzytkowymi oraz analizy wskaznikow fizjologicznych, jako elementu
determinowania plonu.

Zespol Genomiki Porownawczej Roslin Straczkowych

Prace dotyczyly parametrow fizjologicznych, jako elementu determinowania plonu
nasion
i jego komponentow u grochu i tubinu. Celem bylo poznanie zakresu zmiennoS$ci
parametréw, ich interakcji ze srodowiskiem, wzajemnej korelacji oraz zmian pod wptywem
postepu hodowlanego. Mierzono efektywnos$¢ wykorzystania azotu u grochu (NUtE),
uzupetniong o aktywnos$¢ nitrogenazy, jako wskaznika aktywnos$ci bakterii Rhizobium, oraz
zroznicowanie NUtE zaleznie od zaopatrzenia w azot, w warunkach polowych
1 kontrolowanych. W zestawie linii badanym w 2018 r. zalezno$ci migdzy plonem nasion,
efektywnoscig wykorzystania wody 1 azotu byly znacznie stabsze w warunkach niedoboru
azotu. Badano mozliwosci wykorzystania wskaznikow fizjologicznych, takich jak
fluorescencja chlorofilu, zawarto$¢ chlorofilu 1 potencjal wodny lisci w ulepszaniu
produktywnos$ci roslin tubinu waskolistnego i grochu. Analizowano przebieg procesOw
fotosyntezy lisci i rozw6j korzeni w zrdéznicowanych warunkach srodowiskowych. Badania
uzupetniono o aspekt funkcjonalny gtéwnych gendéw uczestniczacych w tych procesach.
Prowadzono tez badania ekspresji genéw warunkujacych metabolizm cukrowcow
1 odpornos¢ na askochytoze u grochu w celu potwierdzenia wspotwystepowania tych genow
ze zidentyfikowanymi wczesniej QTL odpowiedzialnymi za badane cechy.

W celu identyfikacji gendéw kandydackich szlaku biosyntezy alkaloidow
1 odpornosci/podatnos$ci na fuzarioze, na podstawie danych uzyskanych z sekwencjonowania
transkryptomdow tubinu biatego 1 zottego oraz analizy ekspresji roznicowej wytypowano
geny potencjalnie zaangazowane w proces biosyntezy alkaloidow. Zweryfikowano
ekspresje tych gendw z zastosowaniem qPCR. Wykazano, ze dla obu gatunkow regulacja
biosyntezy przebiega odmiennie niz w przypadku badanego wczesniej tubinu waskolistnego.
Ponadto przetestowano 6 gendéw kandydackich zwigzanych z odpornoscig/podatnoscia
tubinu Zottego na fuzariozge. Wyniki qPCR potwierdzity udziat wybranych genow
w procesach odpornosciowych tego gatunku po porazeniu Fusarium. Analizowano
zmienno$¢ cechy zawartos$ci alkaloidow, odpornosci na antraknoze, wezesnos$ci dojrzewania
1 zawartosci tluszczu w nasionach tubinu biatego, kontynuowano prace nad
wyprowadzaniem populacji mapujacej i sposobem dziedziczenia alkaloidow w oparciu
o krzyzowania dialleliczne u tego gatunku.
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Prowadzono waloryzacje cech morfo-botanicznych, uzytkowych i analizy sktadu
chemicznego nasion wraz z opracowaniem danych paszportowych dla wybranych obiektow
marginalnych roslin stragczkowych z kolekcji IGR PAN, reprezentujacych zrdéznicowane
regiony geograficzne §wiata.

Zespotl Struktury i Funkcji Genéw

Badania tubinu biatego wykazaly, ze cecha wczesno$ci kwitnienia u tego gatunku jest
kontrolowana przez co najmniej 4-5 loci QTL zlokalizowanych w grupach sprz¢zen ALB02,
ALBI13, ALB16 oraz ALB24. Najwigkszy udziat w wyjasnieniu tej cechy ma locus QTL
w grupic ALBI13, zawierajagcy prawdopodobnie homologi genéw SKIP1 i SPL. Genem
kandydujacym dla QTL w grupie ALB16 jest homolog genu FRI3. Regulacja terminu
kwitnienia zalezna od genéw SPL, SKIP1 i FRI odbywa si¢ przypuszczalnie z pomini¢ciem
genu FLC. Na drodze mapowania genetycznego wykazano, ze genem kandydujagcym dla
QTL w grupie ALBO2 jest homolog al genu FLOWERING LOCUS T (LanFTal), bedacy
jednym z kluczowych gendéw procesu indukcji kwitnienia u Medicago truncatula i Pisum
sativum.

Ocena terminu kwitnienia linii kolekcyjnych tubinu biatego w warunkach
kontrolowanych wykazala duze zroznicowanie odpowiedzi na wernalizacj¢. Badania
uzyskanych wczesniej markerow molekularnych wykazaty ich przydatno$¢ do identyfikacji
alleli dla wszystkich
5 gtownych loci wczesnosci kwitnienia. Genotypowanie z uzyciem tych markeréw
pozwolito na stwierdzenie, ze w kolekcji znajduja si¢, co najmniej cztery linie wczesne
i termoneutralne, ktére moga by¢ uzyte, jako donory wczesnosci kwitnienia
w krzyzowaniach z komponentami z Etiopii.

Analizowano 3 linie tubinu waskolistnego wybrane na podstawie terminu kwitnienia:
linie rodzicielskie populacji mapujacej 83A:476 1 P27255 oraz linia ,,Palestyna” (posredni
termin kwitnienia, niepetna delecja w regionie regulatorowym genu FLOWERING LOCUS
T). Uzyskano profile ekspresji 8 gendw zaangazowanych w indukcje kwitnienia gatunku, w
tym 2 homologéw genu FTa, 2 homologdéw genu FTc oraz homologéw genow BFT, SOC1,
SVP i VRNL.

W wyniku prac nad utworzeniem markerow molekularnych zakotwiczonych w
sekwencjach gendow indukcji kwitnienia tubinu zéttego na podstawie zidentyfikowanych
loci polimorficznych zaprojektowano 2 markery typu PCR, 6 CAPS i 2 dCAPS dla populacji
polskiej PRH444/14xParys oraz 3 markery typu PCR, 19 CAPS i 1 dCAPS dla populacji
australijskiej WodjilxP28213. Wykonano profilowanie ekspresji genéw u 5 linii r6znigcych
si¢ wymaganiami wernalizacyjnymi 1 terminem kwitnienia. Na podstawie
wysokoprzepustowego sekwencjonowania RNA (Novaseq6000) wytypowano geny
kandydujace wczesno$ci kwitnienia (termoneutralnosci) tego gatunku.

Uzyskane wczesniej wyniki umozliwily stworzenie mapy genetycznej tubinu
waskolistnego, ktora wykorzystano do mapowania ekspresyjnych loci cech ilosciowych (e-
QTL). Pozwolito to na wytypowanie gendw kandydujacych dla wybranych cech
uzytkowych gatunku: zredukowanego pekania strakow, przepuszczalnosci okrywy
nasiennej, niskiej zawartosci alkaloidow 1 biatej barwy nasion. Dla tubinu waskolistnego
wykonano tez profilowanie ekspresji gendow w todygach w odpowiedzi na inokulacje¢
grzybem patogenicznym Diaporthe toxica wywotujgcym brunatng plamistos¢ todyg.
Przeprowadzono
2 do$wiadczenia w celu zebrania materiatu ro§linnego po inokulacji grzybem Colletotrichum
lupini wywotujacym antraknoze.
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W celu przygotowania populacji mapujacej tubinu zottego w stacji HR Smolice, Oddziat
w Przebedowie, wysiano nasiona z pokolenia F4:9Q PRH 444/14 x & Parys i @ Parys x &
PRH 444/14. Uzyskano plon z 200 linii z kazdej kombinacji krzyzowkowe;.

W ramach prac dotyczacych ewolucji genoméw opracowano zestaw sekwencji
transkryptomow wszystkich gatunkow tubindw Starego Swiata i ich form botanicznych oraz
8 wybranych gatunkoéw straczkowych z plemienia Genisteae (grupa kontrolna) metoda
RNA-seq. Zoptymalizowano metode izolacji RNA do wysokoprzepustowego
sekwencjonowania NGS. Wszystkie transkryptomy ztozono de novo. Na podstawie analiz
poréwnawczych z uzyciem transkryptomow, danych dostepnych w bazach i udost¢pnionych
przez prof. Scotta Jacksona opracowano wysokorozdzielcze drzewo filogenetyczne.
Wytypowano tez pule ortologéw do dalszej analizy ewolucji tubindéw w celu okreslenia
dynamiki zdarzen poliploidyzacyjnych u tubindéw i gatunkow pokrewnych.

Na podstawie analizy sekwencji chromosomowej L. angustifolius wygenerowano zestaw
407 900 sekwencji oligonukleotydowych o dlugosci 45 nt, specyficznych dla chromosomu
NLL-06 tubinu waskolistnego. Po wyeliminowaniu sekwencji niepozadanych
lub niespecyficznych ostatecznie zaprojektowano 20 115 (rami¢ 1 chromosomu) i 19 926
(ramig 2) sekwencji. Sg one wykorzystywane, jako sondy do mapowania cytogenetycznego
metoda ‘oligopainting’ w celu analizy rearanzacji chromosomowych powstatych w trakcie
ewolucji i réznicowania si¢ gatunkéw z rodzaju Lupinus.

W ramach rozpoczetych badan soi wykonano optymalizacj¢ procedur diagnostycznych
dla markerow 5 gendéw wczesnosci kwitnienia 1 2 gendéw zdeterminowania wzrostu przy
uzyciu linii referencyjnych z publikacji oraz wybranych materiatow kolekcyjnych o réznym
fenotypie. Okre$lono wstepnie warunki amplifikacji 1 rozdziatu PCR dla kolejnych
13 markerow genow wczesnosci kwitnienia soi.

Zespol Genomiki Zboz

Prace obejmowaly poszerzenie zmiennosci genetycznej uprawnych form pszenzyta
poprzez przeniesienie chromatyny z gatunkow pokrewnych (m.in. z rodzaju Aegilops) oraz
piramidyzacje gendéw odpornosci, z wykorzystaniem krzyzowan oddalonych, dajacych
mozliwo$§¢ wytworzenia nowych genotypow o zwigkszonej odpornosci na choroby
wywotywane przez grzyby patogeniczne. Prowadzono tez poszukiwanie markerow
fenotypowych, metabolicznych i molekularnych do badania typéw odpornosci.

Na wyselekcjonowanych formach mieszancowych Ae. tauschii i pszenzyta
przeprowadzono inokulacyjne testy szklarniowe w zakresie odpornosci na rdz¢ brunatng
w stadium siewki 1 rosliny dojrzatej (lis¢ flagowy). Wykazano zréznicowana odpowiedz
roslin mieszancowych w zaleznosci od wykorzystanego izolatu Puccinia triticina,
zaobserwowano tez roznice pomie¢dzy oceng makroskopowg a porazeniem na poziomie
mikroskopowym. Introgresja chromatyny genomu D prowadzita do wuzyskania
podwyzszonej odpornosci ros§lin w stadium rosliny dojrzalej. Z wybranych form
mieszancowych wyprowadzono 26 linii podwojonych haploidow.

Zidentyfikowano markery sprz¢zone z genami odporno$ci na tamliwos¢ podstawy zdzbta
pszenicy. Wykonano krzyzowania majace na celu spiramidyzowanie genéow Pchl i Pch2
zwigzanych z odporno$cig na famliwos$¢ zdzbta u pszenicy ozimej. Obecno$é genéw Pchl
I Pch2 stwierdzono u 5 genotypow. Odpornos¢ zweryfikowano z wykorzystaniem testow
inokulacyjnych przeprowadzonych w stadium siewki w fitotronie i testu polowego.

W ramach badan odpornos$ci na fuzarioze ktoséw wykonano testy inokulacyjne na 200
liniach hodowlanych pszenzyta ozimego i 150 liniach pszenicy ozimej. Wykazaly one kilka

52



Sprawozdanie IGR PAN z dziatalno$ci naukowo-badawczej w 2018 roku

typéw odpornosci, ktorg scharakteryzowano roéwniez poprzez analize zawartosci
mikotoksyn w ziarnie. W wyniku krzyzowan pszenzyta uzyskano 11 form pokolenia BC>
oraz 56 form pokolenia BC3 posiadajgcych gen Fhbl, ktéry warunkuje podwyzszong
odpornos$¢ na fuzarioze ktosa.

W pracach nad wprowadzeniem do pszenzyta segmentow chromosoméw z nieuprawnych
gatunkow koziencow (Aegilops sp.), posiadajacych geny odpornoséci na rdze zdzbtowg
i z6OMtg, przeprowadzono indukowane krzyzowania monosomicznych form pszenzyta z forma
zawierajaca telosomiczny chromosom 2R. Zapylono 11 008 kwiatow, otrzymano 942
ziarniaki. Analiza cytomolekularna rekombinantow pozwolita stwierdzi¢, iz uzyskano 3 typy
ros§lin z genami odpornosci: Lr22a+Lr39 (6 roslin), Lr54+Yr37 (11 ro$lin) oraz Lr59
(4 rosliny).

Lista projektow badawczych Zaktadu
Rzgdowy Program Wieloletni

., Zwiekszenie wykorzystania krajowego biatka paszowego dla produkcji wysokiej jakosci
produktow zwierzecych w warunkach zréwnowazonego rozwoju”’, uchwata RM nr 222/2015
zdnia 15.12.2015r., 2016-2020, Obszar badawczy 2 ,, Nowe metody i techniki dla ulepszenia
wartosci odmian roslin strqczkowych”.

e Zad.2.1.,Poprawa wartosci uzytkowej grochu (Pisum sativum L.), lubinu waskolistnego
(Lupinus angustifolius L.) oraz tubinu biatego (L. albus L.) poprzez obnizenie
W nasionach zawarto$ci anty-zywieniowych oligosacharydow rodziny rafinozy
oraz obnizenie podatnosci grochu na askochytoze”, M. Gawlowska, W. Swiecicki,
L. Boros (IHAR Radzikéw), L. Lahuta (UWM, Olsztyn).

e Zad. 22. ,ldentyfikacja genéw  warunkujacych  zawartos¢  alkaloidow
oraz zawigzywanie 1 utrzymywanie organow generatywnych u tubinow”, M. Kroc,
W. Swiecicki, K. Czepiel, P. Wilczura.

e Zad. 2.5. ,,Analiza zmienno$ci, sposobu dziedziczenia wskaznikdéw fizjologicznych
u tubinu waskolistnego 1 grochu siewnego oraz mozliwosci ich wykorzystania
w ulepszaniu produktywnosci roslin”, B. Gérynowicz, W. Swigcicki, W. Mikulski,
W. Pilarczyk (UP Poznan).

e Zad. 2.6. “Fotosynteza lisci, formowanie 1 aborcja organdw generatywnych, rozwoj
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plonu ro$lin straczkowych w warunkach stresowych”, A.G. Goérny, D. Ratajczak,
M. Gawlowska, W.K. Swigcicki.

NCN

1. HARMONIA 7 ,Mechanizmy lezace u podstaw ewolucji genomoéw roslinnych,
dywersyfikacji i specjacji”, nr 2015/18/M/NZ2/00422, 13.05.2016 r.—12.05.2019 r.,
K. Susek, M. Kroc, W. Ulaszewski, M. Tomaszewska, Brain Abernathy oraz Scott
A. Jackson (University of Georgia, Athens, USA).

2. SONATA 9 ,,Profilowanie transkryptomu tubinu waskolistnego podczas interakcji
roslina-patogen: poznanie molekularnych i genetycznych podstaw odpornosci na
grzyby  patogeniczne:  Colletotrichum  lupini i  Diaporthe  toxica”
nr 2015/17/D/INZ9/02112, 03.03.2016 r.—02.03.2019 r., M. Ksiazkiewicz,
J. Kaczmarek, S. Rychel, E. Lewartowska, N. Ramzi, R. Wawrzyniak,
S. Ornatowski, W. Irzykowski.
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PRELUDIUM ,,Profile ekspresji wybranych gendéw warunkujacych biosynteze
alkaloidow chinolizydynowych w réznych organach tubinu waskolistnego (Lupinus
angustifolius L.)”, nr 2014/13/N/NZ9/03943, 27.01. 2015 r.-27.01.2019 r.,
K. Czepiel, opiekun naukowy: W. Swigcicki.

PRELUDIUM 8 ,Wplyw wzajemnych powigzan szlakow fotoperiodycznego
I wernalizacyjnego na regulacje terminu kwitnienia u tubinu waskolistnego (Lupinus
angustifolius L.)”, nr 2014/15/N/NZ9/03919, 05.08.2015 r.-04.06.2018 .,
S. Rychel, M. Ksigzkiewicz, opiekun naukowy: B. Wolko.

PRELUDIUM 12 ,,Zréznicowane losy chromosomow tubinéw”,
nr 2016/23/N/NZ2/01509, 06.07.2017 r.-05.07.2019 r., W. Bielski, opiekun
naukowy: B. Naganowska.

PRELUDIUM 8 ,Doskonalenie genetyczne pszenzyta poprzez krzyzowania
oddalone z formami amfiploidalnymi Aegilops tauschii x Secale cereale w celu
przeniesienia genéw odpornosci na rdz¢ brunatng”, nr: 2014/15/N/NZ9/00448; 21
lipca 2015 — 20 stycznia 2019, M. Majka, opieckun naukowy: H. Wi$niewska.

PBS — SEGENMAS - ,Sekwencjonowanie nowej generacji 1 mapowanie
asocjacyjne, jako metody generowania markeréw molekularnych cech uzytkowych
tubinu  waskolistnego”. PBS 3/A8/28/2015; 01.03.2015 r.-28.02.2018 r.,
Koordynator: B. Wolko; B. Naganowska, W. Swiecicki, M. Ksiazkiewicz, M. Kroc,
P. Plewinski, S. Rychel, W. Bielski.

MRIRW

1.

»ldentyfikacja rejondw w genomie grochu, warunkujacych wybrane parametry
sprawnosci fizjologicznej, jako istotnego elementu odpornosci na stresy abiotyczne”,
HOR.hn.802.18.2018, Zad. nr 40/2018, 01.01.2018 r.-31.12.2018 .,
W. Swiecicki, M. Gawlowska, A. Gorny, A. Niewiadomska (UP Poznan), L. Boros
(IHAR — PIB Radzikow), A. Wawer (IHAR — PIB Radzikow), D. Ratajczak.

,ldentyfikacja 1 sposob dziedziczenia genéw warunkujacych odpornos¢ na choroby
grzybowe 1 niska zawartos$¢ alkaloidoéw w doskonaleniu warto$ci uzytkowej tubinow,
ze szczegblnym uwzglednieniem tubinu zo6ttego”, Zad. nr 41/2018, 01.01.2018 r. —
31.12.2018r., W. Swiecicki, M. Kroc, K. Kamel, P. Barzyk, P. Wilczura, G. Koczyk.

»Analiza zmienno$ci genetycznej 1 piramidyzacja gend6w warunkujacych cechy
uzytkowe tubinu biatego”, Zad. nr 42/2018, 01.01.-31.12.2018 r., W. Rybinski,
W. Swiecicki, P. Barzyk, P. Wilczura, Cz. Nawrot.

,Cecha wczesnoéci kwitnienia u tubinu biatego i tubinu zoéttego — podstawy
genetyczne i molekularne”, Zad. nr 39/2017, 01.01.-31.12.2018 .,
M. Ksigzkiewicz, W. Bielski, B. Naganowska, P. Plewinski, S. Rychel,
M. Tomaszewska, B. Wolko.

,» Wykorzystanie markeréw molekularnych i fenotypowych do identyfikacji gendw
odporno$ci pszenicy na lamliwo$¢ zdzbta powodowang przez Oculimacula
yallundae i Oculimacula acuformis”, nr HOR. hn.802.14.2017), 01.01.2018 r. —
31.12.2018 r., H. Wisniewska, M. Kwiatek, M. Gawlowska, M. Majka, M. Korbas
(IOR - PIB, Poznan), J Belter.
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6. Badanie typéw odpornosci na fuzarioz¢ kltosOw u pszenzyta ozimego za pomoca
markeréw fenotypowych i metabolicznych, HOR. hn.802.14.2017, 01.01.2018 r. —
31.12.2018 r., H. Wisniewska, M. Kwiatek, M. Majka, T. Goral (IHAR — PIB,
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Radzikéw), J. Belter.
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Pawlowicz 1., Waskiewicz A., Perlikowski D., Rapacz M., Ratajczak D., Kosmala A.
(2018). Remodeling of chloroplast proteome under salinity affects salt tolerance of
Festuca arundinacea. Photosynthesis Research 137(3): 475-492. DOI: 10.1007/s11120-
018-0527-7.

Punkty MNiSW: 40

Impact Factor: 3,091

Rybinski W., Swiecicki W., Bocianowski J., Bomer A., Starzycka-Korbas E.,
Starzycki M. (2018). Variability of fat content and fatty acids profiles in seeds of a Polish
white lupin (Lupinus albus L.) collection. Genetic Resources and Crop Evolution 65:
417-431. DOI: 10.1007/s10722-017-0542-0.

Punkty MNiSW: 30
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Lusinska J., Majka J., Betekhtin A., Susek K., Wolny E., Hasterok R. (2018)
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Brachypodium distachyon, B. stacei and B. hybridum. Annals of Botany 122: 445-459.
DOI: 10.1093/aob/mcy086.

Punkty MNiSW: 40

Impact Factor: 3,646

Ptazek A., Dubert F., Kope¢ P., Dziurka M., Kalandyk A., Pastuszak J., Wolko B. (2018)
Seed Hydropriming and Smoke Water Significantly Improve Low-Temperature
Germination of Lupinus angustifolius L. International Journal of Molecular Sciences
19(4): E992. DOI: 10.3390/ijms19040992.
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Wolko B. (2018) Long-Term Effects of Cold on Growth, Development and Yield of
Narrow-Leaf Lupine May Be Alleviated by Seed Hydropriming or Butenolide.
International Journal of Molecular Sciences 19(4): E 2416.
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56



Sprawozdanie IGR PAN z dziatalno$ci naukowo-badawczej w 2018 roku

the marker-assisted selection and inoculation tests at the seedling and adult plant stage,
Journal of Plant Protection Research 58 (4). DOI: 10.24425/jppr.2018.124647.
Punkty MNiSW: 15

3. Wisniewska H., Goral T., Ochodzki P., Walentyn-Goral D., Kwiatek M., Majka M.,
Belter J., Banaszak Z., Pojmaj M., Kurleto D., Konieczny M., Budzanowski G., Cicha
A., Paizert K., Matysik P. (2018) Badanie typéw odpornosci na fuzariozg klosow
u pszenzyta ozimego za pomocg markerow fenotypowych i metabolicznych, Biuletyn
Instytutu Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin 284.

Punkty MNIiSW: 6

Publikacje w innych czasopismach (w tym branzowych i popularno-naukowych)
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Zespol Biologii Systemow Roslinnych

Zespot pracuje z zagadnieniami zwigzanymi z plastycznoscig rozwojowa roslin, jako
mechanizmem reakcji na stresy biotyczne oraz srodowiskowe. Tematy badan to:

1. Przeprogramowanie rozwoju roslin Arabidopsis thaliana (L) Heyhn w trakcie
infekcji Plasmodiophora brassicae.

Prowadzono prace majace na celu zrozumie¢ przeprogramowanie postepu cyklu
komoérkowego, roéznicowania floemu oraz procesOw zwigzanych z powstawaniem
olbrzymich komorek na réznych etapach rozwoju choroby.

Stwierdzono, ze chorobie towarzyszy zwickszona ekspresja gendw odpowiedzialnych za
przejscie z fazy G2 do M, czg$¢ z tych gendw funkcjonuje w ramach tego samego komleksu
biatkowego DREAM (E2Fa, RBR1, MYB3R4, MYB3R1) i poprzez indukcj¢ ekspresji
genoéw kodujacych cykliny typu B (CYCB) powoduje op6znienie wyjscia komorek z fazy
proliferacji — to skutkuje hiperplazja hypokotyli, co jest pierwszym etapem tworzenia si¢
narosli w trakcie choroby. Stwierdzono rowniez, ze hypertrofia hypokotyli zwiazana
z powstawaniom komorek olbrzymich jest wynikiem zar6wno procesow ekspansji komorek
jak 1 procesu wzrostu komorki, u podtoza, ktorego lezy powodowane przez patogen nasilenie
procesu endoreduplikacji. Praca zostata przyje¢ta do druku w The Plant Journal ale ukaze si¢
w roku 20109.

Olszak, M., Truman, W., Stefanowicz, K., Sliwinska, E., Ito, M., Walerowski, P., Rolfe S.
and Malinowski R. (2019), Transcriptional profiling identifies critical steps of cell cycle
reprogramming necessary for Plasmodiophora brassicae-driven gall formation
in Arabidopsis. Plant J. doi:10.1111/tpj.14156.

Inne prace dotyczace przeprogramowania floemu oraz transportu cukrow w trakcie infekcji
ro$lin przez P. brassicae wykazaty, ze patogen poprzez indukcj¢ genow BRX, CVP2 oraz
OPS2 powoduje intensyfikacje wczesnych etapow réznicowania floemu. Stwierdzono
rowniez specyfivzne dla floemu nasilenie akumulacji bialek premeaz sacharozy SWEET11
1 SWEETI12. Badania na podwdjnym mutancie sweetll;12 metoda mikroobrazowania
potaczonego ze spektroskopig Fourier’awykazaty, ze zidentyfikowane transportery SWEET
pelnig wazna role w dostarczeniu sacharozy w rejon wystgpowania patogenu. Praca zostala
zaakceptowana do publikacji w The Plant Cell, ale ukaze si¢ w roku 2019.

Walerowski, P., Giindel, A., Yahaya, N., Truman, W., Sobczak, M., Olszak, M., Rolfe, S.A,,
Borisjuk, L., and Malinowski, R. (2019). Clubroot Disease Stimulates Early Steps of Phloem
Differentiation and Recruits SWEET Sucrose Transporters within Developing Galls.
The Plant Cell.

2. Zmiana roéznicowania floemu oraz sktadu soku floemowego w odpowiedzi na stres
suszy u grochu (Pisum Sativum L.). Wykonano analiz¢ zmian anatomicznych we floemie
ro$lin grochu znajdujacych si¢ w warunkach niedoboru wody. Przeprowadzono réwniez
analiz¢ metaboliczng zawarto$ci soku floemowego oraz ekspresji transporterow cukrow.
Wyniki wskazuja na kluczowa rolg floemu w przekierowaniu substancji odzywczych oraz
osmotycznie czynnych a takze regulatorow metabolizmu w warunkach stresu suszy.

Zespol Nanobiotechnologii i Biosyntezy Metabolitow Wtornych

Zespot pracuje gltoéwnie na roslinie leczniczej: Dziurawiec zwyczajny (Hypericum
perforatum). Interdyscyplinarne badania prowadzono w nast¢pujacych kierunkach:

1. Zrozumienie §ciezki rozwoju biosyntetycznej hyperycyny

Hiperycyna jest fotodynamicznym pigmentem, substancja zostala wykryta w naturalnie

wystepujacej formie w  dziurawcu zwyczajnym, petnigca funkcje  markera
chemataksonometrycznego. Substancja wykazuje cechy wielofunkcyjnego posrednika
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w odkryciach lekow oraz zastosowaniu w medycynie na catym $wiecie. W roku 2018
podjeto probe charakterystyki sieci molekularnej regulujacej biosynteze¢ hiperycyny.
Uzyskane informacje zostang uzyte do poprawienia, jakosci produkcji hiperycyny w oparciu
o inzynieri¢ metaboliczng. W roku 2018 scharakteryzowano warunki niezbedne do
zahamowania badz uruchomienia syntezy hyperycny.

2. Oporno$¢ rosliny na transformacje T-DNA

Zesp6t analizuje transkryptom, metabolom i proteom dziurawca zwyczajnego w celu
zrozumienia zjawiska opornosci rosliny — zywiciela na interakcje z Agrobacterium.
Transformacja posrednia Agrobacterium jest istotnym narzedziem poprawy upraw
i funkcjonalnej genomiki roslin, zatem wyniki tych badan pozwola na rozwdj technik
transformacji dla gatunkdw opornych na ten proces. Ponadto bedzie mozliwe wytworzenie
strategii zapobiegania chorobie guzowato$ci korzeni dla upraw ekonomicznie istotnych
a narazonych na te¢ chorobe. W roku 2018 zidentyfikowano 1 funkcjonalnie
scharakteryzowano geny odpowiedzialne za mechanizm opornosci roslin na transformacje
z wykorzystaniem Agrobacterium.

3. Fitonanotechnologia

Zespol bada wplyw roznych metalicznych nanoczasteczek w réznych tkankach roslinnych
poprzez badania metabolomiczne i transkryptomiczne, ze szczegdlnym uwzglednieniem
metabolizmu wtornego roslin. Ponadto zespot pracuje nad mechanizmami nanoformacji dla
syntezy z zastosowaniem ekstraktow z Hypericum perforatum. Umozliwi to charakterystyke
mechanizmow redoks oraz poznanie wtornych metabolitow w tych procesach. Innym
kierunkiem prowadzonych badan bylo uzyskowanie waznych komponentéw takich, jak
hyperycyna i hyperforyna przy pomocy nanoczasteczek z H. perforatum. W roku 2018
opisano procesy redox 1 zidentyfikowano niektore z metabolitow wtornych, ktérych
obecno$¢ towarzyszy interakcji migdzy komponentami ro$linnymi a metalicznymi
nanoczgsteczkami. Zostatlo to wykorzystane do opracowania procedur uzyskiwania
i oczyszczania wielu substancji pochodzenia ro$linnego o potencjalnym znaczeniu
farmakologicznym.

Zespol Inzynierii Sciany Komérkowej Roslin
Streszczenie

Sktad chemiczny wtornej $ciany komorki (Secondary cell wall -SCW) oraz jej struktura
maja znaczacy wptyw na jej zastosowanie, jako zrodta surowca do wielorakich zastosowan
(drewno, miazga, bioenergia). Obicktem badan Zespotu jest wierzba purpurowa (Salix
pupurea L.). Szybkorosngce rosliny drzewiaste, takie jak gatunki z rodziny wierzbowatych,
stanowig atrakcyjne zrodto odnawialnego surowca biomasy dla bioenergii. Dodatkowo,
wierzba zostata polecona, jako strategiczna uprawa bioenergetyczna dla Polski, jako czes¢
naturalnego sktadu polskiej roslinnosci. W roku 2018 badano nastepujace zagadnienia:

1. Zrozumienie roli metylacji DNA oraz regulacji potranskrypcyjnej w biosyntezie
wtornej Sciany komorkowe;j

Opracowano metodg¢ regeneracji wierzby purpurowej w warunkach kultur in vitro. Metode
te wykorzystano do traktowania roslin zebularyng — czynnikiem zaburzajagcym
prowadzacym do demetylacji DNA. Sklonowano geny metylotransferazy DNA oraz
demetylazy DNA z genomu Salix purpurea. Zbadano réwniez ekspresje prekursorow
miRNA w roznych tkankach i1 organach wierzby purpurowej i potwierdzono, ze niektore
z nich moga by¢ zaangazowane w regulacj¢ procesu ksylogenezy.
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2. Dynamika ekspresji gendw zaangazowanych w synteze i przemiany wtdrnej $ciany
komoérkowej u wierzby purpurowej

Wytypowano in silico geny odpowiedzialne za synteze i przemiany $ciany koméorkowej oraz
zbadano ich ekspresje.

3. Badanie réznorodnosci genetycznej populacji wierzby purpurowej oraz selekcja
osobnikdw o potencjalnych warto$ciach agrotechnicznych lub przemystowych

W roku 2018 we wspotpracy z Dr Sulimg z Uniwersytetu Warminsko-Mazurskiego
w Olsztynie 2017 przeprowadzono charakterystyke cech biometrycznych (przyrost wtorny
lodygi, §wieza i sucha masa) oraz niektorych cech fizjologicznych 400 genotypow populacji
wierzby purpurowej. W populacji wytypowano osobniki meskie 1 zenskie.
Wyselekcjonowano takze osobniki odporne na susz¢ i wysokie temperatury. Znaleziono
réwniez genotypy o istotnie réznym poziomie akumulacji lignin, oporne na rdze¢
(Melampsora spp.), oraz zréznicowanym sktadzie glikozydow salicylanowych. Rozpoczeto
roéwniez etap mapowania genetycznego z wykorzystaniem metody SSR, co pozwolito na
znalezienie 30 primerow dajacych réznicujace produkty amplifikacji.

Lista projektow badawczych Zaktadu
NCN

1. OPUSL13 HyperAgro: “Understanding the relevance of pathogenesis-related defence
mechanisms in plant recalcitrance against Agrobacterium mediated transformation”
nr 2017/25/B/NZ9/00720, 07.02.2018 r.—06.02.2021 r.; Kierownik projektu:
Franklin Gregory, uczestnicy projektu: dr. Selvakesavan Rajendran Kamalabai,
Preeti Shakya, Dariusz Kruszka, Qaisar Magbool, Pradeep Matam.

2. OPUS 12 ,Hyperisyn: Zastosowanie innowacyjnych narzedzi badawczych do
poznania sieci molekularno-genetycznych uwarunkowan szlaku biosyntezy
hiperycyny”, nr 2016/23/B/NZ9/02677, 03.07.2017-02.07.2020 r.; Kierownik
projektu: Franklin Gregory, uczestnicy projektu: dr. Selvakesavan Rajendran
Kamalabai, Preeti Shakya, Dariusz Kruszka, Qaisar Magbool, Pradeep Matam.

3. OPUSI1 ,HyperNano: Badanie zmian metabolizmu wtoérnego u Hypericum
perforatum pod wptywem nanoczasteczek poprzez zastosowanie zintegrowanego
podejscia i technologii ,,omics”, nr 2016/21/B/ NZ9/01980, 12.01.2017 r.—
11.01.2020 r.; Kierownik projektu: Franklin Gregory, uczestnicy projektu:
Selvakesavan Rajendran Kamalabai, Preeti Shakya, Dariusz Kruszka, Qaisar
Magbool, Pradeep Matam.

4. OPUS 11 ,,Rola transportu floemowego w adaptacji grochu do warunkéw niedoboru
wody”, nr 2016/21/B/NZ9/02020, 12.01.2017 r.—11.01.2020 r.; Kierownik projektu:
Robert Malinowski (IGR PAN).

5. OPUS 10 ,,Zrozumienie roli zaleznych od chityny odpowiedzi obronnych roslin
podczas infekcji Plasmodiophora brassicae”, nr 2015/19/B/NZ3/01489, 20.06.2016
r—19.06.2019 r.; Kierownik projektu: William Truman, uczestnicy projektu:
Soham Mukhopadhyay, Juan Camilo Ochoa.

6. SONATA 9 ,,Znaczenie przemian $ciany komoérkowej roslin zainfekowanych przez
Plasmodiophora brassicae dla rozwoju patogena”, nr 2015/17/D/NZ9/01977,
03.06.2016 r.—02.06.2019 r.; Kierownik projektu: Karolina Stefanowicz.

7. SONATA BIS 5 ,,PurpleWalls - zintegrowane badania nad (de) regulacja ekspresji
genomu w procesie biosyntezy drewna u wierzby purpurowej (Salix purpurea L.)”,
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nr 2015/18/E/NZ2/00694, 12.05.2016 r.—11.05.2019 r.; Kierownik projektu: Jorge
A. Pinto Paiva uczestnicy projektu: Mortaza Khodaeiaminjan, Carolina Gomes.

8. SONATA BIS 2 ,,Kompleksowa analiza mechanizmow prowadzacych do zaburzenia
rownowagi miedzy proliferacjg a roznicowaniem komorek w trakcie infekcji przez
Plasmodiophora brassicae”, nr 2012/07/E/NZ3/00510, 16.09.2013 r.-15.04.2018 r.;
Kierownik projektu: Robert Malinowski (IGR PAN).

Wspoipraca bilateralna Polska-Portugalia finansowana przez MNiSW oraz FCT

,Przemiany $ciany komoérkowej w warunkach stresu u Medicago truncatula” 01.01.2017 r.—
31.12.2018 r.; Kierownik projektu: Jorge A. Pinto Paiva (IGR PAN).

Spis publikacji Zakladu Zintegrowanej Biologii Roslin

Publikacje w czasopismach z ,, Listy A Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego ™.

1.

Boher P., Soler M. Sanchez A., Hoede C., Noirot C., Paiva J.A.P., Ferra O., Figueras
M. (2018) A comparative transcriptomic approach to understanding the formation of
cork. Plant Molecular Biology 96(1-2):103-118. DOI: 10.1007/s11103-017-0682-9.
Punkty MNiSW: 35

Impact Factor: 3,543

Marslin G., Siram K., Magbool Q., Selvakesavan R.K., Kruszka D., Kachlicki P.,
Franklin G. (2018) Secondary Metabolites in the Green Synthesis of Metallic
Nanoparticles. Materials 3:11. DOI: 10.3390/ma11060940.

Punkty MNiSW: 35

Impact Factor: 2,467

Siram K., Divakar S., Raghavan C.W., Marslin G., Rahman H., Franklin G. (2018)
Prediction and elucidation of factors affecting solubilisation of imatinib mesylate in
lipids.  Colloids and  Surfaces  B: Biointerfaces  174:  443-450.
DOI:10.1016/j.colsurfb.2018.11.033.

Punkty MNiSW: 35

Impact Factor: 3,997

Marslin G., Prakash J., Qi S., Franklin G. (2018) Oral Delivery of Curcumin Polymeric
Nanoparticles Ameliorates CCls-Induced Subacute Hepatotoxicity in Wistar Rats.
Polymers 10:541. DOI:10.3390/polym10050541.

Punkty MNiSW: 40

Impact Factor: 2,935

Walerowski P., Giindel A., Yahaya N., Truman W., Sobczak M., Olszak M., Rolfe S.,
Borisjuk L., and Malinowski R. 2018. Clubroot Disease Stimulates Early Steps of
Phloem Differentiation and Recruits SWEET Sucrose Transporters within Developing
Galls. The Plant Cell 30:3058-3073. DOI: 10.1105/tpc.18.00283.

Punkty MNiSW: 45

Impact Factor: 8,228

Autorstwo/redakcja monografii; autorstwo rozdziatu w monografii

1.

Susana S. Aratjo, Carolina Gomes, Jorge A.P. Paiva, Alma Balestrazzi, and Anca
Macovei (2018) MicroRNAs: Emerging Roles in Abiotic Stresses and Metabolic
Processes. In Metabolic Adaptations in Plants During Abiotic Stress Akula
Ramakrishna, Sarvajeet Singh Gill, ed. CRC Press ISBN 9781138056381 - CAT#
K33263, pad 251-266.
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WSPOLPRACA KRAJOWA
Wspodilpraca z krajowymi placowkami naukowymi

Europejskie Centrum Bioinformatyki i Genomiki (IChB/PP)
e dr Lukasz Marczak; analiza genotypow jgczmienia jarego z wykorzystaniem

chromatografii gazowej potaczonej z spektrometria mas; wspolny projekt NCN
OPUS9 — A. Kuczynska

Hodowla Roslin Smolice Spoétka z o.o.
e Genetyczne 1 molekularne podstawy cechy wczesnosci kwitnienia tubinu biatego
i zoltego — (projekt MRIRW zad. 39). Sekwencjonowanie nowej generacji
I mapowanie asocjacyjne, jako metody generowania markeréw molekularnych cech
uzytkowych tubinu waskolistnego — (konsorcjum NCBIR SEGENMAS) —
M. Ksigzkiewicz, W. Bielski, B. Naganowska, B. Wolko, P. Plewinski, S. Rychel,
M. Tomaszewska

Instytut Agrofizyki PAN w Lublinie

e dr hab. Artur Nosalewicz, prof. IA PAN; wplyw oporu mechanicznego na wzrost
korzeni jeczmienia (wspdlny projekt MRiRW) — A. Kuczynska

e dr Agnieszka Kasprzycka — wspotpraca naukowa z J. Lalak-Kanczugowska

e dr hab. Magdalena Frac, Wspolna publikacja przegladowa — M. Jedryczka

e M. Banda— opracowanie parametréw geometrycznych i wasciwo$ci mechanicznych
(fizycznych) nasion ro$lin stragczkowych pod wzgledem ich odporno$ci na obcigzenia
mechaniczne. 2018 — praca przyjeta do druku w Int. Agrophysics (z IF) —
W. Rybinski.

Instytut Biotechnologii i Antybiotykow, Warszawa
e dr Jozef Kapusta; opracowanie iniekcyjnej i doustnej szczepionki pochodzenia
roslinnego przeciwko HBV; publikacje JCR 2017 — T. Pniewski

Instytut Biochemii i Biofizyki PAN w Warszawie
e Pracownia Patogenezy Roslin; dr hab. Magdalena Krzymowska, mgr Marcin

Piechocki, analizy filogenomiczne oraz modelowanie roslinnych i1 grzybowych
homologoéw biatka HopQ; publikacja JCR 2018 — G. Koczyk

Instytut Chemii Bioorganicznej PAN w Poznaniu

e prof. dr hab. Maciej Stobiecki; analiza zmiennosci form je¢czmienia jarego
w warunkach deficytu wody; publikacja — A. Kuczynska

e badania metabolomu Passiflora incarnata, wspotpraca z Uniwersytet Medyczny
w Poznaniu publikacja JCR 2018 — A. Sawikowska

e prof. dr hab. M. Stobiecki; Analizy HPLC/MS bioaktywnych metabolitoéw wtoérnych
ro$lin uprawnych; publikacje w czasopismach z listy filadelfijskiej, liczne
komunikaty na konferencjach krajowych i migdzynarodowych — P. Kachlicki

e prof. dr hab. Marek Figlerowicz, dr Jan Podkowinski; analiza ewolucji genow
karboksylaz u tubinéw 1 innych Fabaceae; publikacja w Genes (2018);
M. Ksiazkiewicz, K. Czyz, B. Naganowska.

Instytut Ekologii Terenow Uprzemystowionych w Katowicach
e dr Marta Pogrzeba; analiza chemiczna pod wzglgdem zawarto$ci metali 1 innych
pierwiastkow gleb oraz wybranych gatunkow i genotypow miskanta dla potrzeb
fitoremediacji skazonych gleb; publikacje JCR 2017 — S. Jezowski.
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Instytut Fizjologii Roslin PAN w Krakowie

Sekwencjonowanie nowej generacji I mapowanie asocjacyjne, jako metody
generowania markeré6w molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego —
(konsorcjum NCBIR SEGENMAS) — B. Wolko, B. Naganowska, M. Ksiazkiewicz,
S. Rychel, W. Bielski, P. Plewinski.

Instytut Genetyki Czlowieka PAN w Poznaniu

prof. dr hab. Maciej Kurpisz, mgr Anna Rugowska, mgr Kamil Wierzbinski;
okreslenie immunogenno$ci HBcAg pochodzenia roslinnego w modelu zwierzecym,;
publikacja JCR 2017 — T. Pniewski, M. Pyrski.

Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin — PIB oddzial w Poznaniu

prof. dr hab. T. Cegielska-Taras, prof. dr hab. |. Bartkowiak-Broda, dr hab. L. Szata:
analiza funkcji wybranych gendéw nalezacych do rodziny PP2C (kodujacych
fosfatazy biatkowe) oraz HD-Zip (kodujacych czynniki transkrypcyjne) u rzepaku;
wspolnie realizowany projekt NCN OPUS — D. Babula-Skowronska.

M. Starzycki, Zaktad Roslin Oleistych. Ocena zmiennos$ci sktadu chemicznego
nasion gatunkéw z rodzaju Lathyrus, Cicer, Vicia i Lupinus. W roku 2017 -
publikacja z IF (Genetic Resources and Crop Evolution, w 2018 przyjeta do druku
w Int. Agrophysics — W. Rybinski.

Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin — PIB w Radzikowie

dr T. Goéral, dr P. Ochodzki; identyfikacja biatek zwigzanych z odpornoscig na
fuzarioze kloséw u pszenicy i1 pszenzyta; publikacja w czasopi$mie z listy JCR
(2016) i publikacja w recenzjach — A. Kosmala, D. Perlikowski, 1. Pawlowicz,
A. Augustyniak.

dr Grzegorz Gryziak; przekazanie wyselekcjonowanych linii w ramach projektu
POLAPGEN ,,Narzedzia biotechnologiczne do otrzymywania zb6z o zwigkszonej
odpornos$ci na suszg¢”; dokumentacja oraz wymiana prob z innymi bankami genow
i ogrodami botanicznymi w $wiecie, udostgpnianie materiatow wyjsciowych
hodowcom — A. Kuczynska.

Zaktad Fitopatologii, dr hab. Elzbieta Czembor, dr hab. Tomasz Goéral; analiza
zasiedlenia ziarna kukurydzy przez grzyby Fusarium, porazenie pszenicy przez
Fusarium; publikacja 2019, projekt NCN — L. Stepien.

Zaktad Traw, Roslin Motylkowatych i Energetycznych, dr Danuta Martyniak —
J. Lalak-Kanczugowska.

dr Lech Boros, Identyfikacja rejonow w genomie grochu, warunkujgcych wybrane
parametry sprawnosci fizjologicznej, jako istotnego elementu odpornos$ci na stresy
abiotyczne - Projekt MRIRW Zad. 40 — M. Gawlowska, W. Swiecicki.

Zaktad Fitopatologii, dr T. Géral, wspotpraca w ramach dwoch projektéw MRiRW:
Badanie typow odpornos$ci na fuzarioze¢ kloséw u pszenzyta ozimego za pomoca
markerow fenotypowych i1 metabolicznych. Wspdlna publikacja z listy B po
recenzjach (Biuletyn Hodowli i Aklimatyzacji Roslin - bedzie wydana w 2018 r.) —
H. Wisniewska.

Zaktad Genetyki 1 Hodowli Roslin, dr hab. P. Czembor prof. [HAR-PIB, wspodipraca
w ramach projektu NCN: Doskonalenie genetyczne pszenzyta poprzez krzyzowania
oddalone z formami amfiploidalnymi Aegilops tauschii x Secale cereale w celu
przeniesienia genow odpornosci na rdze brunatng, wspdlna publikacja z listy JCR
2018 (Frontiers in Plant Science) — M. Majka.
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Instytut Ochrony Roslin — Panstwowy Instytut Badawczy w Poznaniu
e prof. dr hab. M. Korbas, wspotpraca w ramach projektu MRiRW: Wykorzystanie
markerow molekularnych i1 fenotypowych do identyfikacji genéw odpornosci
pszenicy na ftamliwo$¢ zdzbta powodowang przez Oculimacula yallundae
i Oculimacula acuformis, Wspoélna publikacja z listy A 2018 (Journal of Plant
Protection Research) — H. Wisniewska

Instytut Wiékien Naturalnych i Roslin Zielarskich w Poznaniu

e Uzyskanie ochrony patentowej 1 opracowania szczepionki pochodzenia roslinnego
przeciwko HBV, Wspotpraca w ramach konsorcjum PLANTOVAC, IBA Warszawa
- dr Jozef Kapusta, prof. dr hab. Bogustaw Czerny, Medana SA Sieradz- Andrzej
Szczepanek, CB DNA Poznan - Jacek Wojciechowicz, uzyskanie ochrony
patentowej 1 opracowanie szczepionki pochodzenia roslinnego przeciwko HBV;
uzyskanie patentu EPO 2017 — T. Pniewski.

e Parametry rozwoju roslin konopi oleistych odmiany ‘Henola’ w warunkach
uprawy na glebach lekkich, ubogich w sktadniki pokarmowe i kwasnych”
15.03.2018 r.—30.06.2019 r. — M. Jedryczka, F. Bakro, J. Kaczmarek.

Politechnika Lubelska
e Wydzial Inzynierii Srodowiska, dr hab. Malgorzata Pawtowska, prof. PL — J. Lalak-
Kanczugowska.

Politechnika Poznanska
Wydzial Elektryczny, Instytut Matematyki:
e dr hab. Katarzyna Filipiak, rozwoj naukowy w dziedzinie matematyki - uzyskanie
stopnia doktora, publikacja JCR 2018 — M. Mokrzycka
e drhab. K. Filipiak, publikacja JCR 2018 — A. Sawikowska
Wydzial Informatyki, Instytut Informatyki
e drhab. A. Lawrynowicz, realizacja projektu NCN — mgr. inz. H. Cwiek-Kupczynska
Wydzial Technologii Chemicznej
e dr hab Agnieszka Zgota-Grzeskowiak, identyfikacja grzybow izolowanych
z produktow zywnosciowych; publikacja 2017 — L. Stepien

Politechnika Slaska w Gliwicach
e dr hab. Wioletta Przystas, identyfikacja grzybow wykorzystywanych do rozktadu
zwigzkow bioaktywnych; publikacja 2018 — L. Stepien, M. Urbaniak

Uniwersytet Ekonomiczny w Poznaniu
e Wydzial Towaroznawstwa; dr hab. A. Blaszczyk, dr K. Mikotajczyk-Bator;
Analiza metabolitow wtornych w Zzywno$ci pochodzenia ro$linnego; wspdlne
publikacje — P. Kachlicki.

Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu
Wydzial Biologii
e Instytut Biologii Eksperymentalnej, Zaklad Ekofizjologii Roslin: dr hab.
M. Arasimowicz-Jelonek: rola tlenku azotu (NO) w metabolizmie roslinnym;
wspolnie realizowany projekt NCN OPUS i PRELUDIUM - A. Kosmala,
D. Perlikowski, A. Augustyniak, K. Masajada.
e Instytut Biologii Eksperymentalnej, Zaklad Botaniki Ogélnej: dr Maria
Katarzyna Wojciechowicz; analiza mikroskopowa przebiegu somatycznej
embriogenezy miskanta; publikacja JCR 2017 — T. Pniewski.
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Instytut Biologii Eksperymentalnej, Zaklad Botaniki Ogélnej: dr Maria
Katarzyna Wojciechowicz; wspolna realizacja zadania badawczego nr 2.4
w wieloletnim projekcie rzadowym RM nr 222/2015 — A. Kuczynska

Instytut Biologii Molekularnej i Biotechnologii, Zaklad Biotechnologii: dr hab.
A. Ludwikéw, prof. UAM, prof. dr hab. J. Sadowski: analiza funkcji wybranych
genow nalezacych do rodziny PP2C (kodujacych fosfatazy biatkowe) oraz HD-Zip
(kodujacych czynniki transkrypcyjne) u rzepaku; wspolnie realizowany projekt NCN
OPUS - D. Babula-Skowronska.

Instytut Biologii Molekularnej i Biotechnologii, Zaklad Ekspresji Genow: prof.
dr hab. Zofia Szweykowska-Kulinska; uzyskanie roslin ziemniaka S. tuberosum
odm. Desiree z wytaczong ekspresja genu BBX24; publikacja w przygotowaniu —
A. Kielbowicz-Matuk, T. Rorat.

Pracownia Aeropalinologii, mgr A. Szymanska; monitoring aerobiologiczny
grzybow rodzaju Cladosporium; wspolne publikacje — M. Jedryczka.

Wydzial Fizyki

Zaklad Biofizyki Molekularnej, dr hab. Ewa Banachowicz, prof. UAM,;
przewidywanie struktury drugorzedowej 1 trzeciorzgdowej biatek StZPR1
i StBBX24 z S. tuberosum w oparciu o modelowanie poréwnawcze; publikacja
w czasopismie z listy JCR (2017) 1 publikacja w przygotowaniu — A. Kieltbowicz-
Matuk, T. Rorat.

Wydzial Chemii

Zaklad Krystalografii; dr Miroslaw Gilski, analiza struktury biatek alergennych
tworzonych przez grzyby, wspolna publikacja (Journal of Environmental Sciences,
2017) Zaktad Krystalografii; Poznan, dr Mirostaw Gilski, analiza struktury biatek
alergennych tworzonych przez grzyby, wspdlna publikacja (Journal of
Environmental Sciences, 2017) — M. Jedryczka.

Uniwersytet Marii Curie-Sklodowskiej w Lublinie

Instytut Zywienia Zwierzat i Bromatologii, prof. Eugeniusz Grela. Opracowanie
jednolitej metodyki oznaczania substancji antyzywieniowych w rodzaju Lathyrus, ze
szczegdlnym uwzglgdnieniem zawartosci neurotoksyn (ODAP) oraz ocena
zmienno$¢ sktadu chemicznego nasion materialow kolekcyjnych roslin bobowatych.
2017 - praca z IF (European Food Research and Technology). 2018 - przestano do
druku w PWN monografie roslin straczkowych w jezyku polskim — W. Rybinski.
Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne jako metody
generowania markeréw molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego —
(konsorcjum NCBIR SEGENMAS) — B. Wolko, B. Naganowska, M. Ksiazkiewicz,
S. Rychel, W. Bielski, P. Plewinski.

Uniwersytet Medyczny w Poznaniu

badania metabolomu Passiflora incarnata, wspotpraca z IChB PAN, publikacja JCR
2018 — A. Sawikowska.

prof. dr hab. P. Mikotajczak, dr hab. M. Ozarowski; Analizy HPLC/MS aktywnych
biologicznie komponentow roslin zielarskich; wspdlne publikacje, komunikaty na
konferencjach — P. Kachlicki.

mgr Malgorzata Nowak; monitoring aerobiologiczny grzybow rodzaju
Cladosporium, wspolne publikacje — M. Jedryczka.
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Uniwersytet Przyrodniczy w Lublinie
Wydzial Ogrodnictwa i Architektury Krajobrazu

prof. Elzbieta Weryszko-Chmielewska, dr Aneta Sulborska; monitoring
aerobiologiczny, wspdlne publikacje — M. Jedryczka.

Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu

Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne jako metody
generowania markeréw molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego —
(konsorcjum NCBIiR SEGENMAS) - B. Wolko, B. Naganowska,

M. Ksigzkiewicz, S. Rychel, W. Bielski, P. Plewinski.

Katedra Biotechnologii i Mikrobiologii Zywnos$ci, dr hab. R. Marecik,
Identyfikacja szczepdw Trichoderma ze srodowiska naturalnego, wspolna publikacja
— L. Blaszczyk.

Katedra Biochemii i Analizy ZywnoS$ci, dr J. Czubinski, Analiza metabolitow
wtornych w zywnosci pochodzenia roslinnego; wspdlne publikacja — P. Kachlicki.
Katedra Chemii, dr hab. K. Gromadzka, analiza mykotoksyn Fusarium, wspolna
publikacja — L. Blaszczyk.

Katedra Chemii, A. Waskiewicz, K. Gromadzka, analiza metabolitow grzybowych,
publikacje 2016, 2017, 2018, 2019, wspolne projekty NCN — L. Stepien.

Katedra Chemii Rolnej i Biogeochemii Srodowiska, dr hab. Renata Gaj, wspolne
projekt badawczy — M. Jedryczka.

Katedra Fitopatologii Le$nej, dr inz. Marta Belka, Wspdlna publikacja
przegladowa — M. Jedryczka.

Katedra Genetyki i Hodowli, prof. dr hab. Jerzy Nawracata; opracowanie
kompleksowej procedury hodowli nowych odmian pszenicy;, wspolny projekt
NCBIR — T. Adamski.

Katedra Genetyki i Hodowli, dr J. Niemann; introdukcja genéw odpornosci na
choroby i owady oraz meskiej sterylno$ci z pokrewnych gatunkéw rodzaju Brassica
do rzepaku (Brassica napus L.); wspdlnie realizowany projekt MRiRW — J. Majka.
Katedra Genetyki i Hodowli Roslin, dr hab. Janetta Niemann; identyfikacja zrodet
odpornosci genetycznej na kile kapusty i suchg zgnilizng kapustnych u mieszancow
miedzygatunkowych w obrebie rodzaju Brassica, 2 projekty badawcze (MRiRW),
wspolne publikacje — M. Jedryczka.

Katedra Genetyki i Hodowli RoSlin,, J. Nawracata, D. Weigt, D. Popowska,
J.  Niemann, A. Tomczak, Identyfikacja ukladow allelicznych genéw
fotoneutralnosci 1 wczesnosci oraz opracowanie metodyki otrzymywania roslin
homozygotycznych u soi — (projekt MRIRW zad. 105) — M. Ksiazkiewicz,
S. Rychel, B. Wolko.

Katedra Mikrobiologii Ogélnej I Srodowiskowej, dr hab. Alicja Niewiadomska,
Identyfikacja rejondw w genomie grochu, warunkujgcych wybrane parametry
sprawnosci fizjologicznej, jako istotnego elementu odpornosci na stresy abiotyczne
- Projekt MRIiRW Zad. 40 — M. Gawlowska, W. Swiecicki.

Katedra Metod Matematycznych i Statystycznych, prof. dr hab. Tadeusz
Calinski, zastosowanie modeli mieszanych w ocenie odmian, publikacja JCR 2017 -
P. Krajewski, Z. Kaczmarek.

Katedra Metod Matematycznych i Statystycznych, prof. dr hab. Augustyn
Markiewicz, mgr Adam Mieldzioc, publikacja JCR 2018 — M. Mokrzycka.
Wykorzystanie metod statystycznych dla opracowania zmienno$ci genetycznej
roslin bobowatych z gatunkéw Lathyrus, Vicia, Cicer 1 Lupinus.

Bocianowski J., dwie publikacje z IF w 2017 i jedna w 2018 — W.Rybinski.

67



Sprawozdanie IGR PAN z dziatalnosci naukowo-badawczej w 2018 roku

e Wydzial Technologii Drewna, dr hab. Bogustawa Waliszewska, prof. UP, dr hab.
Magdalena Zborowska, prof. UP; Katedra Biotechnologii i Mikrobiologii
Zywnoséci — dr hab. inz. Wojciech Biatas; analiza biochemiczna i fermentacja
biomasy miskanta; ztozona publikacja — T. Pniewski.

e Wydzial Technologii Drewna, Katedra Biotechnologii i Mikrobiologii Zywno$ci
- dr hab. inz. Roman Marecik, dr inz. Radostaw Dembczynski; we wspolpracy
Z Instytutem Immunologii i Terapii Doswiadczalnej PAN, Wroclaw — dr hab. Joanna
Wietrzyk, dr hab. Elzbieta Pajtasz-Piasecka, dr Magdalena Milczarek, dr Justyna
Wojas-Turek; opracowanie doustnej szczepionki pochodzenia roslinnego przeciwko
HBV; publikacja JCR 2018, publikacje w przygotowaniu — T. Pniewski.

e Wydzial Technologii Drewna, Zaklad Chemii Analitycznej; dr hab. Agnieszka
Waskiewicz; konsultacje w zakresie analiz chemicznych sktadu makrolaktonow —
realizowany projekt NCN/OPUS — G. Koczyk.

Uniwersytet Rolniczy (UR) w Krakowie
e Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne, jako metody
generowania markerow molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego —
(konsorcjum NCBiR SEGENMAS) — B. Wolko, B. Naganowska, M. Ksiazkiewicz,
S. Rychel, W. Bielski, P. Plewinski.

Wydzial Rolniczo-Ekonomiczny UR w Krakowie
e prof. drhab. M. Rapacz, prof. dr hab. A. Ptazek, dr E. Pociecha: fizjologiczna reakcja
na stresy abiotycznych i biotyczne u traw kompleksu Lolium-Festuca; dwie
publikacje w czasopismach z listy JCR (2018) — A. Kosmala, I. Pawlowicz,
D. Perlikowski, A. Augustyniak, K. Masajada.
e dr hab. Anna Gorczyca, identyfikacja grzybow infekujacych pszenicg twarda;
publikacja 2018 — L. Stepien, M. Urbaniak.

Uniwersytet Rzeszowski
Wydzial Biologiczno-Rolniczy
e dr hab. Idalia Kasprzyk; monitoring aerobiologiczny, wspolne publikacje,
Wyrdznienie Wydz. 1| PAN — M. Jedryczka.

Uniwersytet Szczecinski
Wydzial Biologii

e dr hab. Agnieszka Grinn-Gofron; monitoring aerobiologiczny, wspdlne publikacje,
Wyréznienie Wydz. I PAN — M. Jedryczka.

Uniwersytet Slaski w Katowicach

e wspotpraca w projekcie HARMONIA, publikacja JCR 2018 — P. Krajewski.

e prof. dr hab. Iwona Szarejko; wyjasnianie wspotdziatania hormonéw 1 jego roli
w ksztattowaniu architektury roslin jeczmienia; wspolny projekt NCN OPUSI12 —
A. Kuczynska.

e R. Hasterok; 1) publikacja JCR 2018, 2) projekt badawczy HARMONIA7
2015/18/M/NZ2/00394 ,,Zmienno$¢ genetyczna i epigenetyczna w naturalnych
populacjach modelowej trawy Brachypodium distachyon, a adaptacja do
zroznicowanych warunkow srodowiska” — K. Susek.

Uniwersytet Warminsko-Mazurski w Olsztynie
e Katedra Hodowli Roslin i Nasiennictwa — prof. M. Wiwart i mgr Klaudia Goriewa-
Duba: Analiza rozmieszczenia sekwencji repetetywnych (pTa-535, pTa-86, pTa-
713, 35S rDNA) na chromosomach mieszancow pszenno-orkiszowych oraz
wybranych akcesji pszenicy durum — H. Wisniewska, M. Majka.
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Uniwersytet Wroclawski
e dr Ewa Koztowska, identyfikacja grzybow wykorzystywanych do rozktadu
zwigzkow bioaktywnych; publikacje 2017, 2018 — L. Stepien, M. Urbaniak.

Wielkopolskie Centrum Zaawansowanych Technologii w Poznaniu
e dr Jakub Rybka, mgr Adam Mieloch; otrzymywanie superparamagnetycznych
bionanoczastek typu rdzen/otoczka na przyktadzie tlenku zelaza i HBcAg; ztozone
wnioski grantowe do NCN OPUS 13-15, ztozona publikacja i publikacja
w przygotowaniu — T. Pniewski, M. Pyrski.

Zachodniopomorski Uniwersytet Technologiczny w Szczecinie
Wydzial Ksztaltowania Srodowiska i Rolnictwa
e Katedra Fizyki i Agrofizyki - dr Renata Matuszak-Slamani; wptyw niedoboru wody
na wybrane cechy siewek jeczmienia jarego rosngcych przy réznym natezeniu
promieniowania fotosyntetycznie czynnego; publikacja w przygotowaniu —
A. Kuczynska.

Wspoilpraca pracownikow PAN z podmiotami gospodarczymi

1. DANKO Hodowla Roslin Sp. z 0.0. Oddzial w Szelejewie

e projekt naukowo-badawczy MRiRW; 2014-2020; Kosmala A., Zwierzykowski Z.,
Pawlowicz L., Perlikowski D., Augustyniak A., Masajada K., Zwierzykowski W.,
Paszkowski E. (DANKO), Z. Banaszak (DANKO); wspoltpraca obejmuje: (i) prace
zwigzane z uzyskaniem form introgresywnych Lolium multiflorum/Festuca
arundinacea o podwyzszonych parametrach zimotrwatosci, mrozoodpornosci
I tolerancji suszy oraz (ii) badania nad identyfikacja markerow fizjologiczno-
molekularnych, sprz¢zonych z tymi cechami.

e wspodtpraca w ramach projektu MRIRW nr 14,Z. Banaszak / H. WiSniewska.

e umowa na wykonanie ustugi w ramach projektu MRIRW, nr 2/01/2018, 15.02.2018
(wspolpraca w ramach projektu MRIRW nr 2, B. Lugowska / H. WiSniewska).

2. DuPont Poland Sp. z 0.0. Warszawa
e Leszek Menzel, Jedryczka M., Kaczmarek J.; System Prognozowania Epidemii
Choréb (SPEC) — optymalizacja terminu ochrony chemicznej rzepaku przed sucha
zgnilizng kapustnych w Polsce.

3. Evergreen Solutions Sp. z 0.0. Pyrzyce
e Tomasz Chabelski, Regulatory pH gleby uzyskiwane w technologii FuelCal.

4. Hodowla Roslin Bartazek Sp. z o.0. — Grupa IHAR

(Obecnie: Hodowla Roslin Grunwald Sp. z o.0. — Grupa IHAR)

e Zwierzykowski Z., Kosmala A., Sapinski W. (Hodowla), Szwarc K. (Hodowla).
Wspotpraca w ramach umowy dwustronnej od 2018 r. Temat: wyprowadzenie
1 charakterystyka materiatu wyj$ciowego do hodowli nowych odmian Festulolium
na bazie mieszancow F. pratensis x L. perenne.

e Wwspolpraca w ramach projektu MRIRW — Postep Biologiczny, Zad. nr 42/2018.
»Analiza zmienno$ci genetycznej i piramidyzacja gendw warunkujacych cechy
uzytkowe tubinu biatego” S. Stawinski / W. Rybinski.

e wspolpraca w ramach projektu MRiRW — Postep Biologiczny, zad. nr 39/2018.
,»Cecha wczesnosci kwitnienia u tubinu biatego i tubinu zdttego — podstawy
genetyczne i molekularne”, 1 stycznia—31 grudnia 2018 r., S. Stawinski /
M. Ksigzkiewicz, W. Bielski, B. Naganowska, P. Plewinski, S. Rychel,
M. Tomaszewska, B. Wolko.
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Hodowla Roslin Strzelce

e umowa na wykonanie ustugi w ramach projektu MRIRW, nr 2/03/2018, 15.02.2018
r., wspoOlpraca w ramach projektu MRIRW nr 2, Z. Nita / H. WiSniewska.

e umowa na wykonanie ustlugi w ramach projektu MRIRW, nr 14/02/2018,
15.02.2018, wspotpraca w ramach projektu MRIRW nr 14, Z. Nita/ H. Wisniewska.

e umowa na wykonanie ustugi w ramach projektu MRIRW, nr 2/02/2018, 15.02.2018,
wspoOtpraca w ramach projektu MRIRW nr 2, E. Witkowski / H. WiSniewska.

Innvigo Sp. z o o.
e Andrzej Brachaczek, Jedryczka M., Kaczmarek J., Ocena wrazliwosci grzybow
na wybrane fungicydy w warunkach in vitro. Wspolny projekt 2018-2019.

INTERMAG Sp. z 0.0. z siedziba: Al. 1000-lecia 15G, 32-300 Olkusz

e umowa na wykonanie pracy badawczej na temat: ,Laboratoryjny screening
wlasciwos$ci antybiotycznych 1 nadpasozytniczych izolatéw grzybow z rodzaju
Trichoderma i Clonostachys, pozostajacych we wilasnosci IGR PAN, wobec
grzybow sprawcoéw chordb odglebowych” zawartej w dniu 20 kwietnia 2017 r. na
okres od 20 kwietnia do 31 sierpnia 2017 r.; Hubert Kardasz, Joanna Kardasz, Marcin
Olszczak (Intermag), prof. dr hab. Bogdan Wolko, Lidia Blaszczyk (IGR PAN),
raport w formie pisemnego sprawozdania w jezyku polskim obejmujacy wyniki
badan pozwalajacych na opracowanie prototypu biopreparatu.

Limagrain

e Leszek Chwalisz, Jedryczka M.. Wspoélpraca w zakresie odpornosci odmian
rzepaku na kite kapusty; M. Jedryczka — wyktad na zaproszenie pt. ,,Kita kapusty -
zagrozenie zdrowotno$ci upraw rzepaku w Polsce” wygloszony na zaproszenie
firmy, podczas spotkania ,,Hodowla rzepaku pod lupa — od nauki do praktyki,
zdrowotnos¢ rzepaku podstawa wysokiego plonu”, Poznan, 23 maja 2018 r.

Malopolska Hodowla Roslin Spolka z o.o.
e umowa na wykonanie ustugi w ramach projektu MRIRW, nr 1/05/2018, 15.02.2018,
wspolpraca w ramach projektu MRIRW nr 2, T. Drzazga / H. WiSniewska.

Poznanska Hodowla Roslin Spoélka z o.0. — Oddzial HR Wiatrowo

e wspolpraca w ramach projektu MRiRW — Postep Biologiczny, zad. nr 39/2018.
,Cecha wczesnos$ci kwitnienia u tubinu biatego i tubinu zoéttego — podstawy
genetyczne i molekularne”, 1.01 — 31.12.2018 r., P. Barzyk / M. Ksigzkiewicz,
W. Bielski, B. Naganowska, P. Plewinski, S. Rychel, M. Tomaszewska,
B. Wolko.

e wspolpraca w ramach projektu MRIRW — Postep Biologiczny, Zad. nr 42/2018.
»Analiza zmienno$ci genetycznej 1 piramidyzacja gend6w warunkujacych cechy
uzytkowe tubinu biatego™ P. Barzyk / W. Rybinski.

e umowa na wykonanie ustugi w ramach projektu MRIRW, nr 2/04/2018, 15.02.2018,
wspolpraca w ramach projektu MRIRW nr 2, Z. Paszkiewicz / H. Wisniewska.

e wspotpraca w ramach projektu MRiRW — Postep Biologiczny, Zad. nr 41/2018.
”Identytikacja 1 sposob dziedziczenia genow warunkujacych odpornos¢ na choroby
grzybowe 1 niska zawarto$¢ alkaloidow w doskonaleniu warto$ci uzytkowej tubinow,
ze szczegblnym uwzglednieniem tubinu zoéttego” — P. Barzyk / W. Swiecicki.

e wspolpraca w ramach projektu Rzadowy Program Wieloletni, zadanie 2.2,
,ldentyfikacja genéw warunkujacych zawarto§¢ alkaloidow oraz zawigzywanie
i utrzymywanie organow generatywnych u tubinow” — P. Barzyk / M. Kroc.
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11. Poznanska Hodowla Roslin Spotka z o.o.

e Sekwencjonowanie nowej generacji i mapowanie asocjacyjne, jako metody
generowania markeréw molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego —
(konsorcjum NCBIR SEGENMAS) — B. Wolko, B. Naganowska, M. Ksiazkiewicz,
S. Rychel, W. Bielski, P. Plewinski.

12. Rolnicze Gospodarstwo Doswiadczalne ,,Dion”
e wspolpraca w ramach realizacji projektu MRIRW — Postep Biologiczny, zad.
nr 105/2018. ,Identyfikacja uktadow allelicznych gendéw fotoneutralnosci
1 wezesnosci oraz opracowanie metodyki otrzymywania roslin homozygotycznych
u soi”, Pawel Poslednik / M. Ksiazkiewicz, S. Rychel, B. Wolko.

13. Stacja hodowli roslin — Wiatrowo (PHR)
e Stawinski S., Barzyk P., Swiqcicki W., Wilczura P., Nawrot Cz. Analiza zmiennoS$ci
genetycznej 1 piramidyzacja genow warunkujacych cechy uzytkowe tubinu biatego.
Projekt MRIRW - Postep Biologiczny, zad. nr 42/2018 — W. Rybinski

14. Syngenta Poland, Warszawa

e Simon Ripaud, Przemystaw Urbaniak, Katarzyna Rebarz. Zastosowanie testow
ptatkowych w uprawie rzepaku — M. Jedryczka.

15. TeamRol Sp.z 0.0., Pyrzyce
e Tomasz Wyszkowski, Zastosowanie OrCal: precyzyjne nawozenie i regulacja
pH gleby w uprawie konopi.

Wyjazdy krotkoterminowe

Ogrodowicz P., Zaklad Biologii Rozwoju, Miedzyinstytutowe Laboratorium
Biotechnologii i Katalizy Enzymatycznej, Instytut Fizjologii Roslin Polskiej
Akademii Nauk, Krakéw, staz krotkoterminowy 25-30 listopada 2018 r., osoba
przyjmujaca dr Michal Dziurka.

Witaszak N., staz krotkoterminowy realizowany w Europejskim Centrum
Bioinformatyki i Genomiki w Pracowni Spektrometrii Mas, osoba przyjmujaca:
dr hab. M. Luczak, dr L. Marczak, 2 listopada—5 grudnia 2018 r.

Lalak-Kanczugowska J., staz krotkoterminowy w Instytucie Chemii Bioorganicznej, osoba
przyjmujaca: dr A. Urbanowicz, 17 listopada 2017-27 kwietnia 2018 r.
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WSPOLPRACA Z ZAGRANICA IGR PAN

Kraj Partner Nazwa Okres
dokumentu obowigzywania
Australia Western Australian Genetic Material 20.12.2012 r—
Agriculture Authority, Transfer obecnie
South Perth Agreement
Chiny Crops Research Institute | Memorandum of 10.11.2016 r.—
Anhui Academy of Understanding 9.11.2020 .
Agricultural Sciences,
Hefei
Finlandia University of Helsinki Memorandum of 30.04.2015r.—
Understanding 29.04.2020 r.
Portugalia ITQB/NOVA, Portugal Program 2017-2018 r.
bilateralny
wspolpracy
naukowej migdzy
Polska i Portugalia
Republika Institute of Experimental | Memorandum of 01.01.2016 r.—
Czeska Botany of the Academy Understanding 31.12.2018r. .
of Sciences of the Czech
Republic
Stany Institute for Genomic Agreement for 01.08.2018 r.—
Zjednoczone Biology, University of Co-operation and 31.07.2021
Illinois, Urbana- Transfer of
Champaign Materials
Wielka Aberystwyth University | Material Transfer 05.05.2014 r.—
Brytania Agreement 04.05.2019r.

Wspolpraca bezposrednia IGR PAN z partnerami zagranicznymi

Prowadzona w ramach umow

Umowy i porozumienia o bilateralnej miedzynarodowej wspotpracy naukowej zawarte przez
IGR PAN

1.

Institute of Experimental Botany of the Academy of Sciences of the Czech Republic
(AS CR), Ofomuniec, Republika Czeska; Porozumienie o wspoipracy naukowej
(Memorandum of Understanding); od dnia 1 stycznia 2016 r. (przez okres 3 lat),
Z. Zwierzykowski, T. Ksiazczyk / Zespot Fizjologii Molekularnej i Cytogenetyki
Roslin/Zaktad Biologii Streséw Srodowiskowych; cele i charakter wspotpracy: wymiana
pracownikow naukowych 1 doktorantdéw, wyprowadzanie i wymiana materiatdéw
ro§linnych do wspolnych badan, wspolne publikacje naukowe 1 doniesienia
konferencyjne; w ramach wspolpracy prowadzonej przez Zespot Fizjologii Molekularnej
1 Cytogenetyki Roslin — badania cytogenetyczne nad mieszancami traw kompleksu
Lolium-Festuca, udzial w konsorcjum prowadzacym badania warto$ci rolniczej
europejskich odmian Festulolium.
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Institute for Genomic Biology, University of Illinois, Urbana-Champaign, Stany
Zjednoczone, S. Long; Agreement for Co-operation and Transfer of Materials
No. 091594; 01.08.2018 r.—31.07.2021 r. Wspodtpraca w ramach realizacji projektu
ROGUE, w tym staz podoktorski dr inz. J. Cerazy-Waliszewskiej. Transformacja
miskanta i innych roslin energetycznych dla potrzeb zwig¢kszenia produkcji biomasy.

Western Australian Agriculture Authority, South Perth, Australia - Genetic
Material Transfer Agreement, od 20.12.2012 r.; B. Naganowska, dotyczy otrzymania
materiatow roslinnych: populacja mapujaca Lupinus albus, nadal wykorzystywana do
badan zespotu w ramach projektow.

ITQB/NOVA, Portugal, Program bilateralny wspotpracy naukowej migdzy Polska
i Portugalig (2017/2018) Modernizacja $ciany komoérkowej w warunkach stresowych
w Medicago truncatula. 2017-2018 r. Jorge Paiva (lider polski), Karolina Stefanowisz,
Carolina Gomes, Marcin Olszak, rozwinigta wspoOtpraca dotyczaca roznych
zastosowania metodologii w badaniach ro$lin — w szczegolnosci wybranych warzyw.

Aberystwyth University, Aberystwyth, Wielka Brytania, John-Clifton Brown,
Terravesta Ltd, Lincoln, Wielka Brytania, Michat Mos; wspolne do§wiadczenia polowe
w ramach przedsigwzigcia ,,Plonowanie, zmienno$¢ genetyczna i interakcja G x E
najnowszych klonow Miscanthus ssp. w réznych lokalizacjach Europy”; publikacje:
GCB Bioenergy 2017, 9:6-17; Front Plant Sci 2017, 8: 726 - S. Jezowski.

University of Helsinki: realizacja dostgpu do platform automatycznego,
nieinwazyjnego fenotypowania ro$lin oraz opracowanie metod przetwarzania i integracji
danych; jednostki, wspotpraca w ramach Konsorcjum EPPN2020.

Prowadzona bez formalnych umow

1.

Aberystwyth University, Aberystwyth, Wielka Brytania, John-Clifton Brown,
Terravesta Ltd, Lincoln, Wielka Brytania, Michat Mos; wspodlne do§wiadczenia polowe
w ramach przedsiewzigcia ,,Plonowanie, zmiennos¢ genetyczna 1 interakcja G x E
najnowszych klonow Miscanthus ssp. w roéznych lokalizacjach Europy”; publikacje:
GCB Bioenergy 2017, 9:6-17; Front Plant Sci 2017, 8: 726 — S. Jezowski.

Agrovist Livsmedel AB, Skiira, Szwecja, Thomas Borjesson, Kierownik wspdlnego
projektu badawczego DSS Fusarium - M. Jedryczka.

ALSIA-Metapontum Agrobios Research Center, Metaponto (MT), Wlochy,
Francesco Cellini, Angelo Petrozza, ZFiGZ — A. Kuczynska; wspolny wniosek
projektowy w ramach EPPN2020 dotyczacy wysokoprzepustowego fenotypowania
jeczmienia jarego — K. Mikolajczak.

Biodiversity, Rzym; Realizacja europejskiego programu ochrony zasobow genowych
(ECP/GR). Opracowanie europejskiej bazy danych zasobow genowych tubinow —
W. Swigcicki.

CEA, DSV, IBEB, Lab Ecophysiol Molecul Plantem; CNRS, UMR 7265 Biol Veget
& Microbiol Environ; Aix-Marseille Universite, Saint-Paul-lez-Durance, Francja;
R. Pascal/ T. Rorat, A. Kielbowicz-Matuk; analiza funkcjonalna biatek SsBBX24
i StZPR1 u gatunkow rodzaju Solanum w cyklu okotodobowym podczas wzrostu
i rozwoju oraz w odpowiedzi na dzialanie czynnikéw stresowych; dwie publikacje
w czasopismach z listy JCR (2016 r. i 2017 r.).
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Centro di Ricerca per le Produzioni Foraggere e Lattiero-Casearie (CREA-FLC),
Lodi, Wlochy, P. Annicchiarico, B. Ferrari, Nelson Nazzicari / M. KsigzKkiewicz,
S. Rychel, M. Tomaszewska, B. Naganowska, B. Wolko; Konstrukcja mapy
genetycznej tubinu biatego. Publikacja: Scientific Reports 2017, 7: 15335, Publikacja:
"Marker-assisted breeding toolbox and whole-genome selection for anthracnose
resistance in white lupin (Lupinus albus L.)" ztozona do oceny w czasopi$mie Scientific
Reports 29 pazdziernika 2018, (SREP-18-29077-T).

Department of Agriculture and Food Western Australia, Australia, H. Yang/
M. Ksigzkiewicz, S. Rychel, M. Tomaszewska, B. Naganowska, B. Wolko;
Konstrukcja mapy genetycznej tubinu biatego. Analiza genetycznych i molekularnych
podstaw odpornosci na antraknoz¢ u tubinu biatego. Publikacja: Scientific Reports 2017,
7: 15335 GenXPro GmbH, Niemcy, P. Winter / M. Ksigzkiewicz, B. Wolko; NCBIR:
,,Sekwenqonowame nowej generacji i mapowanie asocjacyjne, jako metody
generowania markerow molekularnych cech uzytkowych tubinu waskolistnego”
SEGENMAS NCN; SONATA 9, ,,Profilowanie transkryptomu tubinu waskolistnego
podczas interakcji roslina-patogen: poznanie molekularnych i genetycznych podstaw
odpornosci na grzyby patogeniczne: Colletotrichum lupini i Diaporthe toxica”,
kierownik M. Ksigzkiewicz.

Food Analysis and Food Technology Laboratory of the Department of Agricultural
and Food Sciences (DISTAL) of the Alma Mater Studiorum-Universita di Bologna,
Italy, Maria Teresa Rodriquez-Estrada, Vladimiro Cardenia; Lipidome profiling of
barley leaves exposed to multiple abiotic stresses — wspolny projekt badawczy, wymiana
osobowa — A. Kuczynska, K. Mikolajczak.

Freie University of Berlin, Dahlem Centre of Plant Sciences, Department of
Biology, Chemistry and Pharmacy, Berlin-Dahlem, Niemcy, Elke Diederichsen,
Kierownik ztozonego wspdlnego projektu badawczego BrassClub — M. Jedryczka.

Institute for Biology, Unit of Plant Molecular Cell Biology, University of Aachen,
Niemcy, Ralph Panstruga, Kierownik wspolnego projektu naukowego SUSCrop v —
M. Jedryczka.

Institute National de la Rechcerche Agronomique, Thiverval Grignon, Francja,
Marie-Helene Balesdant, Czlonek International Advisory Board projektu BIO-TALENT
— M. Jedryczka.

Institute National de la Rechcerche Agronomique, Toulouse, Francja, Jean-Noel
Aubertot, Kierownik wspolnego projektu badawczego DECIPHER — M. Jedryczka.

Institute National de la Recherche Agronomique (INRA), Unité de Recherche
Pluridisciplinaire Prairies et Plantes Fourragéres, Lusignan, Francja;
M. Ghesquiére/ Z. Zwierzykowski; poprawianie tolerancji traw pastewnych na stresy
abiotyczne; monografia naukowa (2016) i doniesienie konferencyjne (2017).

Institute of Biological and Health Sciences, Department of Pharmaceutical Sciences
of the Federal Rural University of Rio de Janeiro, Brazylia; D. Chaves; wspotpraca
w zakresie metabolomiki roslin zielarskich — P. Kachlicki.

Institute of Experimental Botany of AS CR, Centre of Structural and Functional
Genomics, Olomuniec, Republika Czeska; D. Kopecky, J. Dolezel /
Z. Zwierzykowski, A. Kosmala, T. Ksigzczyk, J. Majka; badania cytogenetyczne
zwigzane z identyfikacjg chromosomow Festuca pratensis przy wykorzystaniu metody
BAC-FISH; dwie publikacje w czasopismach z listy JCR (2016 r. i 2017 r.); wizyta
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Z. Zwierzykowskiego i T. Ksigzczyka w Otomuncu (2016 r.); wizyta D. Kopecky’ego
w IGR PAN (30.11.2017 r.) — wyklad; wizyta Z. Zwierzykowskiego w Otomuncu
(2018).

Institute of Experimental Botany of the Academy of Sciences of the Czech Republic,
Centre of Structural and Functional Genomics, Otomuniec, Republika Czeska;
B. Naganowska, W. Bielski; Wspotpraca w ramach realizacji projektu PRELUDIUM 12
»Zroéznicowane losy chromosoméw tubindow”, nr 2016/23/N/NZ2/01509, 06 lipca 2017 r.
— 05 lipca 2019 r., kierownik W. Bielski, opiekun B. Naganowska. Krotki staz naukowy
— W. Bielski, wizyta naukowa — B. Naganowska.

Institute of Science and the Environment, University of Worcester, Wielka
Brytania, Robert J. Herbert, Wspdlna publikacja (International Journal of
Biometeorology, 2018 r.) — M. Jedryczka.

Julius Kiihn-Institut (JKI), Federal Research Centre for Cultivated Plants,
Quedlinburg, Niemcy, F. Ordon i A. Serfling/ M. Majka, Badania nad odpornos$cia
mieszancoOw oddalonych na rdz¢ brunatng (w ramach projektu ,,Doskonalenie
genetyczne pszenzyta poprzez krzyzowania oddalone z formami amfiploidalnymi
Aegilops tauschii x Secale cereale w celu przeniesienia genéw odpornosci na rdzg
brunatng”), wspolna publikacja.

Leibniz-Institut fiir Pflanzengenetik und Kulturpflanzenforschung (IPK)
Gatersleben, Seeland, Niemcy, dr Jedrzej Szymanski, dr Astrid Junker / P.Krajewski;
ztozony wniosek projektowy w konkursie Beethoven Life 1 do NCN/DFG

Lithuanian Research Center for Agriculture and Forestry, Litwa, Skaidré
Suproniene, Roma Semaskiene, Wymiana osobowa: wizyta w LAMMC (W. Irzykowski,
P. Serbiak), ztozenie do druku dwoch publikacji — M. Jedryczka.

Max Planck Institute of Molecular Plant Physiology, Golm, Niemcy; L. Willmitzer /
A. Kosmala, D. Perlikowski; analiza ilosciowa i jako$ciowa glicerolipidow
i metabolitow pierwotnych u traw kompleksu Lolium-Festuca w warunkach stresu
deficytu wody; publikacja w czasopi$mie z listy JCR (2016 r.); wizyta D. Perlikowskiego
w IPK, Golm (31.10-11.11.2016 r.).

National Plant Phenomics Center (NPPC), Institute of Biological, Environmental
and Rural Sciences at Aberystwyth University, Wielka Brytania, John Doonan;
zastosowanie najnowszych technik obrazowania korzeni jeczmienia jarego
w warunkach kontrolnych oraz w warunkach deficytu wody na platformie do
fenotypowania ros$lin wyposazonej w najnowsze urzadzenia sluzace do ciagtego,
nieinwazyjnego mierzenia parametréw korzeni — wspolny projekt badawczy, wymiana
osobowa — A. Kuczynska, K. Mikolajczak, P. Ogrodowicz.

Natural Capital and Plant Health, Royal Botanic Gardens Kew, Wakehurst Place,
Ardingly, West Sussex, UK, M. Nelson / M. Ksiazkiewicz, S. Rychel,
M. Tomaszewska, B. Naganowska, B. Wolko; Badania struktury genu FT,
odpowiedzialnego za wczesno$¢ kwitnienia u L. angustifolius. Konstrukcja mapy
genetycznej tubinu bialego, analiza molekularnych podstaw wczesno$ci kwitnienia
hubinu biatego. Publikacje: BMC Genomics (2016) 17:820. Scientific Reports (2017)
7: 15335.

Netherlands Institute of Ecology (NIOO-KNAW, Department of Microbial Ecology,
Wageningen, the Netherlands, Emilja Silja Hannula, Wspdlna publikacja (Fungal
Ecology, 2018) — M. Jedryczka.
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Norwegian Veterinary Institute, Oslo, Norwegia; S. Uhlig/L. Stepien, Identyfikacja
cyklicznych peptydow syntetyzowanych przez grzyby patogeniczne, projekt bilateralny
nieformalny; efekt — staz naukowy mgr inz. Moniki Urbaniak w 2016 r. i 2018 r. —
L. Stepien.

Pisum Genetics Association, North Dakota University, Fargo, USA, K. McPhee /
W. Swiecicki. Publikacje, koordynacja terminologii z zakresu genetyki Pisum.

Plant Accelerator — School of Agriculture, Food and Wine at the University of
Adelaide, Australia, Bettina Berger; doswiadczenia wykorzystujace platforme
fenotypowania poprzez analiz¢ obrazu, majace na celu poznanie roznic fenotypowych
w catym okresie wegetacji wybranych genotypdw jeczmienia jarego — wspolny projekt
badawczy, wymiana osobowa — A. Kuczynska, K. Mikolajczak

Plant Protection Institute, Riga, Latvia, Janis Jasko, Elina Anna Brauna,
Wspodtuczestnicy projektu badawczego DSS Fusarium, wymiana naukowa (2018) —
M. Jedryczka.

Scottish Rural University College (SRUC), Edinburgh, Wielka Brytania, Neil
Havis, Wizyta 4 gosci SRUC w IGR, kierownik przygotowywanego projektu
badawczego — M. Jedryczka.

Technical University of Madrid, Madryt, Hiszpania; D. Palmero/k.. Stepien, Analiza
patogenicznos$ci F. proliferatum i F. oxysporum oraz interakcji roslina-patogen podczas
infekcji roslin szparaga; projekt bilateralny nieformalny; efekt — publikacja w 2017 r.,
staz naukowy dr Justyny Lalak-Kanczugowskiej, wrzesien-grudzien 2018 r., publikacje
w przygotowaniu — L. Stepien.

Technical University, Dresden, Niemcy, Jutta Ludwig-Muller, Wymiana osobowa
(2018) oraz kierownik ztozonego wspdlnego projektu naukowego EuroClub —
M. Jedryczka.

Universita Politecnica delle Marche UNIVPM, Ancona, Wlochy, Roberto Papa /
K. Susek. Ztozenie wniosku projektu do NCN: OPUS 16 nr rej. 2018/31/B/NZ9/03325
,»Odkrywanie genetycznych 1 epigenetycznych mechanizmoéw zwigzanych ze
zmienno$cig wielko$ci nasion u roélin straczkowych w celu zrozumienia procesow
ewolucyjnych zachodzacych podczas udomowienia”.

University of Georgia, USA, S. A. Jackson / K. Susek: 1) Wspolny projeky badawczy:
Mechanizmy lezagce u podstaw ewolucji genomow roslinnych, dywersyfikacji
i specjacji. Projekt NCN; HARMONIA nr 2016/M/NZ2/00422, kierownik K. Susek, 2)
Wymiana osobowa: K. Susek, realizacja projektu HARMONIA7, 3) Ztozenie wniosku
projektu do NCN: OPUS 16 nr rej. 2018/31/B/NZ9/03325 ,,0Odkrywanie genetycznych
1 epigenetycznych mechanizméw zwigzanych ze zmiennoscig wielko$ci nasion u roslin
strgczkowych w celu zrozumienia proceséw ewolucyjnych zachodzacych podczas
udomowienia”. 4) R. J. Schmitz / K. Susek. Publikacja: Susek K, Braszewska-Zalewska
A, Bewick AJ, Hasterok R, Schmitz RJ, Naganowska B. Epigenomic diversification
within the genus Lupinus. PlosOne doi.org/10.1371/journal.pone.0179821.

University of Olomouc, Republika Czeska, Jaroslav Dolezel, Cztonek International
Advisory Board projektu BIO-TALENT — M. Jedryczka.

University of Perugia, Wlochy, L. Covarelli, G. Beccari/L. Stepien, analiza
filogenetyczna szczepoéw F. verticillioides z krajow $roédziemnomorskich; projekt
bilateralny nieformalny; efekt — publikacja w przygotowaniu — k.. Stepien.
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University of Pisa, Plant Pathology & Mycology Lab, Department of Agriculture,
Food and Environment (DAFE), Piza, Wlochy, G. Vannacci, A. Basinska-Barczak
wymiana osobowa — L. Blaszczyk.

Univerzita Pavla Jozefa Safarika v KoSiciach; dr Daniel Klein / M. J. Mokrzycka;
wspolne publikacje.

Uczestnictwo w miedzynarodowych organizacjach naukowych

Instytut Genetyki RoS$lin Polskiej Akademii Nauk jest czlonkiem zbiorowym
European Association for Research on Plant Breeding (EUCARPIA). Osoby
reprezentujace IGR PAN: prof. dr hab. W. Swiecicki, prof. dr hab. B. Wolko, prof.
dr hab. H. Wisniewska, prof. dr hab. M. Surma, prof. dr hab. P. Krajewski, prof. dr hab.
Z. Zwierzykowski, prof. dr hab. A. Gorny, prof. dr hab. M. Jedryczka, prof. dr hab.
T. Adamski, dr J. Kaczmarek.

Wymiana osobowa

Wizyty gosci zagranicznych

1.

Dr. Susana Araujo i Dr. Sofia Duque, 04-10.11.2018 r., w ramach dziatalnosci
wspotpracy bilateralnego programu Portugalia-Polska obejmujacego ich udzial

w warsztatach dotyczacych kwantyfikacji metylacji DNA oraz konferencji Biotalentu
(05-6.11.2018 r.).

Edward E. Farmer, Dept. Of Plant Molecular Biology, University of Lausanne,
Switzerland. 27.05.-29.05.2018 r. Wyktad “Rapid long distance signalling in the plant

wound response”.

Zahra Gharari, University of Zanjan, Iran, 20.06.-20.12.2018 r. Praca odwiedzajacej
w IGR skupiata si¢ na wyciszaniu genow CypDI1, CypD2 i FNS2, wtore sa
odpowiedzialne za biosyntezg flawonoidow w Scutellaria.

Neil Havis, Scotland’s Rural College, Edinburgh, UK 16-20 kwietnia 2018 r.

Laura Ragni, ZMBP-Center for Plant Molecular Biology, University of Tiibingen,
Niemcy, 23.05.2018-25.05.2018. Wyktad “Novel tools to measure secondary growth:
the quantitative histology approach”. Trening praktyczny z wykorzystania programu
LithoGrapX.

Petr Smykal, Palacky University, Olomuniec, Rep. Czeska; Zespot Struktury
I Funckji Genow ZG; 20-21 czerwca 2018 r., omowienie mozliwoSci wspotpracy,
wygloszenie wyktadu ,,Seed dormancy of Medicago and Pisum spp. from adaptive and
domestication perspectives” w ramach seminariow IGR PAN (21 czerwca 2018 r.).

Wyjazdy krotkoterminowe

1.

Bakro F., staz naukowy w GenXPro GmbH, Frankfurt am Mein, Germany.
3.10-30.11.2018 r.

Basinska-Barczak A., 6 tygodniowy staz, 15.10.-23.11.2018 r., Plant Pathology
& Mycology Lab, Department of Agriculture, Food and Environment (DAFE),
University of Pisa, Piza, Wlochy, prof. G. Vannacci. Celem stazu byla transformacja
polskich, grzybow Trichoderma i ekspresji w nich biatka zielonej fluorescencji (GFP),
dzigki czemu beda mozliwe przyzyciowe obserwacje interakcji Trichoderma z ro§linami.
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Zapoznano si¢ rowniez z nowymi metodami transformacji grzybow wykorzystujacymi
biatko CRISPR/Cas9 oraz podstaw bioinformatycznych wykorzystywanych w tych
badaniach.

Bielski W., wyjazd krétkoterminowy, 23 lipca—03 sierpnia 2018 r. Institute of
Experimental Botany AS CR Olomouc, Republika Czeska, J. Dolezel. Zapoznanie si¢
z metodyka znakowania oraz hybrydyzacji in situ sond oligonukleotydowych
zaprojektowanych w celu ‘malowania’ chromosomow tubinéw metodg ‘oligopaints’.

Blicharz S., Integrated Molecular Plant physiology (IMPRES), in the Department of
Biology of University of Antwerp,, Belgia, 22.01-23.02.2018r.

Blicharz S., ZMBP-Center for Plant Molecular Biology, University of Tiibingen,
Niemcy, 17.11-15.12.2018 r.

Cwiek-Kupczynska H., staz krotkoterminowy, 14-21 pazdziernika 2018 r., Biometris,
Wageningen University and Research, Wageningen, Holandia; Fred van Eeuwijk. Cele
wyjazdu: udzial w sympozjum ,,Breeding Data: Statistical Advances in Modern Plant
Breeding”, udzial w planowaniu implementacji modutu R do przetwarzania danych
eksperymentalnych w formacie ISA-Tab, przygotowanie przyktadow zbiorow danych
do wspolnego artykulu naukowego, poznanie metod i1 narzedzi analizy danych
stosowanych w grupie Biometris w WUR.

Gawlowska M., staz krotkoterminowy, P. Smykal, Palacky University, Otomuniec,
Rep. Czeska, 10-29 czerwca 2018 r.. Porownanie doswiadczen obu stron w badaniach
poziomu ekspresji genow, zaangazowanych w warunkowanie waznych cech u grochu
(odporno$¢ i1 poziom oligosacharydéw ze strony polskiej, kietkowanie ze strony
czeskiej).

Irzykowski W., Serbiak P., Dotnuva, Litwa, udzial w spotkaniu z rolnikami, doradcami
i przedstawicielami agrobiznesu oraz spotkanie projektu DSS Fusarium.

Jedryczka M.: Riga, Lotwa, udzial w spotkaniu z rolnikami, doradcami
i przedstawicielami agrobiznesu oraz spotkanie projektu DSS Fusarium.

Jedryczka M.: TU Dresden, Niemcy, przygotowanie projektu naukowego.

Kosmala A., Majka J., 14-16 grudnia 2018 r., Swiss Federal Institute of Technology,
Zurich, Szwajcaria, B. Studer; spotkanie dyskusyjne, celem okreslenia kierunkow
wspotpracy w roku 2019; ustalenie planu badawczego dla J. Majki w trakcie stazu u prof.
Studera (2019), w ramach projektu Etiuda. Przedstawiono prezentacje: A. Kosmala;
,Dissection of resistance to abiotic stresses in Lolium/Festuca intergeneric hybrids and
their introgression derivatives”; J. Majka; “Cytomolecular insight into genomes of
Festuca pratensis and F. pratensis x Lolium perenne hybrids”.

Kuczynska A., Mikolajczak K, The Food Analysis and Food Technology Laboratory
of the Department of Agricultural and Food Sciences (DISTAL) of the Alma Mater
Studiorum-Universita di Bologna, Bolonia, Wlochy, Maria Teresa Rodriquez-
Estrada,VIadimiro Cardenia. Cel: Jakos$ciowo-ilo§ciowe oznaczenie zawartosci steroli

w wybranych liniach jeczmienia poddanych dziataniu réznych stresow abiotycznych;
28.02. - 03.03.2018r.117.06.-11.07.2018 r.

Majka M., 8-9 pazdziernika 2018 r., Center of Plant Structural and Functional
Genomics, Institute of Experimental Botany AS CR, Olomuniec, Czechy; dr
M. Valarik / prof. J. Dolezel. Cel: Nawigzanie wspOlpracy w zakresie identyfikacji
nowych zrédel odpornosci na choroby zb6z u gatunkoéw plemienia Triticeae.
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Naganowska B., 8-9 pazdziernika 2018 r., Center of Plant Structural and Functional
Genomics, Institute of Experimental Botany AS CR, Ofomuniec, Czechy; prof.
J. Dolezel. Ustalenia dotyczace przedluzenia dwustronnego Memorandum of
Understanding pomigdzy inStytutami.

Paiva Jorge A. P., wyjazd do Laboratoire de Recherche en Science Vegetales (LRSV,
UMR 5546 UPS/CNRS), Toulouse, France, w laboratorium Dr. hab Jacqgeline Grima-
Pettenati, 11-21.03.2018 r.

Paiva Jorge A. P., wyjazd do Instituto de Ciencias Bioldgicas, Universidad Talca,
23.11-16.12.2018 r., zaproszony przez Prof. Raul Herrera i Prof. Alejandra Moya.

Rybinski W., wyjazd krétkoterminowy, Niemcy, Leibniz Institute of Plant Genetics and
Crop Plant Production, Gatersleben, A. Borner. Ocena zmiennosci fenotypowej
i genetycznej materiatow kolekcyjnych gatunkéw z rodzaju Lathyrus, Vicia, Cicer
1 Lens w ramach wspotpracy 1 pozyskanie nowych obiektow kolekcyjnych marginalnych
roslin straczkowych. Publikacje z IF, m.in. w roku 2015 i 2017 (Genetic Resources and
Crop Evolution)

Susek K., University of Georgia, Athens, USA, S. A. Jackson: realizacja projektu
HARMONIAY — analiza bioinformatyczna transkryptomow tubinow i wybranych roslin
stragczkowych; 21 czerwca—30 wrzesnia 2018 r.

Urbaniak M., staz krotkoterminowy, 01-29 wrzesnia 2018 r., Norwegian Veterinary
Institute, Oslo, Norway, S. Uhlig. Staz w celu kontynuacji identyfikacji metabolitow

produkowanych przez grzyby Hypocreales, wspotpraca jest kontynuacja poprzednich
wizyt (2015-2017).

Zwierzykowski Z., Majka M., pobyt krotkoterminowy, 08—09 pazdziernika 2018 r.,
Center of Plant Structural and Functional Genomics, Institute of Experimental Botany
AS CR, Otomuniec, Czechy, D. Kopecky/ J. Dolezel; spotkanie dyskusyjne, celem
okreslenia kierunkow wspdlpracy w temacie: “Cytogenetyczna 1 molekularna analiza
mieszancoOw Festuca glaucescens (2n = 4x = 28) i F. pratensis (2n = 2x = 14);
rekonstrukcja heksaploidalnej F. arundinacea (2n = 6x = 42)”.

Wyjazdy dtugoterminowe

1.

Cerazy-Waliszewska J. — staz podoktorski w Institute for Genomic Biology,
University of Illinois, Urbana-Champaign, USA; 15.05.2018 — 31.05.2019 r.

Kempa M. — Leibniz Institute of Plant Genetics and Crop Plant Research (IPK),
Gatersleben, Niemcy, Goetz Hensel. Cel: opracowanie konstruktow genetycznych
zawartych w wektorach binarnych majace stluzy¢ do transformacji roslin jeczmienia
(technika CRISPR/Cas9), doprowadzajac do etapu transformacji nimi komérek E. coli,
staz badawczy, 05.07-03.08.2018 r.

Kuczynska A., Mikolajczak K. — ALSIA-Metapontum Agrobios Research Center,
Metaponto (MT), Wlochy, Francesco Cellini, Angelo Petrozza. Cel: Badania wstepne
w ramach wnioseku projektowego EPPN2020 dotyczacego wysokoprzepustowego
fenotypowania jeczmienia jarego; 11-17.11.2018 r.
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4. Lalak-Kanczugowska J. — staz dlugoterminowy, 15 wrze$nia — 15 grudnia 2018 r.,
Technical University of Madrid, Madryt, Hiszpania, D. Palmero. Celem stazu byta
analiza patogeniczno$ci szczepow Fusarium oxysporum i F. proliferatum w stosunku do
ros§lin szparaga Asparagus officinalis w warunkach szklarniowych oraz ich wstepna
charakterystyka molekularna.

5. Ogrodowicz P. — staz badawczy, The National Plant Phenomics Center (NPPC),
Institute of Biological, Environmental and Rural Sciences at Aberystwyth
University, Wielka Brytania, John Doonan. Cel: Do$wiadczenie pilotazowe projektu
dotyczacego obrazowania korzeni jeczmienia jarego w warunkach kontrolnych oraz
w warunkach deficytu wody na platformie do fenotypowania ro$lin, 17-20.11.2018 r.

6. Ogrodowicz P. — staz badawczy, INRA, Dijon, Francja, Christophe Salon. Cel:
Doswiadczenie pilotazowe projektu dotyczgcego obrazowania korzeni jeczmienia jarego
w warunkach kontrolnych oraz w warunkach deficytu wody na platformie do
fenotypowania roslin, 29.09-06.10. 2018 r.
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KONFERENCJE NAUKOWE — ORGANIZACJA T UDZIAL
Konferencje zorganizowane przez IGR PAN

1. Conference Cost iPlanta, iPLANTA COST Action CA15223; 2nd iPLANTA
Conference RNAI: THE FUTURE OF CROSS TALK: Focus on RNAIi Technology
(WG1) and Applications (WG2) and Satelitte Meeting (Technologie RNAI,
zastosowanie oraz tematy pokrewne), 14-16.02.2018 r.

konferencja migdzynarodowa, Wydzial Biologii Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza

w Poznaniu.

Komitet organizacyjny i naukowy — IGR PAN:

Jorge A. P. Paiva (cztonek komitetu naukowego, przewodniczacy komitetu
organizacyjnego), Carolina Gomes, Mortaza Khodaciaminjan (czlonek komitetu
organizacyjnego).

Komitet organizacyjny i naukowy — cztonkowie spoza IGR PAN:

Prof. Bruno Mezzetti, dr. Jeremy Street, prof. Guy Smagghe, prof. Huw Jones,
prof. Salvatore ARPAIA, alloProf Justus WESSELER, prof Hilde-Gunn OPSAHL-
SORTEBERG, prof. Michel Ravelonandro, Prof. Hely Héggman, prof. Antje Dietz-
Pfeilstetter, prof. Konstantinos Karantininis, prof. Matina Tsalavouta, prof. Attila Molnar,
prof. Gijs Kleter, prof. Dario Frisio, prof. Vera Ventura, prof. Joost Dessein, prof. Mirco
Montefiori, prof. Lorenzo Burgos, prof. Kit Greenop, prof. Zofia Szweykowska-Kulinska
— UAM Poznan, lwona Kanonik-Jedrzejak — UAM Poznan, Tomasz Bielecki — UAM
Poznan, dr. Andrzej Pacak — UAM Poznan, Aleksandra Smoczynska — UAM Poznan,
Aleksandra Grabowska — UAM Poznan

2. International Conference on Trends and Perspectives in Linear Statistical
Inference LinStat’2018, Bedlewo, 20-24 sierpienia 2018 r.
Konferencja migdzynarodowa
Komitet organizacyjny:
Sawikowska — cztonek komitetu organizacyjnego
Katarzyna Filipiak (Poland) — Chair, Francisco Carvalho (Portugal), Jan Hauke
(Poland), Daniel Klein (Slovakia), Adam Mieldzioc (Poland), Waldemar Wolynski
(Poland)
Komitet Naukowy:
Augustyn Markiewicz (Poland) — Chair, Anthony C. Atkinson (UK), Joao Tiago Mexia
(Portugal), Simo Puntanen (Finland), Dietrich von Rosen (Sweden), Miijgan Tez
(Turkey), Gotz Trenkler (Germany), Roman Zmyslony (Poland), Ivan Zezula (Slovakia).

3. 17th meeting of the Working Group on ‘Integrated Control in Oilseed Crops’ 18 —
20 September 2018 r., Zagreb, Croatia. M. Jedryczka - gtbwny organizator spotkania.

4. Integrative Plant Biology Conference, IPG PAS, 7-10.11.2018 r. Konferencja
miedzynarodowa, miejsce: Centrum Kongresowe Instytutu Ochrony Roslin —
Panstwowego Instytutu Badawczego przy ulicy Wegorka 20 w Poznaniu.

Komitet organizacyjny:

Przewodniczacy: dr hab. Robert Malinowski, dr Franklin Gregory, dr Jorge Paiva,
dr Sandra Rychel, dr Anna Stachowiak-Szrejbrowska, dr Karolina Stefanowicz,
dr William Truman, mgr Sara Blicharz i mgr Magdalena Tomaszewska

Komitet Naukowy:

Przewodniczacy: prof. dr hab Malgorzata Jedryczka

dr Pawet Kojs, dr hab. Arkadiusz Kosmala, prof. dr hab. Pawel Krajewski, prof. dr
hab Barbara Naganowska, prof dr hab. Jacek Oleksyn, dr hab. Tomasz Pniewski, prof.
IGR PAN, prof. dr hab. Zofia Szweykowska-Kulinska i prof. dr hab. Tomasz Twardowski
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Konferencja szkoleniowa obszaru 2 ,,Nowe metody i techniki dla ulepszenia
warto$ci odmian roslin straczkowych” w ramach Programu Wieloletniego
"Zwiekszenie wykorzystania krajowego bialka paszowego dla produkcji wysokiej,
jakos$ci produktow zwierzecych w warunkach zréwnowazonego rozwoju', 15-16
listopada 2018 r., Prusim, Kwilcz ,,Olandia”, Konferencja krajowa

Sktad Komitetu Naukowego / Organizacyjnego z IGR PAN: W. Swiecicki
(przewodniczacy), B. Gorynowicz (zastgpca przewodniczacego)

Uczestnictwo w krajowych i miedzynarodowych konferencjach naukowych

10.

11.

12.

13.

2 Konferencja Naukowa ,,Biologia I Ekologia Roslin Drzewiastych” 11-15 czerwca
2018 r., Kornik i Poznan, Polska, Paiva J. i Gomes C., prezentacja ustna

I Ogoélnopolska Konferencja ,,Biotechnologia nie jedno ma imi¢”, 24-25 listopada
2018 r., Poznan, K. Mikotajczak, referat

II Ogolnopolskie Sympozjum Nauk Przyrodniczo — Rolniczych, 07-08 kwietnia
2018 r., Poznan, A. Basinska-Barczak, K. Mikotajczak (doniesienia ustne)

III Ogolnopolskie Sympozjum Mikrobiologiczne ,Metagenomy réznych
srodowisk”, Lublin, 28-29 czerwca 2018 r.. M. Jedryczka

VIl Polish Hlumina Symposium, Poznan, Uniwersytet Adama Mickiewicza
w Poznaniu, Wydziat Biologii, 11-12 pazdziernika 2018 r. — M. Nuc

XIV Dni Alergii Pylkowej w Krakowie, Krakow, 18-19 maja 2018 r. M. Jedryczka —
przewodniczaca sesji, J. Kaczmarek, Irzykowski W.

XLIV Konferencja ,,Statystyka Matematyczna”, 02—07 grudnia 2018 r., Bedlewo,
Polska — M. Mokrzycka (doniesienie ustne).

XV Ogodlnopolska Konferencja Kultur In Vitro i Biotechnologii Roslin., Rogow,
Polska. 17-20 wrzes$nia 2018 r., K. Sobanska - doniesienie ustne, udziat w dyskusji:
Franklin G., Kempa M., Mikotajczak K, Kuczynska A, Ogrodowicz P, Kaczmarek Z,
Cwiek-Kupczynska H., Surma M., Adamski T., Swiecicki W. K., Barzyk P., Trzeciak
R. — plakat, A. Kuczynska - plakat, M. Kempa (plakat).

XVI1 Konferencja ,Biotechnologia: dzi§ na Uniwersytecie Technologiczno-
Przyrodniczym, jutro w regionie kujawsko-pomorskim”, 08 czerwca 2018 r.,
Bydgoszcz, K. Mikotajczak (plakat).

Konferencja naukowa ,,Charakterystyka zasobow genowych dla hodowli roslin”,
18-21 wrzesnia 2018 r., Karpacz — W. Rybinski, doniesienie ustne; W. Swigcicki,
doniesienie ustne (plakat)

Konferencja Naukowa Metabolomics Circle, 26-28 pazdziernika 2018 r., Torun;
Kruszka D., Selvakesavan R.K., Kachilicki P., Franklin G. (2018) Impact of metal
nanoparticles on the accumulation of secondary metabolites in Hypericum perforatum
cell suspension cultures (plakat).

Konferencja Uzytkownikow KDM, Poznanskie Centrum Superkomputerowo
Sieciowe, 10-17 czerwca 2018 r., Poznan — M. Nuc

Ogolnopolska Konferencja Naukowa ,,Genetyka, hodowla i biotechnologia roslin —
osiggniecia, wyzwania, perspektywy”, Lublin, 25-27 czerwca 2018 r., Streszczenia:
25, Kaczmarek J., Jedryczka M. (2018). Introdukcja gendw odpornosci na wybrane
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choroby rzepaku z dzikich i pokrewnych gatunkow rodzaju Brassica (referat).

Seminarium "Mozliwos$ci badawcze zwierzetarni CZT UAM w Poznaniu®', Poznan,
11 grudnia 2018 r., M. Pyrski (doniesienie ustne).

Seminarium Biotechnologiczne CZT UAM, Poznan, 29 listopada 2018 r., M. Pyrski
(doniesienie ustne).

11 International Symposium on Nanoparticles/Nanomaterials and Applications,
22-25 styczen 2018 r., Caparica, Portugal. Kruszka D., Selvakesavan R.K., Kachlicki
P., Franklin G. (2018) Arabidopsis thaliana plant secondary metabolism in response to
silver nanoparticles, Kruszka D (wystgpienie ustne).

X111 Reunion de Biologia Vegetal 2018 of the Chilean Society of Plant Biology
(http://www.biologiavegetal.cl/xiii-reunion-de-biologia-vegetal-2018) 03-06 grudnia
2018 r., Puerto Varas (Chile), Jorge Paiva, prelegent z zagranicy.

XIX Congress of the Spanish Society of Phytopathology (SEF), 08-10 pazdziernika
2018 r., Toledo, Hiszpania, J. Lalak-Kanczugowska (postery).

XLVIII Mie¢dzynarodowe Colloquium Biometryczne, 10-13 wrze$nia 2018 r.,
Szamotuty, Polska — P. Krajewski, M. Mokrzycka, M. Nuc doniesienia ustne

2"d Global Conference on Plant Science and Molecular Biology, 20-22 wrze$nia
2018r., Rzym, Wtochy, H. Wisniewska (plakat).

4™ Edition of International Conference on Plant Genomics, 20-21 maja 2018 r.,
Rzym, Wtochy, M. Majka (doniesienie ustne).

4" International Conference, “Plant Genetics & Breeding Technologies”, 12-13
lipca 2018 r., Wieden, Austria — M. Kroc (doniesienie ustne).

4™ International Plant Physiology Congress. 02-05 grudnia 2018 r., CSIR-NBRI,
Lucknow, India. Shakya P., Selvakesavan R.K. and Franklin G. Hypericum perforatum
protein extracts induce antimicrobial defense response against Agrobacterium (poster).

6" Plant Genomics & Gene Editing Congress and Partnerships in Biocontrol,
Biostimulants & Microbiome: Europe. Rotterdam, Holandia, 14-15 maja 2018 r. —
M. Gawlowska, M. Kroc, K. Czepiel (plakat), J. Czarnecka (plakat),
A. Kietbowicz-Matuk (plakat), U. Talar (plakat).

7" EWAC Eucarpia International Conference, The European Cereals Genetics Co-
operative EUCARPIA Cereals Section International Conference, 03-08 czerwca
2018 r., Bukareszt, Rumunia, H. Wisniewska (plakat).

7% International Food Legume Research Conference (IFLRC-VII), 02-09 maja
2018r., Marrakech, Morocco, Jorge Paiva (plakat).

11" International Conference Plant Functioning Under Environmental Stress,
12-15 wrze$nia 2018 r., Krakow — A. Kosmala (4 plakaty), K. Masajada (3 plakaty),
1. Pawlowicz (4 plakaty), D. Perlikowski (4 plakaty), U. Talar (plakat).

12" Vaccine Congress, Budapeszt, Wegry, 16-19 wrze$nia 2018 r., T. Pniewski
(doniesienie ustne).

14" European Conference of Fungal Genetics, 25-28 lutego 2018 r., Haifa, Izrael,
M. Urbaniak, L. Stepien, oster, G. Koczyk (plakaty).

14" European Fusarium Seminar, 08-11 kwietnia 2018 r., Tulln, Austria,
J. Lalak-Kanczugowska, L. Stepien, wspotautorstwo wystgpienia (poster).
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15" Applied Statistics International Conference, Ribno, Stowenia, 23—26 wrze$nia
2018 r., M. Surma (doniesienie ustne).

15" International Trichoderma and Gliocladium Workshop, 10-13 czerwca 2018 .,
Salamanca, Hiszpania, A. Basinska — Barczak, L. Btaszczyk (plakat, referat).

17t European Conference on Computational Biology, 08-12 wrzesnia 2018 r.,
Ateny, A. Sawikowska (plakat).

21%t Brassica Genetics Conference, 01-04 lipca 2018 r., St. Malo, France,
M. Jedryczka.

48" International Biometrical Colloquium in Honour of the 90™ Birthday of
Professor Tadeusz Calinski and VI Polish — Portuguese Workshop on Biometry,
09 — 13 wrze$nia 2018 r., Szamotuty — B. Gorynowicz (doniesienie ustne).

Agrobacterium 2018 (A Joint event of the 39" American Crown Gall meeting and
2nd European Agrobacterium Conference). 12-13 wrze$nia 2018 r., VIB-UGent
Center for Plant Systems Biology, Ghent, Belgium, Shakya P., Selvakesavan R.K. and
Franklin G. Antimicrobial Polypeptides might be involved in the plant recalcitrance
against Agrobacterium tumefaciens-mediated transformation (poster).

Breeding Data: Statistical Advances in Modern Plant Breeding symposium,
16 pazdziernika 2018 r., Wageningen, Holandia — H. Cwiek-Kupczynska.

Breeding, Technology and Lipid Analysis, 10-11 kwietnia 2018 r., Poznan. Majka J.,
Verification of genomic constitution of Brassica hybrids using GISH technique. Oilseeds
Plants — Advances in Genetics.

EPPN2020 Project Meeting, 23-25 maja 2018 r., Nottingham, WIK. Brytania.
P. Krajewski, H. Cwiek-Kupczynska (doniesienie ustne).

Eucarpia Section “Biometrics in Plant Breeding”, 03—05 wrze$nia 2018 r., Gandawa,
Belgia — P. Krajewski cztonek Komitetu Naukowego, doniesienie ustne, M. Mokrzycka
(plakat).

European Human Genetics Conference, 16-19 czerwca 2018 r., Mediolan, Wtochy —
G. Koczyk (plakaty).

German Plant Pathology Conference, wrzesien 2018 r., Jedryczka, M. Oilseed rape
clubroot distribution and variation in pathotypes of Plasmodiophora brassicae in central
Europe [Verbreitung der Kohlhernie im Rapsanbau und Variation der Pathotypen von
Plasmodiophora brassicae in Mitteleuropa], (referat).

Gordon Research Seminars (GRS) on Salinity and Waters Stress in Plants.
Integrating Molecular Mechanisms, -Omics and Imaging to Develop Abiotic
Stress Tolerant Crops, Waterville Valley, NH, US, 02.06-03.06.2018 r., Blicharz S.,
Beemster G., Malinowski R. The role of the phloem in drought stress responses in pea
(wystgpienie ustne).

Integrative Plant Biology IPG PAS Conference, Poznan, 07-09 listopada 2018 r.,
M.Pyrski - doniesienie ustne, T. Pniewski - czlonek komitetu naukowego,
przewodniczqgcy sesji, M. Jedryczka, J. Kaczmarek, A. Piasecka, N. Ramzi, L. Stegpien,
M. Urbaniak (postery), Malinowski R. Integrative approaches to study Plasmodiophora
brassicae infection in plant. (wystgpienie ustne, wyktad plenarny), Phloem-mediated
sugar redistribution is a vital component of drought response in pea. Blicharz S.,
Beemster G., Malinowski R. (wystgpienie ustne), M. Gawlowska, K. Czepiel (plakat).
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P. Plewinski (plakat); Plewinski P., Ksigzkiewicz M., Rychel S., Bielski W.,
Tomaszewska M., Naganowska B., Wolko B. (plakat); A. Augustyniak (plakat,
doniesienie ustne), J. Fidler (plakat), A. Kosmala (4 plakaty, doniesienie ustne), J. Majka
(2 plakaty), K. Masajada (plakat, doniesienie ustne), 1. Pawlowicz (plakat, doniesienie
ustne), D. Perlikowski (plakat, doniesienie ustne), Z. Zwierzykowski (plakat).

Interest Group on Agricultural Data (IGAD) Pre-Meeting, RDA 11 Plenary
Meeting, 19-20 marca 2018 r., Berlin, Niemcy — P. Krajewski, H. Cwiek-Kupczynska
(doniesienie ustne).

International Association for Plant Biotechnology congress, 19-24 sierpnia 2018 r.,
Dublin Ireland. Selvakesavan R. K., Franklin G. 2, 4-Dichlorophenoxyacetic acid
Pretreatment Promotes Agrobacterium tumefaciens Mediated Transformation. (plakat,
in absentia).

International Clubroot Workshop ”Clubroot disease in oilseed rape — status quo
and research demand” JKI/UFOP, 15-16 stycznia 2018 r., Berlin, Germany.
M. Jedryczka (invited speaker).

International Clubroot Workshop, 07-09 sierpnia 2018 r., Edmonton, Canada.
M. Jedryczka (invited speaker).

International Conference on Trends and Perspectives in Linear Statistical
Inference, LinStat’2018, 19-25 sierpnia 2018 r., Bedlewo, Polska — A. Sawikowska
cztonek komitetu organizacyjnego, (doniesienie ustne), M. Mokrzycka (doniesienie
ustne).

International Congress of Plant Pathology “Plant health in a global economy”,
Boston, USA; 29 lipca —03 sierpnia 2018 r.. M. Jedryczka (invited speker).

International Plant and Algal Phenomics meeting 2018, Praga, Czechy, 26-29
sierpnia 2018 r., A. Kuczynska (doniesienie ustne).

IUFRO Eucalyptus: Managing Eucalyptus plantations under global changes that
was held last, 17-21 wrzeénia 2018r., w Le Corum, Montpellier Francja, Jorge Paiva,
przemowa objasniajgca

Meeting of the EUCARPIA, International Congress On QOil and Protein Crops, 20-24
maja 2018 r., Chisinau, Republic of Moldova - W. Rybinski (plakat).

Phe’noHarmonIS workshop, 14-18 maja 2018 r., Montpellier, Francja -
H. Cwiek-Kupczynska (doniesienie ustne).

Plant and Animal Genome Conference, San Diego, USA, 13-17 stycznia 2018 r.,
Sawikowska A., You Y., Neumann M., Posé D., Capovilla G., Langenecker T.,
Neher R. A., Schmid M., Krajewski P., Arabidopsis shoot meristem-specific analysis of
gene expression and histone modification patterns and their temporal dynamics during
flowering, (plakat).

Plant Biology Europe, 18-21 czerwca 2018 r., Copenhagen Selvakesavan R.K.,
Franklin G., Differential expression of stress related genes in Hypericum perforatum
cells challenged with Agrobacterium tumefaciens, plakat, Gomes C., (plakat).

Research Group Meeting on Multivariate and Mixed Linear Models, 19-23 marca
2018 r., Bedlewo — A. Sawikowska, M. Mokrzycka (doniesienie ustne).

Research Group Meeting on Multivariate and Mixed Linear Models, 11-16
listopada 2018 r., Bedlewo, Polska — A. Sawikowska, M. Mokrzycka (doniesienie ustne).
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The International Conference on Arabidopsis Research, 25-29 czerwca 2018 r.,
Turku, Finland. Truman W., Olszak M., Walerowski P., Rolfe S., Malinowski R.

The Web Conference, 23-27 kwietnia 2018 r., Lyon, Francja — H. Cwiek-Kupczynska
(doniesienie ustne).

WhetalS Annual Meeting, 12 stycznia 2018 r., San Diego, USA. Krajewski P.
The MIAPPE standard implementation.

Workshop of Applied Plant Biology I11: Gene Regulation In Plant Development
And Fruit Ripening 29, 10.11.2018, Auditorio Instituto de Ciencias Biologicas,
Universidad Talca, prelegent — J.A.P. Paiva.
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SPIS PUBLIKACII

A. Publikacje w czasopismach z ,,Listy A Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego”

— Punkty | Impact
Lp. Publikacja MNISW | Factor
Augustyniak A., Perlikowski D., Rapacz M., Kos$cielniak J., Kosmala A. (2018). Insight into cellular
1 proteome of Lolium multiflorum/Festuca arundinacea introgression forms to decipher crucial 35 3712
" | mechanisms of cold acclimation in forage grasses. Plant Science 272: 22-31. DOI: ’
10.1016/j.plantsci.2018.04.002.
Boher P., Soler M. Sanchez A., Hoede C., Noirot C., Paiva J.A.P., Ferra O., Figueras M. (2018) A
2. | comparative transcriptomic approach to understanding the formation of cork. Plant Molecular Biology 35 3,543
96(1-2):103-118. DOI: 10.1007/s11103-017-0682-9.
Filipiak K., Klein D., Mokrzycka M. (2018). Estimators comparison of separable covariance structure
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Ogrodowicz P., Surma M.,
Adamski T., Kaczmarek Z., Effects of temperature on growth during in vitro embryo culture of field bean (Vicia faba
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Gomes, J.A.P. Paiva, Alma
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aestivum L.) w wyniku inokulacji grzybami Trichoderma, 11 Ogolnopolskie Sympozjum
Nauk Przyrodniczo — Rolniczych, 7-8 kwietnia 2018 r., Poznan, str. 15, (referat).

2. Franklin G. Plant recalcitrance against Agrobacterium mediated transformation — present
status and future perspectives, XV Ogodlnopolska Konferencja Kultur In Vitro
I Biotechnologii Roslin, 17-20 wrzesnia 2018 r., Rogow. (udzial w dyskusji).

3. Franklin G. Plant recalcitrance against Agrobacterium mediated transformation — present
status and future perspectives, XV Ogodlnopolska Konferencja Kultur In Vitro
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Variation estimation and donors selection of physiological effectiveness and stress
tolerance in the domestic Pisum collection. Konferencja naukowa ,,Charakterystyka
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Instytutu Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin nr 283/2018. s. 111-112. (plakat).
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Mikrobiologiczne ,,Metagenomy réznych srodowisk”, Lublin, 28-29 czerwca 2018 r.
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srodowisk”, Lublin, 28-29 czerwca 2018. Streszczenia (referat).

7. Niemann J., Kaczmarek J., Weigt D., Jedryczka M. (2018). Introdukcja gendéw
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Cwiek-Kupczynska H., Surma M., Adamski T., Swiecicki W.K., Barzyk P, Trzeciak R.
(2018). In vitro culture of white lupin embryos for shortening the generation cycles in the
production of homozygous lines by single seed descent technique. XV Ogodlnopolska
Konferencja Kultur In Vitro i Biotechnologii Roslin. 17-20 wrze$nia, Rogoéw, Polska
(plakat).

9. Kruszka D., Selvakesavan R.K., Kachilicki P., Franklin G. (2018) Impact of metal
nanoparticles on the accumulation of secondary metabolites in Hypericum perforatum cell
suspension cultures, Konferencja Naukowa Metabolomics Circle, 26-28 pazdziernik 2018,
Torun, (plakat).

10. Slusarkiewicz—Jarzina A., Wojciechowicz M.K., Pudelska H., Kuczynska A. Intergeneric

1/13



11.

12.

13.

14.

15.

16.

17.

18.

19.

20.

crosses of selected legumes through the in vitro ovary culture. XV Overall Polish in vitro
and Plant Biotechnology Conference, 17-20 September 2018, Rogoéw; BioTechnologia
2018, 99:275 (plakat).

Mikolajczak K., Blaszezyk L. (2018). Bior6znorodno$¢ endofitow zasiedlajacych
endosfere i ryzosfer¢ réznych odmian pszenicy ozimej (Triticum aestivum L.), XVI
Konferencja ,,Biotechnologia: dzi§ na Uniwersytecie Technologiczno—Przyrodniczym,
jutro w regionie kujawsko—pomorskim”, 8 czerwca 2018, Bydgoszcz, str. 40, (poster).

Mikolajczak K., Blaszezyk L. (2018). Grzyby endofityczne zasiedlajace pszenice
zwyczajng (Triticum aestivum L.), II Ogolnopolskie Sympozjum Nauk Przyrodniczo—
Rolniczych, 7-8 kwietnia 2018, Poznan, str. 32 (referat).

Mikolajczak K., Blaszczyk L. (2018). Markery filogenetyczne wykorzystywane w
identyfikacji gatunkowej grzybow endofitycznych zasiedlajacych tkanki roslin pszenicy
zwyczajnej (Triticum aestivum L.), I Ogodlnopolska Konferencja ,,Biotechnologia nie jedno
ma imi¢”, 24-25 listopada 2018, Poznan, str. 11 (referat).

Mikolajezak K., Kuczynska A., Ogrodowicz P., Kaczmarek Z., Cwiek—Kupczynska
H., SurmasS., Adamski T., Swi(;cicki W., Barzyk P., Trzeciak R., Kempa M. The in vitro
culture of white lupin embryos for the shortening of the generation cycles in the production
of homozygous lines by the single seed descent technique. XV Overall Polish in vitro and
Plant Biotechnology Conference, 17-20 September 2018, Rogow; BioTechnologia 2018,
99:285 (plakat).

Filipiak K., Klein D., Mokrzycka M. Poréwnanie algorytmow wyznaczania estymatorow
najwickszej  wiarogodno$ci 1 najmniejszej straty w  modelach podwojnie
wielowymiarowych, XLIV Konferencja ,,Statystyka Matematyczna”, 2—7 grudnia 2018,
Bedlewo, Polska.

Rybinski W., Starzycki M., Starzycka—Korbas E., Bocianowski J. (2018). Rodzaj Lathyrus
— ocena 1 charakterystyka na podstawie wybranych gatunkow i obiektow kolekcyjnych.

Konferencja Naukowa ,,Charakterystyka Zasobow Genowych dla Hodowli Roslin”,
Karpacz 18 — 21 wrzesnia 2018, Biuletyn IHAR nr 283/2018, Referaty, str. 63-64.

Sobanska K., Cerazy-Waliszewska J., Slusarkiewicz-Jarzina A., Ponitka A., Jezowski S.,
Pniewski T. Biolistic transformation of Miscanthus sinensis and Miscanthus x giganteus.
XV Overall Polish in vitro and Plant Biotechnology Conference, 17-20 September 2018,
Rogéw; BioTechnologia 2018, 99:235.

Swiecicki W., Kaczmarek Z, Kroc M., Rybinski W., Wilczura P. 2108. Charakterystyka
zmiennosci w kolekceji rodzaju Pisum i Lupinus — wybrane wyniki. Konferencja Naukowa

,Charakterystyka Zasobow Genowych dla Hodowli Roslin”, Karpacz 18-21 wrze$nia
2018, Biuletyn IHAR nr 283/2018, str. 61-62 (referaty)

Swiecicki W., Nawrot Cz. 2018. Groch mniej znany — zmienno$¢ monogeniczna w
kolekcji. Konferencja Naukowa ,,Charakterystyka Zasoboéw Genowych dla Hodowli
Roslin”, Karpacz, 18-21 wrzesnia 2018, Biuletyn IHAR nr 283/2018, Referaty s. 109-110.

Witaszak N., Metabolomics Circle, 26-28 pazdziernika 2018, Torun, (wystgpienie ustne).

2/13



Doniesienia na konferencjach miedzynarodowych

1.

10.

11.

Augustyniak A., Pawlowicz L., Perlikowski D., Masajada K., Kosmala A. (2018). Key
components of plant leaf metabolism associated with the tolerance to low temperature in
Lolium multiflorum/Festuca arundinacea introgression forms. The Integrative Plant
Biology Conference, 7-9 listopada 2018 r., Poznan, s. 14.

Augustyniak A., Perlikowski D., Masajada K., Pawlowicz 1., Kosmala A. (2018).
Expression of cor genes in Lolium multiflorum/Festuca arundinacea introgression forms
under cold acclimation conditions. 11" International Conference Plant Functioning Under
Environmental Stress, 12—-15 wrze$nia 2018 r., Krakow, s. 99-100.

Bakro F., Wielgusz K., Bunalski M., Jedryczka M.: An overview of pathogen and insect
threats to fibre and oilseed hemp (Cannabis sativa L.) and methods for their biocontrol. 171"
meeting of the Working Group on ‘Integrated Control in Oilseed Crops’, 18—20 September
2018 r., Zagreb, Croatia. Book of abstracts: 9-20 (referat).

Bakro F., Wielgusz K., Gaj R., Wilk R., Jedryczka M.: Chemical composition of hemp
plants changes dramatically with soil fertilization. Integrative Plant Biology IPG PAS
Meeting, 7-9 November 2018 r., Poznan. Abstracts:15 (poster).

Basinska-Barczak A., Blaszczyk L.: Zmiany w korzeniu pszenicy zwyczajnej (Triticum
aestivum L.) w wyniku inokulacji grzybami Trichoderma, II Ogolnopolskie Sympozjum
Nauk Przyrodniczo — Rolniczych, 7-8 kwietnia 2018 r., Poznan, str. 15 (referat).

Basinska-Barczak A., Blaszczyk L.: 15th International Trichoderma and Gliocladium
Workshop, 10-13 czerwca 2018 r., Salamanca, Hiszpania (plakat, referat).

Basinska-Barczak A., Blaszczyk L.: Changes at cellular level in roots of wheat (Triticum
aestivum L.) after interaction with two different strains of Trichoderma. 15th International
Trichoderma and Gliocladium Workshop, 10-13 czerwca 2018 r., Salamanca, Hiszpania
(poster).

Blaszczyk L., Basinska-Barczak A., Kosmala A., Marczak L., Perlikowski D.,
Sawikowska A., Witaszak N. (2018). Reaction of wheat Triticum aestivum L.) to
Trichoderma spp. root colonization. The Integrative Plant Biology Conference, 7-9
listopada 2018 r., Poznan, s. 35.

Blaszczyk L., Basinska-Barczak A., Kosmala A., Marczak L., Sawikowska A.,
Witaszak N. Effects of the association of wheat (Triticum aestivum L.) roots with
Trichoderma species exhibiting different lifestyles. Opportunism and conversations with
the environment. TG2018: Proceedings of the 15" International Trichoderma &
Gliocladium Workshop. In: R. Hermosa, M.B. Rubio and E. Monte (eds.). University of
Salamanca, Spain, 2018 r. ISBN: 978-84-09-02624-1, s. 2-3 (doniesienie ustne).

Blaszczyk L., Basinska-Barczak A., Kosmala A., Marczak L.R., Perlikowski D.,
Sawikowska A., Witaszak N.: Reaction of wheat (Triticum aestivum L.) to Trichoderma
spp. root colonization. Integrative Plant Biology Conference IPG PAS, 7-9 listopada 2018
r., Poznan, str. 35 (poster).

Blaszczyk L., Basinska-Barczak A., Kosmala A., Marczak L.R., Sawikowska A.,
Witaszak N.: Effects of the association of wheat (Triticum aestivum L.) roots with
Trichoderma species exhibiting different lifestyles. 15th International Trichoderma and
Gliocladium Workshop, 10-13 czerwca 2018 r., Salamanca, Hiszpania, str. 54 (referat).

3/13



12.

13.

14.

15.

16.

17.

18.

19.

20.

21.

22.

23.

24,

25.

Blicharz S., Beemster G., Malinowski R. Phloem—mediated sugar redistribution is a vital
component of drought response in pea. Gordon Research Conference (GRC) on Salinity
and Waters Stress in Plants, Abiotic Stress and the Future of Agriculture, 03.06-08.06.2018
r., Waterville Valley, NH, US (poster).

Blicharz S., Beemster G., Malinowski R. Phloem—mediated sugar redistribution is a vital
component of drought response in pea. Integrative Plant Biology IPG PAS Conference,
07.11-09.11.2018 r., Poznan (poster).

Brachaczek A., Kaczmarek J., Jedryczka M.: Impact of mepiquat chloride on root
development system in oilseed rape. 17" meeting of the Working Group on ‘Integrated
Control in Oilseed Crops’, 18—-20 September 2018 r., Zagreb, Croatia. Book of abstracts:
166-168, (referat).

Cwiek-Kupczynska H., Krajewski P., Filipiak K,. Markiewicz A. Estimation of
parameters under the mixed effects extended growth curve model. International Conference
of Trends and Perspectives in Linear Statistical Inference LINSTAT 2018, 20-24 sierpnia
2018, Bedlewo, Polska.

Cwiek-Kupczynska H., Mokrzycka M., Sawikowska A., Krajewski P. Integrating
experimental data for integrative plant biology. The Integrative Plant Biology Conference,
7-9 listopada 2018, Poznan, Polska.

Cwiek-Kupczynska H., PhenoHarmonlS workshop, 14-18 maja 2018 r., Montpellier,
Francja (doniesienie ustne).

Cwiek-Kupczynska H., The Integrative Plant Biology Conference, 7-9 listopada 2018 .,
Poznan, Polska (doniesienie ustne).

Cwiek-Kupczynska H., The Web Conference, 23-27 kwietnia 2018 r., Lyon, Francja
(doniesienie ustne).

Czarnecka J., Kielbowicz-Matuk A., Rorat T. (2018). Transcription factor StZPR1
participates in the reproductive development of Solanum tuberosum. 6™ Plant Genomics &
Gene Editing Congress, 14-15 maja 2018 r., Rotterdam, Holandia, s. 10.

Czepiel K., Kroc M., Koczyk G., Swie;cicki W. “Identification of genes involved in
resistance to fusarium wilt in yellow lupin (Lupinus luteus L.)” ,,Integrative plant biology
conference, IPG PAS, 7-9 listopada 2018 r., Poznan, Abstract book, s. 16. Plakat

Dutkiewicz Z., Kawalito M., Koczyk G. (2018) Phylogenomic roadmapping of accessory
enzymes untangles the complex relationships in secondary metabolism of fungal plant
partners and pathogens Integrative Plant Biology Conference, Poznan, 7-9 listopada 2018
r. Abstrakty: s. 20 (plakat).

Dutkiewicz Z, Urbaniak M, Stepien L., Koczyk G. (2018) Insight by proxy —
investigating the evolutionary history of beauvericin biosynthesis through ketoisovalerate
reductase accessory gene. 14th European Conference on Fungal Genetics, Hajfa, Izrael, 25—
28 luty 2018 r. Abstrakty: s. 289 (plakat).

Fidler J., Rozanska J., Babula-Skowronska D. (2018). Expression profiling of hb6-like
genes during development and in the response to abiotic stresses in oilseed rape (Brassica
napus L.). The Integrative Plant Biology Conference, 7-9 listopada 2018 r., Poznan, s. 67.

Filipiak K., Klein D., Markiewicz A., Mokrzycka M. Regularization of covariance matrix
under the doubly multivariate model via entropy loss function, International Conference on

4/13



26.

27.

28.

29.

30.

31.
32.

33.

34.

Trends and Perspectives in Linear Statistical Inference, LinStat’2018, 20—24 sierpnia 2018
r., Bedlewo, Polska

Filipiak K., Klein D., Mokrzycka M. Estimators comparison of separable covariance
structure with one component as compound symmetry matrix, Multivariate and Mixed
Linear Models, 11-16 listopada 2018 r., Bedlewo, Polska

Gawlowska M., Durska A., Swiecicki W., Boros L., Wawer A. (2018). Identification of
genes differentially expressed in resistance reaction to Didymella pinodes in Pisum sativum
L. field experiment. 6" Plant Genomics & Gene Editing Congress and Partnerships in
Biocontrol, Biostimulants & Microbiome: Europe. Rotterdam, Holandia, 14-15 maja 2018
r., http://www.globalengage.co.uk/posters/pgc18.pdf, p.3 (plakat).

Gawlowska M., Gorny A., Ratajczak D., Niewiadomska A., Swiecicki W., Beczek K.,
Kroc M., Knopkiewicz M. (2018). The assignment of nitrogen utilization efficiency QTL
in the mapping populations of field pea (Pisum sativum L.). 4" International Conference,
12-13 lipca 2018 r., Wieden, Austria, Abstract Book, s. 36 (plakat).

Gawlowska M., Swiecicki W., Lahuta L., Pluskota W., Boros L., Wawer A. (2018)
Poprawa wartosci uzytkowej grochu (Pisum sativum L.), lubinu waskolistnego (Lupinus
angustifolius L.) oraz tubinu biatego (L. albus L.) poprzez obnizenic w nasionach
zawarto$ci anty—zywieniowych oligosacharydow rodziny rafinozy oraz obniZenie
podatnos$ci grochu na askochytozg. Konferencja szkoleniowa obszaru 2 ,,Nowe metody i
techniki dla ulepszenia wartosci odmian ro$lin stragczkowych” w ramach Programu
Wieloletniego "Zwigkszenie wykorzystania krajowego biatka paszowego dla produkcji
wysokiej, jakosci produktow zwierzecych w warunkach zrownowazonego rozwoju" 15-16
listopada 2018 r., Olandia, Prusim Kwilcz, Abstract Book, s. 1 (doniesienie ustne).

Gawlowska M., Swiecicki W., Lahuta L., Pluskota W., Spychata J., Blaszczyk Sz. (2018).
Identification of genes differentially expressed in high and low oligosaccharide cultivars of
Pisum sativum L. in field experiment. Integrative Plant Biology Conference, IPG PAS 7-9
pazdziernika 2019 r., Poznan. Abstract Book, 68 (plakat).

Gomes C., “Plant Biology Europe 2018, 18-21 czerwiec, Kopenhaga, Dania, plakat

Goral T., Wisniewska H., Ochodzki P., Walentyn-Goéral D., Majka M., Grzeszczak |.;
Fusarium head blight and Fusarium toxins accumulation in grain of winter wheat breeding
lines inoculated with Fusarium culmorum. EUCARPIA cereal section meeting: “Breeding
cereals for sustainable agriculture” (Clermont—Ferrand, Francja, 19-21.03.2018 r.)
(doniesienie ustne).

Gorny A.G, Ratajczak D, Gawlowska M., Swigcicki W. K. (2018) Ocena zmiennos$ci
i selekcja dawcow fizjologicznej efektywnos$ci 1 tolerancji stresu w krajowej kolekcji
grochu. Variation estimation and donors selection of physiological effectiveness and stress
tolerance in the domestic Pisum collection. Konferencja naukowa ,,Charakterystyka
zasobow genowych dla hodowli roslin”, 18-21 wrzesnia 2018, Karpacz. Biuletyn Instytutu
Hodowli I Aklimatyzacji Roslin nr 283/2018. s. 111-112 (plakat).

Grinn—Gofron A., Kaczmarek J., Sadys M., Strzelczak A., Rodinkova V., Prikhodko A.,
Jedryczka M.: Modern tools for tracking of fungal spore transport in air masses, using

5/13


http://www.globalengage.co.uk/posters/pgc18.pdf

35.

36.

37.

38.

39.

40.

41.

42.

43.

44,

45,

46.

Leptosphaeria spp. as an example. Konferencja Naukowo—-Szkoleniowa XIV Dni Alergii
Pytkowej. 18-19 maja 2018 r., Krakéw. Biodiv. Res. Conserv. Supplement 3: 29-30
(referat).

Hasterok R., Lusinska J., Majka J., Betekhtin A,. Susek K., Wolny E. (2018). Identifying
chromosomes and reconstructing their evolutionary rearrangements in Brachypodium using
comparative chromosome barcoding. The 6™ Asia—Pacific Chromosome Colloquium, 04—
05 lipca 2018, Canberra, Australia, GSA2018 APCC6332 (doniesienie ustne).

Irzykowski W., Marzec-SchmidtK., Ramzi N., Jedryczka M.: Mikrobiom glebowy
towarzyszacy Plasmodiophora brassicae. 111 Ogélnopolskie Sympozjum Mikrobiologiczne
,Metagenomy roznych srodowisk”, Lublin, 28—29 czerwca 2018 r.. Streszczenia (referat).

Jedryczka M., Kaczmarek J., Irzykowski W., Serbiak P.: Integration of DNA-based
diagnostics with air samplers in a country—wide sampling network for plant disease

forecasting. International Congress of Plant Pathology “Plant health in a global economy”,
29 July-3 August 2018 r. Boston, USA. Phytopathology 108:10S, S1.306.

Jedryczka M., Kaczmarek J., Piasecka A., Ramzi N., Stepien L., Urbaniak M.:
Integrative Plant Biology IPG PAS Meeting, 7-9 November 2018 r., Poznan, (plakaty).

Jedryczka M., Korbas M., Czubatka A., Marzec—Schmidt K., Nierobca A., Kaczmarek J.,
Jajor E., Ramzi N., Irzykowski W.: Occurrence of Plasmodiophora brassicae in
agricultural soils, pathotype variation and means of clubroot control in Poland. International
Clubroot Workshop, 7-9 August 2018 r., Edmonton, Canada. Book of abstracts, (referat).

Jedryczka M., Ramzi N., Kaczmarek J., Burzynski A.: Coming closer: comparing the
precision of Plasmodiophora brassicae detection in soils. 21 Brassica Genetics
Conference, 1-4 July 2018 r., St. Malo, France. Abstracts: 88 (poster).

Jedryczka M.: The occurrence, severity and pathotypes of Plasmodiophora brassicae on
WOSR in Poland. International Clubroot Workshop ”Clubroot disease in oilseed rape —
status quo and research demand” JKI/UFOP, 15-16 January 2018 r., Berlin, Germany,
referat

Kaczmarek J., Borycka K., Zuraw B., Karolewski Z., Jedryczka M.: Concentration of
ascospores of Leptosphaeria maculans and L. biglobosa in Poland in autumn 2015-2017.
Konferencja Naukowo—Szkoleniowa XIV Dni Alergii Pytkowej. 18-19 maja 2018 r.,
Krakow. Biodiv. Res. Conserv. Supplement 3:28-29.

Kaczmarek J., Brachaczek A., Jedryczka M.: Mepiquat chloride enhances root system,
chlorophyll fluorescence and gas exchange efficiency in oilseed rape. Integrative Plant
Biology IPG PAS Meeting, 7-9 November 2018 r., Poznan. Abstracts: 38 (poster).

Kaczmarek J., Burzynski A., Jedryczka M. Loop—mediated Isothermal Amplification is
a useful molecular tool for studying the composition o Leptosphaeria spp. populations that
cause stem canker of oilseed rape. Integrative Plant Biology IPG PAS Meeting, 7-9
November 2018 r., Poznan. Abstracts: 71 (poster).

Kaczmarek J., Gorniak K., Irzykowski W., Havis N., Jedryczka M.: Molecular detection
of Ramularia collo-cygni — the endophyte and pathogen of grasses. Konferencja Naukowo—
Szkoleniowa XIV Dni Alergii Pylkowej. 18-19 maja 2018 r., Krakoéw. Biodiv. Res.
Conserv. Supplement 3: 30-31 (referat).

Kaczmarek J., Latunde-Dada A.O., Jedryczka M.: Detekcja i identyfikacja molekularna
zarodnikéw grzybow chorobotwoérczych wobec ro$lin, przenoszonych w powietrzu. 111

6/13



47.

48.

49,

50.

51.

52.

53.

54.

55.

56.

S7.

58.

Ogolnopolskie Sympozjum Mikrobiologiczne ,,Metagenomy réznych srodowisk”, Lublin,
28-29 czerwca 2018 r. Streszczenia (referat).

Kaczmarek J., Niemann J., Weigt D., Jedryczka M.: Screening and identification of
resistance to stem canker (Leptosphaeria spp.) and downy mildew (Hyaloperonospora
brassicae) in Brassica hybrids. 17" meeting of the Working Group on ‘Integrated Control
in Oilseed Crops’, 18-20 September 2018 r., Zagreb, Croatia. Book of abstracts: 176179
(referat).

Kempa M., Mikolajczak K., Kuczynska A., Ogrodowicz P., Kaczmarek Z., Cwiek—
Kupczynska H., Surma M., Adamski T., Swiecicki W.K., Barzyk P., Trzeciak R. In
vitro culture of white lupin embryos for shortening the generation cycles in the production
of homozygous lines by single seed descent technique. XV Ogolnopolska Konferencja
Kultur In Vitro i Biotechnologii Roslin. 17-20 wrze$nia 2018 r., Rogow, Polska (plakat).

Koczyk G., Popiel D, Dawidziuk A, Wojciechowicz B, Socha M, Olech E, Sowinska—
Seidler A, Jamsheer A.: Adopting hybridisation—based enrichment in molecular diagnostics
of complex disorders via next—generation ion semiconductor sequencing. European Human
Genetics Conference, Mediolan, Wtochy, 16-19 czerwca 2018 r.. Abstrakty: P14.061A
(plakat).

Koczyk G., Sawikowska A., Mokrzycka M., Nuc M., Kawalilo M., The Integrative Plant
Biology Conference, 7-9 listopada 2018, Poznan, Polska (plakaty).

Koczyk G., Urbaniak M., Dawidziuk A, Popiel D.: Large-scale phylogenomic
roadmapping — sources of diversity in factors of resistance to fungicidal substances. 14th
European Conference on Fungal Genetics, Hajfa, Izrael, 25-28 luty 2018 r.. Abstrakty: s.
340 (plakat).

Kosmala A., Perlikowski D., Augustyniak A., Masajada K., Majka J., Pawlowicz 1.,
Zwierzykowski W., Zwierzykowski Z.: Dissection of abiotic stress tolerance in forage
grasses of Lolium—Festuca complex. 11" International Conference Plant Functioning
Under Environmental Stress, 12—15 wrzes$nia 2018 r., Krakow, s. 44,

Krajewski P. In search of biomarkers and the ideotype of barley tolerant to water scarcity.
The Integrative Plant Biology Conference, 7-9 listopada 2018 r., Poznan, Polska. (referat
zaproszony).

Krajewski P., Surma M., Kachlicki P. POLAPGEN-BD, a project on biotechnology for
breeding cereals with increased resistance to drought: main results and their integration.
Eucarpia Section “Biometrics in Plant Breeding”, 3—5 wrzesnia 2018 r., Gandawa, Belgia.

Krajewski P. The MIAPPE standard implementation. WhetalS Annual Meeting, 12
stycznia 2018 r., San Diego, USA.

Krajewski P., Cwiek-Kupczynska H., EPPN2020 Project Meeting, 23-25 maja 2018 r.,
Nottingham, WIk. Brytania (doniesienie ustne).

Krajewski P., Cwiek-Kupczynska H., Interest Group on Agricultural Data (IGAD) Pre—
Meeting, RDA 11 Plenary Meeting, 19-20 marca 2018 r., Berlin, Niemcy (doniesienie
ustne).

Krajewski P., Mokrzycka M., M. Nuc, XLVIII Miedzynarodowe Colloquium
Biometryczne, 10—13 wrzesnia 2018 r., Szamotuty, Polska (doniesienie ustne).

7/13



59.

60.

61.

62.

63.

64.

65.

66.

67.

68.

69.

Krajewski P., The Integrative Plant Biology Conference, 7-9 listopada 2018 r., Poznan,
Polska (doniesienie ustne).

Kroc M., Czepiel K., Koczyk G., Swiecicki W. (2018). Lupinus albus and Lupinus luteus
transcriptome sequencing, towards identification of genes involved in quinolizidine
alkaloid biosynthesis. 6th Plant Genomics & Gene Editing Congress and Partnerships in
Biocontrol, Biostimulants & Microbiome: Europe. 14-15 maja 2018 r., Rotterdam,
Holandia, Abstract book s. 38 (plakat).

Kroc M., Koczyk G., Kamel A.K., Czepiel K., Fedorowicz—Stronska O., Krajewski P.,
Kosinska J., Podkowinski J., Wilczura P., Swiecicki W. (2018). Candidate genes involved
in quinolizidine alkaloid biosynthesis in narrow—leafed lupin (Lupinus angustifolius L.).
“Plant Genetics & Breeding Technologies”, 4th International Conference, 12—13 lipca 2018
r., Wieden, Austria, Abstract Book s. 26 (doniesienie ustne).

Kroc M., Swiecicki W., Czepiel K., Wilczura P. (2018) Identyfikacja gendw
warunkujacych zawarto$¢ alkaloidéw oraz zawigzywanie i1 utrzymywanie organdéw
generatywnych u tubindw. Konferencja szkoleniowa obszaru 2 ,,Nowe metody i techniki
dla ulepszenia warto$ci odmian roslin stragczkowych” w ramach Programu Wieloletniego
"Zwigkszenie wykorzystania krajowego biatka paszowego dla produkcji wysokiej jakosci
produktow zwierzecych w warunkach zréownowazonego rozwoju™ 15-16 listopada 2018 r.,
Olandia, Prusim Kwilcz, Abstract Book. s. 3 (doniesienie ustne).

Kuczynska A. — International Plant and Algal Phenomics meeting 2018 r., Praga, Czechy,
26-29 sierpnia 2018 r.(doniesienie ustne).

Lacna K, Biatek-Proscinska A, Przyborska M, Muszynski J, Matuszewska K, Badzigg—
Lesniak N, Glazar R, Stawicka—Nietacna M, Koczyk G, Dawidziuk A, Popiel D, Piechota
M, Jamsheer A. (2018) Screening of Polish patients for novel BRCAL/2 mutations as
underlying factors of ovarian/breast cancer. European Human Genetics Conference,
Mediolan, Wtochy, 16-19 czerwca 2018 r. Abstrakty: E-P12.17 (plakat).

Lalak-Kanczugowska J., Gil J., Stepien L., Palmero D. Pathogenicity and phylogenetic
study of Fusarium proliferatum isolated from six different plant species. XIX Congreso de
la Sociedad Espanola de Fitopatologia. 8—10 pazdziernika 2018 r., Toledo, Hiszpania, s.
295 (poster).

Lalak-Kanczugowska J., Stepien L., Witaszak N., Waskiewicz A. Expression profiling
of stress—related genes in phytopathogenic Fusarium proliferatum under biotic stress
conditions. XIX Congress of the Spanish Society of Phytopathology (SEF), 8-10
pazdziernika 2018 r., Toledo, Hiszpania, s. 296 (poster).

Lalak-Kanczugowska J., Stepien E.: 14" European Fusarium Seminar, 8-11 kwietnia
2018 r., Tulln, Austria, wspotautorstwo wystgpienia (plakat).

Lalak-Kanczugowska J., Witaszak N., Waskiewicz A., Stepien L. Changes of ENA-1
gene expression in plant pathogen Fusarium proliferatum exposed to host plant extracts.
The Integrative Plant Biology Conference, IPG PAS, 7-9 listopada 2018 r., Poznan, s. 40
(poster).

Lalak-Kanczugowska J., Witaszak N., Waskiewicz A., Stepien L. How do abiotic factors
influence growth, fumonisin biosynthesis and stress response in Fusarium proliferatum?
14" European Fusarium Seminar, 8-11 kwietnia 2018 r., Tulln, Austria, s. 44

8/13



70.

71.

72.

73.

74.

75.

76.

77.

78.

79.

80.

81.

82.

Lalak-Kanczugowska J.: X1X Congress of the Spanish Society of Phytopathology (SEF),
8-10 pazdziernika 2018 r., Toledo, Hiszpania (plakaty).

Latunde—-Dada A.O., Kaczmarek J., Stonard J.F., Karolewski Z., Fitt B.D.L., Jedryczka
M.: Reflections and projections on a decade of aerobiological studies on British and Polish
phoma stem canker disease of oilseed rape caused by Leptosphaeria maculans. Konferencja
Naukowo—Szkoleniowa XIV Dni Alergii Pytkowej. 18-19 maja 2018 r., Krakow. Biodiv.
Res. Conserv. Supplement 3: 27-28 (referat).

Majka J., Jedryczka M., Fluorescent in situ hybridization (FISH) with 5S and 35S rDNA
sequences differentially marks chromosomes of Brassica. The Integrative Plant Biology
Conference, 7-9 listopada 2018 r., Poznan, s. 23.

Majka J., Jedryczka M.: Fluorescent in Situ Hybridization (FISH) with 5S and 35S rDNA
sequences differentially marks chromosomes of Brassica. Integrative Plant Biology IPG
PAS Meeting, 7-9 November 2018 r., Poznan. Abstracts: 23 (poster).

Majka J., Kielbowicz-Matuk A., Kopecky D., Ksiazczyk T., Majka M., Zwierzykowski
Z., Kosmala A. (2018). Cytogenetic insight into the karyotypes of Festuca pratensis and
F. pratensis x Lolium perenne hybrids. The Integrative Plant Biology Conference, 7-9
listopada 2018 r., Poznan, s. 73.

Majka M., Serfling A., Czembor P., Slusarkiewicz—Jarzina A., Kwiatek M., Ordon F.,
Wisniewska H., Resistance of (Ae. tauschii x S. cereale) x Triticosecale hybrids to leaf
rust (Puccinia triticina), Proceedings of 4th Edition of International Conference on Plant
Genomics, Journal of Plant Physiology & Pathology, ISSN: 2329-955X. doi:
10.4172/2329-955X-C1-014 (doniesienie ustne).

Masajada K., Perlikowski D., Pawlowicz I., Kosmala A. (2018). The expression of genes
coding the crucial enzymes of the Calvin cycle under water deficit and further rewatering
in the Lolium—Festuca species and hybrids. 11" International Conference Plant Functioning
Under Environmental Stress, 12—15 wrze$nia 2018 r., Krakow, s. 84.

Mieldzioc A., Mokrzycka M., Sawikowska A. Estimation of the covariance matrix for
metabolomic data — part Il. Multivariate and mixed linear models, 19-23 marca 2018 r.,
Bedlewo, Polska

Mikolajczak K., Blaszezyk L.: Biordznorodnos$¢ endofitow zasiedlajacych endosfere
i ryzosfer¢ roznych odmian pszenicy ozimej ( Triticum aestivum L. ), XVI Konferencja
,,Biotechnologia: dzi$ na Uniwersytecie Technologiczno—Przyrodniczym, jutro w regionie
kujawsko—pomorskim”, 8 czerwca 2018 r., Bydgoszcz, str. 40 (poster).

Mikolajczak K., Blaszezyk L.: Grzyby endofityczne zasiedlajace pszenice zwyczajng
(Triticum aestivum L.), IT Ogdlnopolskie Sympozjum Nauk Przyrodniczo—Rolniczych, 7-8
kwietnia 2018 r., Poznan, str. 32 (referat).

Mikolajczak K., Blaszcezyk L.: Markery filogenetyczne wykorzystywane w identyfikacji
gatunkowej grzyboéw endofitycznych zasiedlajacych tkanki roslin pszenicy zwyczajnej
(Triticum aestivum L.), I Ogolnopolska Konferencja ,,Biotechnologia nie jedno ma imig”,
24-25 listopada 2018, Poznan, str. 11 (referat).

Mokrzycka M., Cwiek-Kupczynska H., Krajewski P., “Annotation and formatting of

molecular marker data in plants”, Eucarpia Section “Biometrics in Plant Breeding”, 3-5

wrzesnia 2018 r., Gandawa, Belgia (plakat).

Niemann J., Kaczmarek J., Jedryczka M.: (Introduction of Phoma stem canker resistance
9/13



83.

84.

85.

86.

87.

88.

89.

90.

91.

92.

to rapeseed through interspecific hybridization. Integrative Plant Biology IPG PAS
Meeting, 7-9 November 2018 r., Poznan. Abstracts: 43 (poster).

Niemann J., Kaczmarek J., Jedryczka M.: Introduction of clubroot resistance to rapeseed
through interspecific hybridization. 17" meeting of the Working Group on ‘Integrated
Control in Oilseed Crops’, 18-20 September 2018 r., Zagreb, Croatia. Book of abstracts:
148-150 (referat).

Niemann J., Kaczmarek J., Weigt D., Jedryczka M.: Introdukcja genow odpornosci na
wybrane choroby rzepaku z dzikich i pokrewnych gatunkéw rodzaju Brassica.
Ogolnopolska Konferencja Naukowa ,,Genetyka, hodowla 1 biotechnologia roslin —
osiagniecia, wyzwania, perspektywy”, Lublin, 25-27 czerwca 2018 r., Streszczenia: 25
(referat).

Niemann J., Majka J., Weigt D. (2018). Verification of genomic constitution of Brassica
hybrids using GISH technique. Oilseeds Plants — Advances in Genetics, Breeding,
Technology and Lipid Analysis, 10-11 kwietnia 2018 r., Poznan.

Nuc M., Krajewski P. Genomic DNA k-mers: basic notions and applications. XLVIII
Miedzynarodowe Colloquium Biometryczne, 9—13 wrzesnia 2018 r., Szamotuty, Polska.

Paiva J., 7th International Food Legume Research Conference (IFLRC-VII), 2nd to 9th
May 2018 r., Marrakech, Morocco (plakat).

Pawlowicz 1., Waskiewicz A., Perlikowski D., Rapacz M., Ratajczak D., Kosmala A.
Involvement of chloroplastic proeteins in the proces sof acclimation to sainity in Festuca
arundinacea. 11" International Conference Plant Functioning Under Environmental Stress,
12—-15 wrzesnia 2018 r., Krakéw, s. 140.

Perlikowski D., Augustyniak A., Masajada K., Pawlowicz 1., Skirycz A., Soja A.M.,
Michaelis A., Wolter G., Kosmala A.: The performance of root system under water deficit
in Festuca arundinacea genotypes distinct in the levels of drought resistance. The
Integrative Plant Biology Conference, 7-9 listopada 2018 r., Poznan, s. 13 (doniesienie
ustne).

Plewinski P., Ksigzkiewicz M., Rychel S., Bielski W., Tomaszewska M. (2018). Cecha
wczesnosci kwitnienia u tubinu biatego i tubinu zottego — podstawy genetyczne
i molekularne. Konferencja szkoleniowa obszaru 2 ,,Nowe metody i techniki dla ulepszenia
wartosci odmian roslin stragczkowych” w ramach Programu Wieloletniego "Zwigkszenie
wykorzystania krajowego biatka paszowego dla produkcji wysokiej jakosci produktéw
zwierzecych w warunkach zrownowazonego rozwoju™ 15-16 listopada 2018 r., Olandia,
Prusim Kwilcz. abstrakty (forma elektroniczna), prezentacja nr 8 (doniesienie ustne).

Plewinski P., Ksiazkiewicz M., Krajewski P., Rychel S., Bielski W., Rudy E.,
Tomaszewska M., Naganowska B., Wolko B. (2018). Massive analysis of 3’ cDNA ends
(MACE) and quantitative trait loci mapping provides candidate genes conferring main
agronomical traits in narrow—leafed lupin (Lupinus angustifolius L.). The Integrative Plant
Biology Conference, IPG PAS — Poznan, 7-9 listopada 2018 r., Abstract book, s. 75
(plakat).

Pniewski T., 12th Vaccine Congress, Budapeszt, Wegry, 16-19 wrzesnia 2018 r.,
(doniesienie ustne).

10/13



93. Pyrski M., Integrative Plant Biology IPG PAS Conference, Poznan, 7-9 listopada 2018 r.
(doniesienie ustne).

94. Ramzi N., Jedryczka M.: The cultivar of Raphanus sativus from Kurdistan, Iraq is resistant
to several economically important pathotypes of clubroot (Plasmodiophora brassicae).
Integrative Plant Biology IPG PAS Meeting, 7-9 November 2018 r., Poznan. Abstracts: 48
(poster).

95. Ramzi N., Kaczmarek J., Jedryczka M.: ldentification of clubroot resistance sources
from world gene bank accessions. 17" meeting of the Working Group on ‘Integrated
Control in Oilseed Crops’, 18-20 September 2018 r., Zagreb, Croatia. Book of abstracts:
144-147 (referat).

96. Ratajczak D., Gawlowska M., Katanska-Kaczmarek A. Swiecicki W., Gérny A.G.
(2018). Fotosynteza lisci, formowanie i1 aborcja organow generatywnych, rozwoj korzeni
oraz wigzanie azotu atmosferycznego jako procesy istotne dla poziomu i jakos$ci plonu
ro$lin straczkowych w warunkach stresowych. Konferencja szkoleniowa obszaru 2 ,,Nowe
metody i techniki dla ulepszenia warto$ci odmian ro$lin  straczkowych”
w ramach Programu Wieloletniego "Zwigkszenie wykorzystania krajowego biatka
paszowego dla produkcji wysokiej jakosci produktow zwierzecych w warunkach
zrownowazonego rozwoju™ 15-16 listopada 2018 r., Olandia, Prusim Kwilcz, Abstract
Book. s. 9 (doniesienie ustne).

97. Rybinski W. (2018) Mozliwosci ulepszenia najwazniejszych cech tubinu biatego.
Konferencja szkoleniowa obszaru 2 ,,Nowe metody i techniki dla ulepszenia wartos$ci
odmian ro$lin stragczkowych” w ramach Programu Wieloletniego "Zwigkszenie
wykorzystania krajowego biatka paszowego dla produkcji wysokiej jakosci produktow
zwierzgcych w warunkach zrownowazonego rozwoju" 15-16 listopada 2018 r., Olandia,
Prusim Kwilcz, Abstract Book. s. 17 (doniesienie ustne).

98. Rybinski W., Swiecicki W., Starzycka-Korbas E., Starzycki M., Barzyk P. (2018). Seeds
of white lupin (Lupinus albus L.) as a valuable source of fat and fatty acids. Meeting of the
EUCARPIA, International Congress On Oil and Protein Crops — Chisinau, Motdawia, 20—
24 maja 2018 r., Abstract Book. s. 89 (plakat).

99. Sawikowska A., International Conference on Trends and Perspectives in Linear Statistical
Inference, LinStat’2018, 20-24 sierpnia 2018 r., Bedlewo, Polska — czfonek komitetu
organizacyjnego (doniesienie ustne).

100. Sawikowska A., Piasecka A., Kachlicki P., Krajewski P. (2018). Computational peak
deconvolution in chromatographic data by clustering and by functional data analysis. 17-th
European Conference on Computational Biology, 8—12 wrzes$nia 2018 (plakat).

101. Sawikowska A., You Y., Neumann M., Posé D., Capovilla G., Langenecker T., Neher
R.A., Schmid M., Krajewski P. (2018). Arabidopsis shoot meristem—specific analysis of
gene expression and histone modification patterns and their temporal dynamics during
flowering. Plant and Animal Genome Conference, San Diego, USA, 13-17 stycznia 2018
r. (plakat).

102. Sawikowska A., Mokrzycka M., Research Group Meeting on Multivariate and Mixed
Linear Models, 11-16 listopada 2018 r., Bedlewo, Polska — doniesienia ustne

11/13



103. Sawikowska A., Mokrzycka M., Research Group Meeting on Multivariate and Mixed
Linear Models, 19-23 marca 2018 r., Bedlewo (doniesienia ustne).

104. Shakya P., Selvakesavan R.K., Franklin G. Antimicrobial Polypeptides might be
involved in the plant recalcitrance against Agrobacterium tumefaciens—mediated
transformation. Agrobacterium 2018 (A Joint event of the 39" American Crown Gall
meeting and 2" European Agrobacterium Conference). 12—13 September 2018 r., VIB—
UGent Center for Plant Systems Biology, Ghent, Belgium, Preeti Shakya (poster).

105. Shakya P., Selvakesavan R. K., Franklin G. Hypericum perforatum protein extracts
induce antimicrobial defense response against Agrobacterium. 4" International Plant
Physiology Congress. 2-5 December 2018 r., CSIR-NBRI, Lucknow, India. Preeti Shakya
(poster).

106. Stefanowicz K., Walerowski P., Olszak M. L., Kosmala A., Malinowski R. (2018).
The importance of plant cell wall remodelling for the pathogenesis of Plasmodiophora
brassicae. The Integrative Plant Biology Conference, 7-9 listopada 2018 r., Poznan, s. 51.

107. Stepien L., Witaszak N., Waskiewicz A., Lalak-Kanczugowska J. Changes in
expression of stress—responsive genes in Fusarium proliferatum exposed to host plant
extracts. 14" European Fusarium Seminar, 8—11 kwietnia 2018 r., Tulln, Austria, s. 103
(poster).

108. Surma M., 15th Applied Statistics International Conference, Ribno, Stowenia, 23-26
wrzesnia 2018 r. (doniesienie ustne).

1009. Swigcicki W., Pilarczyk W., Mikulski W., Gérynowicz B. (2018) Analiza zmiennosci,
sposobu dziedziczenia wskaznikow fizjologicznych u tubinu waskolistnego i grochu
siewnego oraz mozliwosci ich wykorzystania w ulepszaniu produktywnosci roslin.
Konferencja szkoleniowa obszaru 2 ,,Nowe metody 1 techniki dla ulepszenia wartosci
odmian ro$lin strgczkowych” w ramach Programu Wieloletniego "Zwigkszenie
wykorzystania krajowego biatka paszowego dla produkcji wysokiej jakosci produktow
zwierzecych w warunkach zréwnowazonego rozwoju" 15-16 listopada 2018 r., Olandia,
Prusim Kwilcz, Abstract Book. s. 8 (doniesienie ustne).

110. Talar U, Kielbowicz-Matuk A, Rorat T. (2018). StBBX20 protein regulates salt stress
tolerance and the timing of floral development in Solanum tuberosum. 6™ Plant Genomics
& Gene Editing Congress, 14-15 maja 2018 r., Rotterdam, Holandia, s. 10.

111. Talar U., Kielbowicz-Matuk A., Czarnecka J., Rorat T. (2018). StBBX20 protein
regulates salt stress tolerance in Solanum tuberosum. 11" International Conference Plant
Functioning Under Environmental Stress, 12—15 wrzeénia 2018 r., Krakow, s. 94.

112. Truman W., Olszak M., Rolfe S., Malinowski R. Mining the Transcriptional
Responses to Clubroot Disease in Arabidopsis to Identify Regulatory Components.
Integrative plant biology IPG PAS conference, 7-9 November 2018 r., Poznan, Poland
(poster).

113. Truman W. Olszak M., Walerowski P., Rolfe S., Malinowski R. Mining the
Transcriptional Responses to Clubroot Disease in Arabidopsis to Identify Regulatory
Components. The International Conference on Arabidopsis Research, 25th—29th June 2018
r., Turku, Finland (poster).

114. Urbaniak M., Stepien E.: 14" European Conference of Fungal Genetics, 25-28 lutego
2018 r., Haifa, Izrael (plakat).

12/13



115. Urbaniak M., Uhlig S., Stepien L. Mass spectrophotometric characterization of natural
beauvericin-type cyclohexadepsipeptides in Fusarium fungi. The Integrative Plant Biology
Conference, IPG PAS, 7-9 listopada 2018 r., Poznan, s. 52 (poster).

116. Walerowski, P., Giindel, A., Yahaya, N., Truman, W., Sobczak, M., Olszak, M., Rolfe,
S.A., Borisjuk, L., Malinowski R. The capacity of the host to deliver sugars towards the
pathogen influences clubroot disease progression in Arabidopsis. The International
Conference on Arabidopsis Research, 25th—29th June 2018 r., Turku, Finland (poster).

117. Wisniewska H., Goral T., Ochodzki P., Walentyn—Goral D., Majka M., Banaszak Z.,
Nita Z., Pojmaj M., Kurleto D., Konieczny M., Budzianowski G., Cicha A., Paizert K.
(2018). Screening of triticale winter breeding lines for resistance to Fusarium head blight.
2nd Global Conference on Plant Science and Molecular Biology, 20-22 wrze$nia 2018 r.,
Rzym, Wtochy, Book of Abstract s. 70 (plakat).

118. Wisniewska H., Majka M., Gawlowska M., Korbas M., Kwiatek M., Danielewicz J.,
Belter J. (2018). Identification of eyespot resistance genes in breeding lines of hexaploid
wheat (Triticum aestivum L.). 7" EWAC Eucarpia International Conference, The European
Cereals Genetics Co—operative EUCARPIA Cereals Section International Conference. 3-8
czerwca 2018 r., Bucharest, Romania. Book of Abstracts s. 36 (plakat).

119. Witaszak N., Lalak-Kanczugowska J., Stepien L., Waskiewicz A. Changes in
Fusarium proliferatum from four host species during salinity stress. The Integrative Plant
Biology Conference, IPG PAS, 7-9 listopada 2018 r., Poznan, s. 53 (poster).

120. Zamani—Noor N., Wallenhammar A-C. Cordsen Nielsen G., Orgeur G., Konradyova
V., Burnett F., Dussart F., Smith J., Korbas M., Jedryczka M. (2018). Overview of the
clubroot incidence and variation in the pathotypes of Plasmodiophora brassicae
populations in Europe. 17" meeting of the Working Group on ‘Integrated Control in Oilseed
Crops’, 18-20 September 2018 r., Zagreb, Croatia. Book of abstracts: 133-135 (referat)

121. Zamani—Noor N., Wallenhammar A-C. Cordsen Nielsen G., Orgeur G., Konradyova
V., Dussart F., Jedryczka M.: Epidemiology of clubroot disease and pathogenic variation
among isolates of Plasmodiophora brassicae from oilseed rape growing in Europe.
International Clubroot Workshop, 7-9 August 2018 r., Edmonton, Kanada. Book of
abstracts (referat).

122. Zamani-Noor, N.; Wallenhammar, A.-C.; Cordsen Nielsen, G.; Orgeur, G
Konradyova, V.; Dussart, F.; Jedryczka M.: Oilseed rape clubroot distribution and
variation in pathotypes of Plasmodiophora brassicae in central Europe [Verbreitung der
Kohlhernie im Rapsanbau und Variation der Pathotypen von Plasmodiophora brassicae in
Mitteleuropa]. German Plant Pathology Conference, September 2018 r.. Abstracts: 127,
(referat).

13/13



