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INFORMACJE OGOLNE

dyrektor - prof. dr hab. Bogdan Wolko
z-ca dyrektora ds. naukowych - prof. dr hab. Matgorzata Jedryczka
z-ca dyrektora ds. administracyjnych - mgr Joanna Dutkiewicz

e-mail: office@igr.poznan.pl

web: www.igr.poznan.pl

tel.: (61) 655 02 00 (portiernia)

tel.: (61) 655 02 55, 655 02 75 (sekretariat)
fax: (61) 655 03 01

SAMODZIELNI PRACOWNICY NAUKOWI
Prof. dr hab. Tadeusz Adamski
Prof. dr hab. Matgorzata Jedryczka
Prof. dr hab. Arkadiusz Kosmala
Prof. dr hab. Piotr Kachlicki
Prof. dr hab. Pawel Krajewski
Prof. dr hab. Barbara Naganowska
Prof. dr hab. Wojciech Rybinski
Prof. dr hab. Lukasz Stepien
Prof. dr hab. Wojciech Swiecicki, czt. rzecz. PAN
Prof. dr hab. Halina Wisniewska
Prof. dr hab. Bogdan Wolko
Dr hab. Lidia Btaszczyk
Dr hab. Gregory Franklin
Dr hab. Katarzyna Glowacka
Dr hab. Andrzej Gorny
Dr hab. Agnieszka Kietbowicz-Matuk
Dr hab. Grzegorz Koczyk
Dr hab. Michat Ksigzkiewicz
Dr hab. Anetta Kuczynska, prof. IGR PAN
Dr hab. Robert Malinowski, prof. IGR PAN
Dr hab. Izabela Pawtowicz
Dr hab. Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN
Dr hab. Karolina Susek



RADA NAUKOWA

Czlonkowie PAN wskazani do udzialu w pracach Rady przez Wydzial 11 Nauk
Biologicznych i Rolniczych PAN:

Czt. koresp. prof. dr hab. Zbigniew W. KUNDZEWICZ
Czt. rzecz. prof. dr hab. Stefan MALEPSZY

Czt. koresp. prof. dr hab. Matgorzata MANKA

Czt. rzecz. prof. dr hab. Marian SANIEWSKI

Czt. koresp. prof. dr hab. Marek SWITONSKI

Czt. rzecz. prof. dr hab. Wojciech SWIECICKI

Osoby z tytulem naukowym lub stopniem naukowym doktora habilitowanego aktualnie
zatrudnione w Instytucie w pelnym wymiarze czasu pracy:

Dr hab. Lidia BLASZCZYK

Prof. dr hab. Matgorzata JEDRYCZKA

Prof. dr hab. Piotr KACHLICKI

Dr hab. Agnieszka KIELBOWICZ-MATUK
Prof. dr hab. Arkadiusz KOSMALA

Prof. dr hab. Pawet KRAJEWSKI

Dr hab. Anetta KUCZYNSKA, prof. IGR PAN
Dr hab. Robert MALINOWSKI, prof. IGR PAN
Prof. dr hab. Barbara NAGANOWSKA

Dr hab. Tomasz PNIEWSKI, prof. IGR PAN
Prof. dr hab. Eukasz STEPIEN

Prof. dr hab. Halina WISNIEWSKA

Prof. dr hab. Bogdan WOLKO

Osoby z tytulem naukowym lub stopniem naukowym doktora habilitowanego
| wybitni specjaliSci nie zatrudnieni w Instytucie albo zatrudnieni w nim w niepelnym
wymiarze czasu pracy:

Prof. dr hab. lwona BARTKOWIAK-BRODA - Instytut Hodowli i Aklimatyzacji
Roslin-PIB, Poznan

Dr hab. Pawel BEDNAREK, prof. ICHB PAN — Instytut Chemii Bioorganicznej PAN,
Poznan
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Prof. dr hab. Franciszek DUBERT - Instytut Fizjologii Roslin PAN, Krakow

Prof. dr hab. Jolanta FLORYSZAK-WIECZOREK — Uniwersytet Przyrodniczy, Poznan
Prof. dr hab. Robert HASTEROK — Uniwersytet Slaski, Katowice

Prof. dr hab. Cezary MADRZAK — Uniwersytet Przyrodniczy, Poznan

Dr hab. Beata MYSKOW, prof. ZUT — Zachodniopomorski Uniwersytet
Technologiczny, Szczecin

Prof. dr hab. Wactaw ORCZYK - Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin-PIB,
Radzikéw

Prof. dr hab. Monika RAKOCZY-TROJANOWSKA — Szkota Gtéwna Gospodarstwa
Wiejskiego, Warszawa

Prof. dr hab. Maria SURMA (prof. emeryt.) — Instytut Genetyki Roslin PAN, Poznan
Prof. dr hab. Agnieszka SZALEWSKA-PALASZ — Uniwersytet Gdanski, Gdansk

Prof. dr hab. Zofia SZWEYKOWSKA-KULINSKA — czt koresp. PAN, Uniwersytet
im. Adama Mickiewicza, Poznan

Dr hab. Krystyna WINIARCZYK, prof. nadzw. — Uniwersytet Marii Curie-
Sktodowskiej, Lublin

Prof. dr hab. Marian WIWART — Uniwersytet Warminsko-Mazurski, Olsztyn

Prof. dr hab. Zbigniew ZWIERZYKOWSKI (prof. emeryt.) — Instytut Genetyki Roslin
PAN, Poznan

Wybrani przedstawiciele innych pracownikéw naukowych zatrudnionych w Instytucie
W pelnym wymiarze czasu pracy:

Dr Katarzyna CZYZ
Dr Justyna LALAK-KANCZUGOWSKA
Dr Krzysztof MIKOLAJCZAK

Przedstawiciel doktorantow w Radzie Naukowej IGR PAN:

Mgr inz. Katarzyna MIKOLAJCZAK



10.

11.

JEDNOSTKI ORGANIZACYJNE

Zaklad Biologii Stresé6w Srodowiskowych
kierownik: prof. dr hab. Arkadiusz Kosmala
Zaklad Biometrii i Bioinformatyki

kierownik: prof. dr hab. Pawet Krajewski

Zaklad Biotechnologii

kierownik: dr hab. Tomasz Pniewski, prof. IGR PAN
Zaklad Genetyki Patogenow i Odpornosci Roslin
kierownik: prof. dr hab. ukasz Stepien

Zaklad Genomiki

kierownik: prof. dr hab. Barbara Naganowska
Zaklad Zintegrowanej Biologii Roslin

kierownik: dr hab. Robert Malinowski, prof. IGR PAN
Biblioteka

kustosz: mgr Barbara Sadowska / mgr Joanna Szypulska
Dzial Ksiegowosci

glowna ksiegowa: mgr Kinga Chatupniczak

Dzial Gospodarczo-Techniczny

kierownik: Andrzej Gietda

Dzial Zaopatrzenia

kierownik: Krzysztof Kobla

Dzial Kadr

kierownik: Magdalena Kapka



STRUKTURA ZATRUDNIENIA
(stan na 31 grudnia 2019 r.)

Liczba 0s6b Liczba etatow
Grupy pracownikow Liczba oséb | Liczba etatéw | zatrudnionych )
. w projektach
w projektach
Profesorowie i profesorowie
IGR PAN 13 1.4 ) )
Adiunkci 22 21,125 1 1,0
Asystenci 14 13,5 4 4,0
Badawczo-techniczni 2 1,50 - -
Inzynieryjni .z WyZSzym 13 12.75 ) 5
wyksztalceniem
Techniczni 13 12,25 2 0,83
Administracja 11 9,2 - -
Biblioteka 1 informacja
3 3
naukowa
Robotnicy + obstuga 5 5,0 - -
96 89,725 7 7

Osoby pobierajace stypendia doktoranckie: 9 0sob.
Liczba doktorantow (razem z pracownikami): 28 osob.

UPRAWNIENIA
Instytut posiada uprawnienia do nadawania stopnia:

e doktora - Zarzadzenie Ministra Nauki i Szkolnictwa Wyzszego z dnia 30 lipca 1987
roku w sprawie wykazu jednostek organizacyjnych uprawnionych do nadawania

stopni naukowych (Dz. U. z 1985 r. Nr 42, poz. 202).

e doktora habilitowanego nauk rolniczych w dyscyplinie agronomia - postanowienie
Centralnej Komisji do Spraw Stopni 1 Tytutow z 27 pazdziernika 2008 r.(nr BCK-IlI-

U-421/2008).




INFORMACJA FINANSOWA

. Przychody (zt)
Subwencja 6 100 800
Dotacja na utrzymanie potencjalu badawczego z lat ubieglych 1166 642

Projekty badawcze

Projekty finansowane ze $srodkow zagranicznych 1045 225
MNIiSW (projekty i doptaty do projektow UE) 194 248
Projekty NCN i NCBIiR 5 569 864
Projekty i programy finansowane przez MRiRW 1805671
Prace naukowo-wdrozeniowe finansowane przez inne podmioty 149 530
Razem projekty 8 764 538
Przychody ogotem 16 031 980
I1. Przychody z projektow w % subwencji 1437
Osobowy fundusz ptac w subwencji (zt) 4 529 873
- w % subwencji 74,3

- W % przychodéw ogotem 28,3
Koszty ogrzewania i energii elektrycznej (% subwencji) 11,4

III. W 2019 roku, a takze do dnia sporzadzenia niniejszego sprawozdania, nie wystapity
zdarzenia, ktore miaty istotny wplyw na dziatalno$¢ jednostki.

IV. Instytut Genetyki Roslin zaktada w 2020 roku kontynuacje dziatalnosci na podobnym
poziomie jak w 2019 roku. Warto§¢ subwencji na 2020 rok zaklada si¢ na podobnym
poziomie jak subwencja na rok 2019, czyli okoto 6.100.000 zt .

V. Jednostka nie dokonata nabycia udziatéw wiasnych w 2019 roku, nie dokonata zbycia tych
udzialow. Jednostka nie posiada nabytych ani zatrzymanych udziatow wilasnych.

VI. Instytut nie posiada oddziatow.

VII. Instytut nie jest narazony na ryzyko zmiany cen, ryzyko kredytowe oraz ryzyko istotnych
zaktocen przeptywow $rodkdéw pienigznych z uwagi na sposob finansowania dzialalnosci.
Jednostka do roku 2018 otrzymywata dotacje statutowg na utrzymanie potencjatu badawczego
(od roku 2019, w zwiazku ze zmiang przepisOw, jest to subwencja), w 12 miesigcznych
ratach, co zabezpiecza ja w istotny sposob przed utrata ptynnosci finansowej, natomiast
badania naukowe finansowane sg réwniez przez NCN, NCBiR, KE oraz Ministerstwo Nauki
i Szkolnictwa Wyzszego i Ministerstwo Rolnictwa. Jednostki te przekazuja $rodki na badania
w transzach, z gory, co zapobiega ryzyku braku srodkow na finansowanie badan.

Czasowo wolne $rodki jednostka lokuje, w zakresie S$rodkow, ktore moga podlegaé
lokowaniu, na lokatach typu overnight w Banku Gospodarstwa Krajowego.



VIII. Instytut nie jest w sposdb szczegdlny narazony na ryzyko walutowe, w zwigzku
z czym nie stosuje szczegolnych metod zarzadzania ryzykiem walutowym.

IX. Kluczowymi niefinansowymi wskaznikami efektywnosci zwigzanymi z dziatalnoscig
Instytutu Genetyki Roslin sg liczba i jako$¢ publikacji. Wskazniki te zostaly szczegdélowo
podane w niniejszym sprawozdaniu.

INFORMACIE O DZIALALNOSCI INSTYTUTU I DOROBKU NAUKOWYM

PUBLIKACJE
(Spis: strony 116-125)

Prace opublikowane w 2019 roku:

— artykuty w czasopismach  naukowych i recenzowanych materiatach z

konferencji migdzynarodowych wraz z przypisang liczba punktow 71
— publikacje w innych czasopismach (w tym branzowych i popularno- 4
naukowych)

— autorstwo rozdziatu w monografii w j. angielskim 3
Autorstwa pozostatych streszczen doniesien konferencyjnych 154

PROJEKTY BADAWCZE

Finansowane przez:

- UE 5

— migdzynarodowy-bilateralny 0

— rzadowe 2

— NCN/NCBR/POIG 39

- MRIRW 10

— inne 8
Ogolem 64

UDZIAL W KONFERENCJACH NAUKOWYCH
(Szczegoty: strony 91-99)

Konferencje, warsztaty i seminaria zorganizowane przez Instytut:

— krajowe i migdzynarodowe 4

Udziatl pracownikow w konferencjach:

— konferencje krajowe 18

— konferencje migdzynarodowe 29
Ogoétem 51



WSPOLPRACA Z ZAGRANICA
(Szczegoty: strony 82-91)

Realizowano: 6 tematow w ramach umoéw mi¢dzynarodowych,
47 tematy z 47 instytucjami w ramach wspotpracy bezumownej.

Przyjeto 6 gosci zagranicznych,
zrealizowano 22 wyjazdy krotkoterminowe pracownikow IGR PAN,
3 0soby przebywaty na stazach dtugoterminowych.

KONSORCJA | SIECI

Konsorcjum Cost Action CA 15223 — iPlanta

COST ACTION CA 15233, Cost Action Ca 15223 Modifying Plants To Produce Interfering
RNA, Polish delegate and STSM coordinator, cztonek grupy: Jorge A. P. Paiva.

Konsorcjum EPPN2020

Realizacja dostgpu do platform automatycznego, nieinwazyjnego fenotypowania roslin oraz
opracowanie metod przetwarzania i integracji danych; jednostki: INRA, Francja
(koordynator); Aberystwyth University, WIk. Brytania; ALSIA, Wiochy; ASA, Francja;
Aarhus Universitet, Dania; CSIRO, Australia; Wageningen Research, Holandia;
Forschungszentrum Julich, Niemcy; IPK, Niemcy; Helmholtz Zentrum Muenchen, Niemcy;
IGR PAN, Polska; INRA Transfert S.A., Francja; Biological Research Centre, Szeged,
Wegry; Phenospex Bv, Holandia; Slovak University of Agriculture, Nitra, Stowacja;
Universite Catholique De Louvain, Belgia; Kobenhavns Universitet, Dania; University of
Helsinki, Finlandia; University of Nottingham, WIk. Brytania; VIB, Belgia; VSN Int. Ltd,
WIk. Brytania; Wageningen University, Holandia; P. Krajewski, H. Cwiek-Kupczynska.

Konsorcjum EMPHASIS — Support Group

IGR PAN reprezentuje Polske w Grupie Wspierajacej platforme infrastrukturalng
EMPHASIS  ,European Infrastructure for Plant Phenotyping” (lista partnerow:
https://emphasis.plant-phenotyping.eu/partners_pl); P. Krajewski, H. Cwiek-Kupczynska.

Konsorcjum HYBRE

Realizacja projektu BIOSTRATEG "Zintegrowana strategia dla reaktywacji polskiej hodowli
pszenicy heterozyjnej", jednostki tworzace: SGGW (koordynator), IGR PAN, ZUT,
Politechnika Rzeszowska, Uniwersytet Przyrodniczy w Lublinie, PHR Sp. z 0.0., HR Strzelce
Sp. z 0.0., Centnas Sp. z 0.0., Agronas Sp. z 0.0.; P. Krajewski, M. Mokrzycka.

Konsorcjum PLANTOVAC

Konsorcjum, powotane w celu opracowania szczepionki pochodzenia roslinnego przeciwko
wzwB. Jednostki tworzace: IBA Warszawa, Medana SA Sieradz, IWNiRZ, CB DNA Poznan,
IGR PAN: T. Pniewski.



DSS FUSARIUM

Specjalnosc¢: integrowana ochrona ro$lin. Konsorcjum powotano w celu zebrania danych dla
opracowania modelu wspierania decyzji dotyczacego ochrony zbdz przed fuzarioza klosa
w rejonie panstw nadbattyckich. Uczestnikami konsorcjum sa nastgpujace instytucje:
Agrovist Livsmedel AB, Skira, Szwecja; Lithuanian Research Center for Agriculture and
Forestry, Akademija, Litwa; Plant Protection Institute, Riga, Lotwa; M. Jedryczka,
W. Irzykowski.

OCHRONA WLASNOSCI INTELEKTUALNEJ
Przyznane patenty

P-417198, (16.05.2016), 3B,11a-dihydroksyandrost-5-en-7,17-dion oraz sposdb wytwarzania
3pB,11a-dihydroksyandrost-5-en-7,17-dionu (Decycja 04.03.2019, PAT. 232297). Koztowska
E., Hoc N., Dymarska M., Kostrzewa-Sustow E., Grzeszczuk J., Plagskowska E., Urbaniak M.,
Stepien L., Janeczko T. (wspottworca — IGR PAN)

P-420945, (22.03.2017), Sposob wytwarzania 3B, 7a-dihydroksyandrost-5-en-17-onu
(Decycja 2.12.2019). Koztowska E., Hoc N., Dymarska M., Kostrzewa-Sustow E.,
Grzeszczuk J., Plaskowska E., Urbaniak M., Stepien L., Janeczko T. (wspoitworca — IGR
PAN)

P-420193 (13.01.2017), Spos6b wytwarzania 3p,7a,17a-trihydroksyandrost-5-enu (Decyzja:
11.12.2019). Koztowska E., Dymarska M., Kancelista A., Kostrzewa-Sustow E., Urbaniak
M., Stepien L., Janeczko T. (wspottworca — IGR PAN)

NAGRODY I WYROZNIENIA

A. Augustyniak — Nagroda dla Mtodych Naukowcow ,,Stapledon Memorial Trust Award for
European Early Stage Researchers” for the EGF-EUCARPIA 2019 Joint Symposium
in Zurich, 2019 r.

L. Blaszczyk — Laureatka Polskiej Nagrody Inteligentnego Rozwoju 2019 pod patronatem
Prezes Urzedu Patentowego RP, dr Alicji Adamczak, w kategorii: Naukowiec Przysztosci, za
realizacj¢ projektow pt. ,,Molekularne podstawy reakcji pszenicy na kolonizacj¢ korzeni przez
gatunki Trichoderma”, ,,Dynamika mykobiomu endosfery pszenicy zwyczajnej i jej wptyw na
wzrost 1 kondycj¢ rosliny”.

H. Cwiek-Kupczynska — David R., Hollebecq J.-E., Cabrera-Bosquet L., Tardieu F., Neveu
P. — nagroda ,,Plenary 14 Poster Session Competition Winners” za najlepszy plakat podczas
konferencji ,,RDA 14th Plenary”, Helsinki, Finlandia 23-25.10.2019 r.

K. Czyz — nagroda za wyroézniajacy sie plakat w sesji ,,Genetyka cech ilosciowych, biometria
i bioinformatyka w badaniach roslin” (IV Ogodlnopolska Konferencja ,,Genetyka i genomika
w doskonaleniu roslin uprawnych. Od ro$liny modelowej do nowej odmiany”. Poznan, 5-7
listopada 2019 r.).

M. Kawalilo — III miejsce w konkursie na najlepsza prezentacje posterowa (Ogolnopolska
konferencja mykologiczna dla studentow 1 doktorantow ,MycoRiseUp! Milodzi
w Mykologii”, Spata 12 — 13 kwietnia 2019 r.).
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M. Kawalilo — nagroda za wyrdzniajacy si¢ plakat w sesji "Biordéznorodnos¢ Roslin i ich
Patogenow" (IV Ogolnopolska Konferencja ,,Genetyka i genomika w doskonaleniu roslin
uprawnych. Od rosliny modelowej do nowej odmiany”. Poznan, 5-7 listopada 2019 r.).

K. Lechowicz — Nagroda dla Mtodych Naukowcow ,,Stapledon Memorial Trust Award for
European Early Stage Researchers” for the EGF-EUCARPIA 2019 Joint Symposium
in Zurich, 2019 r.

J. Majka — Nagroda dla Mtodych Naukowcow ,,Stapledon Memorial Trust Award for
European Early Stage Researchers” for the EGF-EUCARPIA 2019 Joint Symposium
in Zurich, 2019 r.

J. Majka — Stypendium dla mtodych badaczy z poznanskiego srodowiska naukowego w roku
2019 r., przyznawane przez Urzad Miasta Poznania decyzja Kapituly Nagrody Naukowej
Miasta Poznania za ,,Wybitne osiggni¢cia naukowe w dziedzinie cytogenetyki molekularnej
i jej zastosowaniu w analizie struktury genomow i procesOw zachodzacych w ewolucji
wybranych gatunkéw traw klimatu umiarkowanego”, 24.06.2019 r.

M. Majka — Stypendium naukowe START 2019 przyznawane przez Fundacje¢ na rzecz Nauki
Polskiej, 25.05.2019 r.

D. Perlikowski — Nagroda dla Mtodych Naukowcow ,,Stapledon Memorial Trust Award for
European Early Stage Researchers” for the EGF-EUCARPIA 2019 Joint Symposium
in Zurich, 2019 .

W. Swiecicki — wybor na cztonka rzeczywistego PAN.

M. Urbaniak — Laureatka drugiej edycji konkursu organizowanego przez Polskie
Towarzystwo Fitopatologiczne - za dorobek publikacyjny, 2019 r.

Zespot: Ewa Koztowska, Monika Dymarska, Monika Urbaniak, Jakub Grzeszczuk, Jordan
Sycz, Patryk Kownacki, Iga Franczak, Agata Matera z Uniwersytetu Przyrodniczego we
Wroctawiu oraz wspottworcy: dr hab. Tomasz Janeczko, dr inz. Anna Kancelista,
prof. dr hab. Lukasz Stepien, dr hab. Edyta Kostrzewa-Sustow, dr Regina Stempniewicz,
dr Michat Oskiera, prof. dr hab. inz. Elzbieta Plagskowska: Nagroda w konkursie ,,Student-
Wynalazca” za cykl 26 wynalazkow dotyczacych uzyskiwania w wyniku biotransformacji
zwigzkow steroidowych o wysokim potencjale terapeutycznym, Politechnika Swictokrzyska,
marzec 2019, a nastepnie brazowy medal 47. Migdzynarodowej Wystawie Wynalazczosci,
Nowoczesnej Techniki i Wyrobow ,,Geneva Inventions”, Nagroda Specjalna Uniwersytetu
Krola Abdulaziza za Innowacje, oraz brazowy medal International Warsaw Invention Show
IWIS 2019, Warszawa, pazdziernik 2019 r.

ROZWOJ KADRY NAUKOWE]
Tytut naukowy profesora

Dr hab. Lukasz Stepien — tytul naukowy profesora nauk rolniczych nadany Postanowieniem
Prezydenta RP z dnia 23 lutego 2019 .

Dr hab. Arkadiusz Kosmala - tytul naukowy profesora nauk rolniczych nadany
Postanowieniem Prezydenta RP z dnia 25 pazdziernika 2019 r.
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Stopien naukowy doktora habilitowanego

Dr Grzegorz Koczyk — stopien doktora habilitowanego nauk biologicznych w dyscyplinie
biologia nadany przez Rade Naukowg Wydzialu Biologii Uniwersytetu im. Adama
Mickiewicza w dniu 22 lutego 2019 r. na podstawie osiagni¢cia ,,Charakterystyka zrodet
zmienno$ci gendéw odpowiedzialnych za metabolizm wtorny grzybow wyzszych poprzez
analizy z zakresu genomiki ewolucyjnej oraz rekonstrukcje filogenetyczne historii
zakonserwowanych domen biatkowych”.

Dr Franklin Gregory — stopien doktora habilitowanego nauk rolniczych w dyscyplinie
rolnictwo i ogrodnictwo nadany przez Rade Naukowa IGR PAN w dniu 26 czerwca 2019 r.
(uchwata nr 2/111/2019) na podstawie osiaggniecia ,,Odkrycie systemu niekompatybilnych
interakcji Agrobacterium-Hypericum perforatum: doskonate narzedzie do badania oporno$ci
ro$lin wzglgedem transformacji T-DNA”.

Dr Izabela Pawlowicz — stopien doktora habilitowanego w dziedzinie nauk rolniczych
w dyscyplinie rolnictwo i ogrodnictwo nadany przez Rad¢ Naukowa IGR PAN w dniu
13 grudnia 2019 r. na podstawie osiggni¢cia: ,,Analiza ekspresji wybranych genow
zwigzanych z fotosynteza oraz wodna homeostaza podczas odpowiedzi kostrzewy trzcinowe;j
(Festuca arundinacea) i kostrzewy takowej (F. pratensis) na stresy abiotyczne (suszg,
zasolenie i niskg temperature)”.

Dr Michal Ksiagzkiewicz — stopien doktora habilitowanego nauk rolniczych w dyscyplinie
rolnictwo i ogrodnictwo nadany przez Rade Naukowa IGR PAN w dniu 13 grudnia 2019 r. na
podstawie osiggniecia ,Identyfikacja regiondéw bogatych w geny w genomie lubinu
waskolistnego wykazujacych wysoki stopien kolinearnosci w obrebie rodziny roslin
bobowatych oraz okreslenie wpltywu duplikacji calych genomoéw na proces ewolucji
wybranych gendéw zlokalizowanych w tych regionach”.

Dr Karolina Susek - stopien doktora habilitowanego nauk rolniczych w dyscyplinie
rolnictwo 1 ogrodnictwo nadany przez Rad¢ Naukowa IGR PAN w dniu 13 grudnia 2019 r. na
podstawie osiaggnigcia ,,Porownawcza analiza cytomolekularna genoméw w rodzaju Lupinus”.

Stopien naukowy doktora

Mgr Karolina Sobanska — stopien doktora nauk rolniczych w dyscyplinie agronomia nadany
przez Rade Naukowa IGR PAN w dniu 11 kwietnia 2019 r. na podstawie pracy ,,Efektywnos¢
konstrukcji genetycznych do transformacji miskanta (Miscanthus spp.) w celu modyfikacji
sciany komorkowej dla potrzeb zwigkszenia wydajno$ci fermentacji alkoholowej biomasy”;
promotor: T. Pniewski.

Mgr inz. Piotr Michal Walerowski — stopien doktora nauk rolniczych w dyscypline
rolnictwo 1 ogrodnictwo nadany przez Rad¢ Naukowa IGR PAN w dniu 26 czerwca 2019 r.
na podstawie pracy ,,Zmiana programu roznicowania floemu oraz transportu cukrow
w naroslach powstatych w wyniku infekcji Arabidopsis thaliana przez Plasmodiophora
brassicae”; promotor: R. Malinowski.

Mgr Joanna Majka - stopien doktora nauk rolniczych w dyscyplinie rolnictwo
i ogrodnictwo nadany przez Rad¢ Naukowg IGR PAN w dniu 13 grudnia 2019 r.
na podstawie pracy ,Charakterystyka cytogenetyczna  Festuca pratensis oraz
allotetraploidalnego mieszanca Festuca pratensis x Lolium perenne”; promotor: A. Kosmala,
promotor pomocniczy: T. Ksigzczyk.
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Tytut naukowy magistra

Zuzanna Dutkiewicz, tytul magistra bioinformatyki nadany dnia 13 lutego 2019 r. przez
Wydziat Biologii Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza na podstawie realizacji pracy
magisterskiej ,,Pochodzenie i rozpowszechnienie halogenaz jako enzymow akcesorycznych
biosyntezy poliketydow przez grzyby” (promotor: G. Koczyk, opiekun naukowy:
P. Ziotkowski).

Jan Homy, praca magisterska pt.: ,,Analiza ekspresji wybranych genéw w ro$linach pszenicy
zwyczajnej (Triticum aestivum L.) w odpowiedzi na inokulacj¢ roslin grzybami z rodzaju
Trichoderma”, Uniwersytet im. Adama Mickiewicza, promotor: L. Btaszczyk, obrona pracy
31 lipca 2019 r.

Urszula Strybel, praca magisterska pt.: ,,Analiza zmiennos$ci genetycznej i biochemicznej
patogenicznego grzyba Fusarium proliferatum w warunkach stresu abiotycznego
z wykorzystaniem narzedzi bioinformatycznych”, Wydziat Biologii UAM; promotor:
L. Stepien, obrona pracy 25 wrzesnia 2019 r.

Klaudia Gradzka, praca magisterska pt.: ,,Analiza wigzania biatka StBBX3 do rejonu
promotorowego genu StFT i jego paralogow w warunkach in vitro za pomoca techniki
EMSA”, UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii, promotor: A. Kietbowicz-Matuk, obrona pracy
2 pazdziernika 2019 r.

Katarzyna Jasiewicz, praca magisterska pt.: ,,Analiza wigzania biatka StBBX4 do rejonu
promotorowego genu StFT i jego paralogow w warunkach in vitro za pomoca techniki
EMSA”, UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii, promotor: A. Kietbowicz-Matuk, obrona pracy
2 pazdziernika 2019 r.

Magistranci

Julia Grupa, realizacja pracy magisterskiej, Uniwersytet im. Adama Mickiewicza
1.10.-31.12.2019, opiekun: L. Blaszczyk.

Martyna Przewoznik, magistrantka, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Wydziat
Rolnictwa i Bioinzynierii, od 10.2018, opiekun/promotor: T. Pniewski.

InzZynieranci

Krystian Madra, realizacja pracy inzynierskiej, UAM w Poznaniu, Wydzial Matematyki
I Informatyki, 26.02.2019-31.01.2020, opiekunowie: H. Cwiek-Kupczynska, P. Krajewski.

Jakub Lasecki, realizacja pracy inzynierskiej, UAM w Poznaniu, Wydzial Matematyki
I Informatyki, 26.02.2019-31.01.2020, opiekunowie: H. Cwiek-Kupczynska, P. Krajewski.

Szymon Wojciechowski, realizacja pracy inzynierskiej, UAM w Poznaniu, Wydziat
Matematyki i1 Informatyki, 26.02.2019-31.01.2020, opiekunowie: H. Cwiek-Kupczynska,
P. Krajewski.

Laskowski Wladyslaw, realizacja pracy inzynierskiej, UAM w Poznaniu, Wydziat
Matematyki i Informatyki, 26.02.2019-31.01.2020, opiekunowie: H. Cwiek-Kupczynska,
P. Krajewski.

Chaima Ajmi, praca inzynierska pt.: “Study of the enzymatic secretion of Fusarium
in the presence of different substrate in order to comprehend the mechanism of resistance
of pea”. Université Libre de Tunis, Tunezja; opiekun: L. Stepien, wrzesien 2019 r.
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Stazysci, praktykanci

Eryk Malinowski, staz naukowy, UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii, III r. studiow
2 stopnia, termin rozpocze¢cia stazu 03.11.2019 r., opiekun: A. Kietbowicz-Matuk.

Alicja Rzepczak, staz naukowy, UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii, 11 r. studiow 2 stopnia,
02.07.-30.09.2019 r., opiekun: D. Babula-Skowronska.

Joanna Szymczak, staz naukowy, UP w Poznaniu, Wydziat Rolnictwa i Bioinzynierii, Il .
studiow 2 stopnia, 25.03.-30.06.2019 r., opiekun: 1. Pawlowicz.

Vennila Elansurya Elangovan, staz naukowy, Uniwersytet Rolniczy w Krakowie, studia
magisterskie (kierunek: Environmental and Plant Biotechnology): 160 godzin, 1-26 lipca
2019; opiekun: M. Jedryczka, F. Bakro.

Karolina Swiatczak, staz naukowy, Uniwersytet im Adama Mickiewicza, Studia
inzynierskie (kierunek: Biotechnologia): 160 godzin, 9 maja - 20 lipca 2019; opieka:
M. Jedryczka, F. Bakro.

Julia Wojciechowska, staz naukowy, Uniwersytet im Adama Mickiewicza, studia
inzynierskie (kierunek: Biotechnologia): 160 godzin, 9 maja - 20 lipca 2019, opieka:
M. Jedryczka, F. Bakro.

Julia Zok, staz naukowy, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Wydzial Rolnictwa
i Bioinzynierii, Biotechnologia/IIl r. studiéw 1. stopnia, 12 sierpnia — 30 wrzesnia 2019 r.,
opieka: L. Btaszczyk, S. Salamon.

Patryk Szumski, staz naukowy, Politechnika Poznanska, Wydzial Chemii Ill r. studiow
1. stopnia, 17 czerwca - 26 lipca 2019 r., opiekun: P. Kachlicki.

Ewelina Warmbier, staz naukowy, Politechnika Poznanska, Wydziat Chemii Il r. studiow
1. stopnia, 17 czerwca - 26 lipca 2019 r., opiekun: P. Kachlicki.

Karolina Zaworska, staz naukowy, Unwiersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 12.08.2019 —
18.09.2019r., opiekun: R. Malinowski.

Marcelia Tarnawska, staz naukowy, Unwiersytet Przyrodniczy w Poznaniu, 12.08.2019 —
18.09.2019r., opiekun: R. Malinowski.

Ewelina Hejenowska, staz naukowy, Uniwersytet Adama Mickiewicza, Poznan, 01.07.2019-
30.09.2019, opiekun: J. Paiva.

Marcin Szuman, staz naukowy, Uniwersytet Adama Mickiewicza, Poznan, 01.07.2019-
30.09.2019, opiekun: J. Paiva.

Szymon Blaszezyk, staz naukowy, UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii, Biotechnologia /
III . studidow 1. stopnia, 02.07.-5.10.2018 r., opiekun: M. Gawltowska.

Martyna Baranek, staz naukowy, UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii, Biotechnologia /
I r. studiow II stopnia, 1.07 - 30.09 2019, opiekun: M. Kroc.

Mateusz Pluskota, staz naukowy, UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii, / II r. studiow
| stopnia, 1.07 - 30.09 2019, opiekun: M. Gawlowska.

Katarzyna Hubert, staz naukowy w ramach projektu ,,Badz konkurencyjny na rynku pracy -
wysokiej jakosci programy stazowe dla studentow Wydzialu Biologii UAM w Poznaniu” nr
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POWR.03.01.00-00-S145/17. UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii, Kierunek Biotechnologia
/ I r. studiéw I stopnia, 01.07. — 30.09.2019., opiekun: K. Susek

Oliwia Mazur, staz naukowy w ramach projektu ,,BagdZ konkurencyjny na rynku pracy -
wysokiej jako$ci programy stazowe dla studentow Wydziatu Biologii UAM w Poznaniu” nr
POWR.03.01.00-00-S145/17, 01.07.2019 - 30.09.2019, Wydziat Biologii, Biotechnologia /
I r. studiéw 1. stopnia, opieckun: M. Ksigzkiewicz i S. Rychel-Bielska.

Anna Surma, staz naukowy, UP w Poznaniu, Wydzial Rolnictwa i Bioinzynierii,
Biotechnologia / I1I r. studiow 1. stopnia, 01.07.-31.07.2019 r., opiekun: S. Rychel-Bielska.

Kamil Kubisiak, staz naukowy, UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii, Kierunek: Biologia /
IT r. studiow 2. stopnia, 01.07.-30.09.2019 r., opiekun: H. Wisniewska.

Bernard Szlenak, Program stazowy dla studentow Uniwersytetu im. A. Mickiewicza
w Poznaniu, Wydziat Biologii, Biotechnologia /III r. studiéw, 2 lipca — 15 wrze$nia 2019,
opiekun: A. Kuczynska.

Joanna Delimata, Program stazowy dla studentow Uniwersytetu im. A. Mickiewicza
w Poznaniu, Wydzial Biologii, Biotechnologia /V r. studiow, 2 lipca — 15 wrzesnia 2019,
opiekun: K. Mikotajczak.

Mateusz Oszust, Program stazowy dla studentow Uniwersytetu im. A. Mickiewicza
w Poznaniu, Wydziatl Biologii, Biotechnologia /V r. studiow, 2 lipca — 15 wrze$nia 2019,
opiekun: P. Ogrodowicz.

Edyta Duda, ,,Studiujesz? Praktykuj! Program stazy zawodowych dla studentow Wydziatu
Rolnictwa I Bioinzynierii Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu” (nr POWR.03.01.00-00-
S126/17), 15 sierpnia — 15 wrzesnia 2019, opiekun: T. Pniewski.

Marta Jachna, praktykantka, Politechnika Poznanska, 15 sierpnia — 15 wrze$nia 2019,
opiekun: T. Pniewski.

Agata Klepacka, praktykantka, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Wydzial Rolnictwa
i Bioinzynierii, 1 - 26 lipca 2019, opiekun: J. Cerazy-Waliszewska.

Aleksandra Kulka, praktykantka, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Wydziat Rolnictwa
i Bioinzynierii, 1 - 31 lipca 2019, opiekun: T. Pniewski.

Julianna Muszynska, praktykantka, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Wydziat
Rolnictwa i Bioinzynierii, 1 - 31 lipca 2019, opiekun: T. Pniewski.

Urszula Strybel, praktyka, UAM w Poznaniu, Wydziat Biologii (kierunek Bioinformatyka),
4 maja 2018 — 30 wrzesnia 2019; opiekun J. Lalak-Kanczugowska.

Katarzyna Wojtyniak, praktykantka/wolontariuszka, Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu,
Wydziat Rolnictwa i Bioinzynierii, Biotechnologia/l 1 II r. studiow 1. stopnia, opieka:
L. Blaszczyk, K. Mikotajczak.
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MIEDZYNARODOWE STUDIA DOKTORANCKIE

Zarzadzeniem Dyrektora IGR PAN 25 czerwca 2018 roku zostaly utworzone stacjonarne
Miedzynarodowe Studia Doktoranckie (MSD) IGR PAN

Kierownik Miedzynarodowych Studiéw Doktoranckich IGR PAN

- prof. dr hab. Malgorzata Jedryczka

Sekretariat Miedzynarodowych Studiow Doktoranckich IGR PAN

- mgr inz. Magdalena Roth

Liczba uczestnikoéw studiow doktoranckich prowadzonych
przez IGR PAN (forma studiow i pte¢ doktorantow)

Liczba uczestnikéw pobierajacych

stypendia:

stacjonarne studia doktoranckie

K — kobiety
M — mezczyzni

w tym: przyjeci w roku 2019

Liczba uczestnikow studiéw doktoranckich ogdtem: 15

ogotem

w tym: stypendium
doktoranckie,

o ktorym mowa w art.
200 ust. 1 ustawy z dnia
27 lipca 2005 r. - Prawo
0 szkolnictwie wyzszym,
przyznane przez
Dyrektora Instytutu
PAN prowadzacego
studia (art. 285 ustawy

z dnia 3 lipca 2018r.
Przepisy wprowadzajace
ustawe - Prawo

0 szkolnictwie wyzszym i
nauce)

12 4
Liczba cudzoziemcow ogdtem w tym: przyjeci w roku 2019
5 1
Kraj pochodzenia Liczba cudzoziemcow Kraj pochodzenia Liczba cudzoziemcoéw
1) Indie 3 1) Indie 1
2) Irak 1
3) Syria 1
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UCZESTNICTWO W KOMITETACH REDAKCYJNYCH
CZASOPISM NAUKOWYCH

J. Kaczmarek: Acta Agrobotanica, redaktor dziatu Genetyka
B. Wolko: Acta Societatis Botanicorum Poloniae, cztonek komitetu redakcyjnego

A. Kuczynska:
e Biohelikon, cztonek komitetu redakcyjnego
e Biometrical Letters, cztonek komitetu redakcyjnego
e Journal of Applied Biotechnology, cztonek komitetu redakcyjnego

W. Swiecicki:
e Genetic Resources and Crop Evolution, cztonek komitetu redakcyjnego
e Legume Perspectives, cztonek komitetu redakcyjnego

Z. Kaczmarek: Journal of Applied Genetics, cztonek komitetu redakcyjnego
P. Krajewski: Journal of Applied Genetics, cztonek komitetu redakcyjnego
B. Naganowska: Journal of Applied Genetics, redaktor Sekcji “Plant genetics”

A. Kosmala:
e Journal of Applied Genetics, cztonek Editorial Board Sekcji “Plant genetics”
e Frontiers in Plant Science, cztonek komitetu redakcyjnego
e Journal of Integrated OMICS, cztonek komitetu redakcyjnego

L. Stepien:
e Microorganisms, Guest Editor Specjalnego Numeru “Fusarium: Mycotoxins,
Taxonomy, Pathogenicity”
e Science of Nature, cztonek komitetu redakcyjnego

M. Jedryczka:
e Polish Journal of Microbiology, cztonek komitetu redakcyjnego

e Frontiers in Microbiology, redaktor tematyczny tomu ,,Soil fungal biodiversity
for soil and plant health”

e Zemdirbyste Agriculture, cztonek rady programowej

J. Paiva:
e Forests, cztonek komitetu redakcyjnego
e Frontiers in Plant Science, redaktor pomocniczy

F. Gregory:
e Frontiers in Pharmacology, redaktor pomocniczy
e Scientifica, cztonek komitetu redakcyjnego
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D. Babula-Skowronska: Frontiers in Plant Science, cztonek komitetu redakcyjnego

A. Kielbowicz-Matuk: Frontiers in Plant Science, cztonek komitetu redakcyjnego

R. Malinowski: Frontiers in Plant Science, redaktor pomocniczy

K. Susek: Frontiers in Plant Science, cztonek komitetu redakcyjnego

UCZESTNICTWO Z WYBORU W DZIALALNOSCI EKSPERCKIE]J,
STOWARZYSZENIACH NAUKOWYCH i in.

T. Adamski, cztonek XVIII Kadencji Rady Naukowej Instytutu Genetyki i Hodowli
Roslin PIB w Radzikowie

W. Bielski, czlonek Komisji Stypendialnej przy Srodowiskowym Studium
Doktoranckim Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN

L. Blaszczyk,

Sekretarz  Zarzagdu Oddzialu Poznanskiego Polskiego  Towarzystwa
Genetycznego

Przewodniczaca Sekcji Mikologii i Mikotoksyn Polskiego Towarzystwa
Fitopatologicznego

Cztonek Komisji Biotechnologii O/PAN w Poznaniu w kadencji 2019-2022
Wspotredaktor Biuletynu Oddziatu Polskiej Akademii nauk w Poznaniu
Koordynator dyscypliny rolnictwo i ogrodnictwo w PSD IPAN

M. Jedryczka,

Cztonek grupy roboczej (Integrated Control in Oilseed Crops) - International
Organisation for Biological Control/West Palaearcitic Regional Section
Cztonek Zarzadu Gtownego Polskiego Towarzystwa Genetycznego

Cztonek Zarzadu Polskiego Towarzystwa Fitopatologicznego

Zastgpca Sekretarza Polskiego Towarzystwa Fitopatologicznego

Cztonek Rady Towarzystw Naukowych przy Prezydium Polskiej Akademii
Nauk

J. Kaczmarek,

Cztonek Komisji Rewizyjnej Zarzadu Glownego Polskiego Towarzystwa
Fitopatologicznego

Cztonek Polskiego Towarzystwa Mykologicznego, wiceprzewodniczaca sekcji
Micromycetes i ich metabolity
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A. Kosmala,

e Czlonek Komisji Rewizyjnej Oddzialu Poznanskiego Polskiego Towarzystwa
Genetycznego

e (Czlonek Komisji ds. Rozwoju Kadry Naukowej IGR PAN

e Czlonek Grupy Roboczej Roslin Pastewnych z ramienia Polski - The European
Cooperative Programme for Plant Genetic Resources (ECPGR)

e Czlonek zespotu doradczego Ministra Nauki i Szkolnictwa Wyzszego ds.
wykazoéw czasopism naukowych 1 recenzowanych materiatow z konferencji
miedzynarodowych dla dyscypliny rolnictwo i ogrodnictwo

e (Czlonek Komisji Biotechnologii przy Poznanskim Oddziale PAN

P. Krajewski,
e Cztonek Rady Naukowej Polskiego Towarzystwa Biometrycznego
e (Czlonek Zarzadu EUCARPIA Section Biometrics in Plant Breeding

A. Kuczynska,
e Cztonek Komisji Biotechnologii przy Poznanskim Oddziale PAN
e (Czionek Komisji Dyscyplinarnej IGR PAN

R. Malinowski,
e (Cztonek Komitetu Biotechnologii PAN
e Recenzent oceniajacy osiggnigcia finalistow konkursu AgroBioTop
e Przedstawiciel Polski — Multinational Arabidopsis Steering Committee

B. Naganowska,
o Wiceprezes Zarzadu Gtownego Polskiego Towarzystwa Genetycznego
e (Czlonek Bazy Ekspertow Narodowego Centrum Badan i Rozwoju
e Zastepca Przewodniczacego Rady Naukowej IGR PAN
e (Czlonek Rady Naukowej Instytutu Genetyki Cztowieka PAN

J. Paiva,
e Przedstawiciel Polski — COST Action

T. Pniewski,
e Cztonek Komisji Biotechnologii przy Poznanskim Oddziale PAN

L. Stepien,

e C(Czlonek Zespotu oceniajagcego w konkursie Oddziatu PAN w Poznaniu
na najlepsze publikacje naukowe zgloszone przez doktorantow w zakresie Nauk
biologicznych i rolniczych

e (Czlonek Rady Programowej Banku Patogendéw Instytutu Ochrony Ros$lin PIB
w Poznaniu

e Ekspert Fundacji na Rzecz Nauki Polskiej w programie POIR
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e Przewodniczacy Komisji Rewizyjnej Oddzialu Poznanskiego Polskiego
Towarzystwa Genetycznego
W. Swit;cicki,
e Czlonek rzeczywisty Polskiej Akademii Nauk i Rady Kuratoréw I1 Wydziatu
e Przewodniczacy Rady Naukowej Instytutu Srodowiska Rolniczego i Lesnego
PAN w Poznaniu
Cztonek Rady Naukowej Ogrodu Botanicznego PAN w Powsinie
Cztonek Komitetu Agronomii PAN
Cztonek honorowy International Legume Society
Ekspert Komisji Rolnictwa Sejmu RP ds. krajowego biatka paszowego

B. Wolko,
e Czlonek Rady Naukowej Instytutu Fizjologii Roslin PAN w Krakowie
e Czlonek Rady Naukowej Instytutu Srodowiska Rolniczego i Lesnego PAN
w Poznaniu

M. Kroc,
e Przewodniczgca Rady Mlodych Pracownikéw Naukowych IGR PAN
e Grupa Robocza ds. wyroznienia HR Excellence in Research
e  Wspdlorganizator Seminaridéw Naukowych IGR PAN

P. Kachlicki, cztonek Komisji Biotechnologii przy Poznanskim Oddziale PAN

A. Kielbowicz-Matuk, cztonek Komisji Biotechnologii przy Poznanskim Oddziale
PAN

H. Cwiek-Kupczynska, Rada Miodych Pracownikéw Naukowych IGR PAN,
sekretarz (od 2018)

I. Pawlowicz, skarbnik Poznanskiego Oddzialu PTG (od 2017 r.)

D. Perlikowski, cztonek Rady Mtodych Pracownikow Naukowych w IGR PAN
(kadencja 2018-2019)

K. Lechowicz, cztonek Komisji Stypendialnej przy Srodowiskowym Studium
Doktoranckim Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN (od lipca 2017 r.)

K. Mikolajczak,
e Czlonek Komisji ds. Rozwoju Kadry Naukowej IGR PAN
e Czlonek Rady Miodych Pracownikow Naukowych IGR PAN
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DZIALALNOSC DYDAKTYCZNA, POPULARYZATORSKA | DORADCZA
Zajecia dydaktyczne

M. Jedryczka — zajecia z zakresu aerobiologii rolniczej dla kierunku Ogrodnictwo,
specjalnos¢: Ochrona roslin ogrodniczych; studia II stopnia, III rok, przedmiot: Wspdtczesne
kierunki w zywieniu i ochronie ro$lin, 14 osoéb, (L. Irzykowska, Kat. Fitopatologii
I Nasiennictwa, Wydzial Ogrodniczy, UP w Poznaniu) oraz grupa mi¢dzynarodowa
ERASMUS+ (4 osoby), 7 stycznia 2019 r. Ramzi Noor (wspotprowadzaca)

T. Pniewski — seminarium KNOW “Towards plant-derived therapeutic vaccine against
chronic hepatitis B.”, Wydziat Biologii UAM, Poznan, prowadzacy T. Pniewski, 29 marca
2019,

J. Paiva — BIOM - wyklad i zajecia warsztatowe dla studentow Wydziatu Biologii UAM,
5 czerwca 2019 r.

M. Jedryczka — zajecia z zakresu aeromykologii: kierunek Ogrodnictwo, studia Il stopnia,
IIT rok, przedmiot: Integrowana ochrona roslin; 12 oso6b, (Z. Karolewski, Kat. Fitopatologii
i Nasiennictwa, Wydziat Ogrodniczy, UP w Poznaniu) oraz grupa mig¢dzynarodowa
ERASMUS+; modul nauczania: Aspects of plant diseases (3 osoby), 12 grudnia 2019 r.
Ramzi Noor (wspotprowadzaca)

L. Blaszczyk — wyklady dla studentow Uniwersytetu Przyrodniczego: ,,Charakterystyka
szczepow Trichoderma — ocena ich zdolnosci antagonistycznych wzgledem fitopatogenow”,
1 godz.; ,,Poznanie reakcji roslin pszenicy na kolonizacje korzeni przez grzyby Trichoderma”,
1 godz.

Organizacja przedsiewzie¢ promujgcych i popularyzujgcych wyniki badan naukowych

13 stycznia 2019 r.
BIO-TALENT - wyktad i zajecia z mikroskopem dla 15 dzieci z przedszkola ekologicznego
Smykoludki (R. Malinowski)

15 lutego 2019 r.

Wyklad na zebraniu naukowym Polskiego Towarzystwa Fitopatologicznego, Oddziat
W Poznaniu ,,Znaczenie fitopatologii w gospodarce §wiatowe] prezentowane na Kongresie
ICPP w Bostonie 2018, Poznan, M. Jedryczka.

23 lutego 2019 r.

Wyklad dla shluchaczy Studiow Podyplomowych Instytutu Ochrony Roslin-P1B
w zakresie integrowanej produkcji ze szczegdlnym uwzglednieniem ochrony roslin
i rolnictwa ekologicznego; ,,Wazne gospodarczo gatunki sprawcow chordb grzybowych
rzepaku. Biologia, rozpoznawanie i zwalczanie z uwzglgdnieniem zasad integrowanej
ochrony. Sygnalizacja, ocena stopnia porazenia i progi ekonomicznej szkodliwosci”. Poznan,
prowadzacy: M. Jedryczka
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5 marca 2019 r.

ODR Biebrza, wyklad dotyczacy wynikow badan uzyskanych w ramach Programu
Wieloletniego ,,Nowe metody i techniki dla wulepszania wartosci odmian roslin
straczkowych”, W. Swiecicki

6 marca 2019 r.

Posiedzenie Podkomisji Nadzwyczajnej Sejmu RP, MODR Olsztyn, W. Swiccicki -
wyktad ,,Wspieranie upraw i wykorzystanie roslin wysokobiatkowych w raportach Komisji
Europejskiej i Parlamentu Europejskiego”

16 marca 2019 r.
Seminarium ,,Wykorzystanie krajowych zrodel biatka paszowego”, KPODR Minikowo.
W. Swigcicki - wyktad ,,Rynek nasion roslin straczkowych w Polsce i UE”

8-11 kwietnia 2019 r.
XXII. Poznanski Festiwal Nauki i Sztuki, Instytut Chemii Bioorganicznej PAN
(koordynacja: 1. Pawtowicz)
» M. Nuc - wspotprowadzenie warsztatow dla dzieci (omowienie i przeprowadzenie
doswiadczenia z dwoma ré6znymi rodzajami atramentu sympatycznego)
» K. Czepiel - warsztaty dla uczestnikow
» W. Ulaszewski i A. Twardawska - udziat w prowadzeniu zaje¢ pokazowych

11 kwietnia 2019 r.

Seminarium Zwigzku Tworcow Odmian Roslin Uprawnych, Zaktad Roslin Oleistych IHAR-
PIB, wyktad ,,Wyniki badan reakcji jeczmienia na susz¢ w projekcie POLAPGEN-BD”,
P. Krajewski

7 maja 2019 r.
BIO-CAFE - wyktad (K. Stefanowicz) dla 37 uczniow szkoly podstawowe;]

8 maja 2019 .
Seminarium Oddzialu Poznanskiego PTG, wyktad: ,Fizjologiczne i molekularne aspekty
odpowiedzi na stres dehydratacyjny u traw z rodzaju Festuca”; I. Pawtowicz

22 maja 2019 r.
Wyklad na zebraniu naukowym Polskiego Towarzystwa Fitopatologicznego, Oddziat
Warszawski, ,,Nowe trendy w fitopatologii”, Warszawa, M. Jedryczka

5,7 czerwca 2019 r.
Warsztaty dla studentow Kkierunku Biologia roslin uzytkowych, Wydzial Biologii,
Uniwersytet im Adama Mickiewicza,
Organizatorzy: A. Kosmala, M. Jedryczka. Liczba uczestnikow: 40 oséb
» Wyktady w IGR PAN
- Roéliny straczkowe - od mapowania genéw do produkcji zywnosci — W. Swigcicki
- Fenotypowanie i genotypowanie roslin uprawnych — P. Ogrodowicz
- Genomika strukturalna tubinéw — M. Ksigzkiewicz
- Grzyby z rodzaju Trichoderma w biologicznej ochronie ros$lin uprawnych —
L. Btaszczyk
- Trawy pastewne, kompleks Lolium-Festuca (kostrzewy-zycice), krzyzowanie
oddalone, strategie odpornosci na susz¢ u traw — A. Kosmala
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- PurpleWalls: Rola metylacji DNA w wtornym wzro$cie w Salix pupurea — J. Paiva.
» Zajecia ‘praktyczne’ w IGR PAN
Prowadzacy: J. Paiva, N. Ramzi, M. Tomaszewska, M. Kempa
» Pola doswiadczalne w Cerekwicy
- Wykorzystanie linii DH i SSD w hodowli ro$lin — T. Adamski
- Wykorzystanie metod aerobiologicznych w ochronie roslin uprawnych przed
chorobami — M. Jedryczka
- Pszenica i1 pszenzyto-badania odpornosci na patogeniczne grzyby z rodzaju Fusarium
— H. Wisniewska
- Kolekcja ros$lin straczkowych — W. Rybinski /M. Paczkowska

15 czerwca 2019 r. )
Szkolenie dla studentéw kierunku Biologia roslin uzytkowych, IGR PAN, W. Swigcicki —
wyktad ,,Rosliny straczkowe, od mapowania do produkcji zywnosci”

30-31 lipca 2019 r.
Seminarium AGRII, Lask, prowadzacy: M. Jedryczka ,,Choroby rzepaku i ich zwalczanie
biologiczne”, ,,Wtasciwosci preparatu OKO-ni” 2 wyktady na zaproszenie

18 pazdziernika 2019 r.
Seminarium Oddzialu Poznanskiego PTG, wyktad: ,,Reakcja traw na deficyt wody —
wybrane mechanizmy odpornosci na susze”; A. Kosmala

25 pazdziernika 2019 r.

Konferencja dotyczaca tzw. Bialkowego Programu Wieloletniego, ODR Czarnkow,
W. Swiecicki — wyklad ,,Wspieranie upraw i wykorzystanie roslin wysokobiatkowych
w raportach Komisji Europejskiej i Parlamentu Europejskiego”

A. Kuczynska, K. Mikolajczak, M. Jedryczka — Seminarium naukowe ,,Nowoczesne
metody fenotypowania roslin”, SGGW, Warszawa, organizatorzy: SGGW, IGR PAN,
15 listopada 2019 r.
» ,,Wysokoprzepustowe 1 nieinwazyjne fenotypowanie roslin w projektach
realizowanych w IGR PAN”, A. Kuczynska
» ,Mozliwosci fenotypowania roslin w sieci EPPN2020”, K. Mikotajczak
» Jedryczka M., Ceglarek J., Piekarczyk J., Bakro F., Gaj R., Wielgusz K., Krolewicz S.
(2019) Kompleksowe badania zasobnosci gleby i biomasy roslin konopi siewnych
W doswiadczeniu tanowym z zastosowaniem zobrazowan z UAV., SGGW Warszawa,
15 listopada 2019

28-30 listopada 2019 r.

Preludium innowacji — Life Science — prelekcja ,,Perspektywy wykorzystania grzybow
symbiotycznych do poprawy produktywnosci i zdrowotno$ci pszenicy zwyczajnej” podczas
panelu — wyktad na zaproszenie, IV Forum Inteligentnego Rozwoju, Centrum ApartHotel
Termy Uniejow, L. Btaszczyk, patronat merytoryczny IGR PAN

12 grudnia 2019 r.

Seminarium dot. realizacji tzw. Bialkowego Programu Wieloletniego, CDR Brwinow,
W. Swigcicki - wyklad ,Nowe metody i techniki dla ulepszania wartosci odmian ro$lin
stragczkowych”
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Prasa

Wywiady z M. Jedryczka: ,,Odmiany kiloodporne rzepaku” (Przedsigbiorca Rolny 5/2019),
»lest platkowy w rzepaku” (Farmer nr 5/2019, str. 80-81, spisata K. Szulc), ,,Sucha zgnilizna
kapustnych” (Farmer nr 9/2019, str. 62-65, spisata K. Szulc)

Wywiad prasowy - A. Kuczynska: ,,Genetyka dla praktyki rolniczej” Magazyn Rolniczy
AGROPROFIL nr 9/2019

Artykul w Biuletynie Oddzialu PAN w Poznaniu, nr 2/2019, nt. publikacji:

» ,Potential of bioethanol production from biomass of various Miscathus genotypes
cultivated in three-year plantations in west-central Poland. Industrial Crops &
Products 2019, 141: 111790” T. Pniewski, J. Cerazy-Waliszewska

» “Identification of drought responsive proteins and related pQTLs in barley. Journal of
Experimental Botany,70(10): 2823-2837 ,Rodziewicz P., Chmiclewska K.,
Sawikowska A., Marczak L., Luczak M., Bednarek P., Mikotajczak K., Ogrodowicz
P., Kuczynska A., Krajewski P., Stobiecki M. 2019.

DZIALALNOSC WYDAWNICZA

Journal of Applied Genetics — oficjalne wydawnictwo Instytutu Genetyki Roslin Polskiej
Akademii Nauk, kwartalnik w jezyku angielskim, od 2006 roku na licie czasopism
wyroznionych przez Journal Citation Reports. Od 2011 r. wydawca jest Springer Verlag
GmbH Berlin Heidelberg. dostgp online: Wirtualna Biblioteka Nauki, kolekcja Springer
http://www.springer.com/life+sciences/journal/13353. Aktualny IF018/2010= 1,725.

INFORMACJE O DZIALALNOSCI NAUKOWEJ

WAZNIEJSZE OSIAGNIECIA
Zaklad Biologii Streséw Srodowiskowych

» Wykazano, ze poziom odpornosci na susz¢ form introgresywnych Lolium
multiflorum/Festuca arundinacea zalezy przede wszystkim od dlugosci i zdolnosci do
penetracji podloza ich systemu korzeniowego w warunkach stresowych. Wykazano
rowniez, ze metabolizm systemu korzeniowego F. arundinacea, w tym poziom
akumulacji niektorych metabolitow pierwotnych, biatek stresowych oraz lipidow, jest
waznym komponentem odpornosci na susz¢ tego gatunku.

» Wykazano, ze bialko StBBX3 wigze si¢ do niektorych fragmentow regionu
promotorowego genu StFT u S. tuberosum, odm. Desiree. Okreslono biologiczng funkcje
bialek StBBX20 i StZPR1 w regulacji czasu kwitnienia u uprawnego gatunku ziemniaka.

Zaklad Biometrii i Bioinformatyki

Wykazanie istotnie wyzszej czestosci transferow horyzontalnych w ewolucji klastrow
biosyntezy makrolaktonow, w tym wskazanie istotnej roli zjawisk transferu
w dywersyfikacji biosyntetyzowanych laktonow u reprezentantdéw rodzajow Fusarium
I Pochonia.
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Zaklad Biotechnologii

Prowadzone wczesniej badania dostarczaty jedynie informacji, ze zwigkszona ekspresja
genu ns-LTP2 u jeczmienia nast¢puje w odpowiedzi na stres biotyczny, za§ prowadzone
badania wykazaty fakt wzmozonej ekspresji tego genu w warunkach stresow
abiotycznych. Badania dotyczace oznaczania poziomu biatka, bedacego produktem
ekspresji genu ns-LTP2, potwierdzity, ze stres abiotyczny moze powodowaé wzrost
syntezy tego alergenu w warunkach nasilajacej si¢ suszy oraz ocieplenia klimatu.

Wykorzystujac metody badawcze FTIR i Pyr-GC MS wykazano istotne zmiany
w sktadzie i strukturze holocelulozy i ligniny w $cianach komoérkowych modyfikowanego
genetycznie tytoniu, odpowiadajagce wczesniej obserwowanym zmianom na poziomie
regeneracji, transkrypcji, biochemii i wydajnosci fermentacji alkoholowej biomasy.

Zaklad Genetyki Patogenow i Odpornosci Roslin

Stwierdzono, ze patogeniczne gatunki Fusarium, w tym F. graminearum moga
bezobjawowo wystepowac jako endofity w licznych roslinach dzikorosngcych, w tym
w chwastach na polach uprawnych.

Zidentyfikowano wstepnie dotychczas nieopublikowang boweniatyne zawierajaca leucyne
lub izoleucyneg.

Wykazano znaczaco wyzsza indukcje¢ pektoliazy, ksylanazy oraz (-glukozydazy przez
ekstrakt z odpornej odmiany grochu (Sokolik) w pordwnaniu z ekstraktem z odmiany
wrazliwej na infekcje grzybami patogenicznymi (Santana).

Zaklad Genomiki

Wykazano, ze profil alkaloidéw w nasionach moze stuzy¢ jako narz¢dzie pomocnicze do
rozrozniania gatunkoéw lubindw Starego Swiata. Na podstawie obserwowanego udziatu
trzech gléwnych alkaloidéw wyrézniono cztery grupy gatunkéw Starego Swiata tj.:
zawierajace glownie lupaning, zawierajace glownie lupining, zawierajace lupaning
i lupining oraz zawierajace gtéwnie multifloryng. Dodatkowo zaobserwowano, ze
zaleznosci dotyczace obecnosci 1 udzialu procentowego pozostatych alkaloidow
gléwnych moga, w wiekszosci przypadkéw, shuzy¢é do dalszego rozrdznienia
poszczegblnych gatunkoéw Starego Swiata.

W wyniku wysokoprzepustowego sekwencjonowania koncéw 3° ¢cDNA linii populacji
mapujacej tubinu waskolistnego uzyskano 4185 markerow SNP 1 profile ekspresji 30595
gendw. Markery uzyto do udoskonalenia mapy genetycznej i przypisania 209 kontigow
do sekwencji genomu. Profile ekspresji genéw poddano mapowaniu cech ilosciowych,
identyfikujac geny kandydujace wczesnosci kwitnienia (Ku), niskiej zawartosci
alkaloidow (iucundus), niepekania strgkow (lentus i tardus) i biatej barwy kwiatu
(leucospermus).

[Plewinski P., Ksigzkiewicz M., Rychel-Bielska S., Rudy E., Wolko B. (2019). Candidate
Domestication-Related Genes Revealed by Expression Quantitative Trait Loci Mapping
of Narrow-Leafed Lupin (Lupinus angustifolius L.). International Journal of Molecular
Sciences 20(22):5670; DOI: 10.3390/ijms20225670, IF 4,183]
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VI.

» Badania locus warunkujgcego odpornos$¢ na maczniaka prawdziwego (QPm.tut-4A),

przeniesionego z Triticum militinae do pszenicy T. aestivum, wytonity sekwencje bogate
w motywy GCCGC, ktore mogg by¢ zwigzane z procesami rekombinacji. Dalsze badania
dotyczace ukierunkowanej indukcji rekombinacji moga pozwoli¢ na wzbogacenie puli
genowej pszenicy, poprzez mozliwos¢ krzyzowania z mniej lub bardziej pokrewnymi
gatunkami oraz wyeliminowanie przenoszenia niekorzystnych cech wraz z pozadanym
genem (ang. linkage drag).

Zaklad Zintegrowanej Biologii Ros$lin

Opisano zaleznosci pomiedzy P. brassicae a rosling zywicielska. Stwierdzilismy, ze
proliferacja komoérek w tworzacych si¢ naro$lach jest wynikiem dtuzszego utrzymania
komorek w stanie mitotycznym (G2-M). Proliferacji towarzyszy powstanie kompleksu
DREAM (dimerization partner (DP), retinoblastoma (RB)- like, E2F and MuvB
(DREAM) complex). Infekcja indukuje dimeryzacj¢ E2Fa - RBR1 oraz MYB3R4. Analizy
mutanta myb3r4 oraz wyciszenie genu E2Fa wykazaty, spadek wielkosci narosli
I zmniejszenie proliferacji.Opisano zmiany metabolizmu Hypericum perforatum pod
wplywem nanoczasteczek. Na podstawie analizy zawiesiny komorek roslinnych
traktowanych nanoczasteczkami po raz pierwszy wykazano udzial matych czasteczek
sygnatowych, takich jak kwas salicylowy, jasmonowy i abscyzynowy, w interakcji roslina
— nanoczasteczka. Prowadzona rownoczes$nie analiza transkryptomiczna badanych
komoérek wykazata indukcje ekspresji genéw zwigzanych z tymi szlakami
sygnalizacyjnymi.

W badaniach funkcjonalnych wierzb (Salix spp.), gatunkow o duzym potencjale
gospodarczym i §rodowiskowym, brak bylo szybkich i wydajnych systemow regeneracji-
transformacji. Opracowano protokot transformacji wtosnikéw, pozwalajacy na uzyskanie
ekspresji przejsciowej w korzeniach S. purpurea. Uzyskane transgeniczne korzenie
wykazywaty znacznie zwickszong ekspresje genu SpDRM2 w poréwnaniu do kontroli, co
dowodzi, ze protokot jest odpowiedni do charakteryzacji funkcjonalnej gendéw u
S. purpurea.

[Gomes C., Dupas A., Pagano A., Grima-Pettenati J., Paiva J.A.P. (2019). Hairy Root
Transformation: A Useful Tool to Explore Gene Function and Expression in Salix spp.
Recalcitrant to Transformation. Frontiers in Plant Science 10(1427)]

26



SPRAWOZDANIE Z REALIZACJI BADAN
ZAKLEAD BIOLOGII STRESOW SRODOWISKOWYCH

Mechanizmy adaptacji roslin do stresowych warunkow srodowiska

Kierownik Zaktadu

Zespot Regulacji Ekspresji Genow

Zespot  Fizjologii
1 Cytogenetyki Roslin

Molekularnej

prof. dr hab. Arkadiusz Kosmala

dr hab. Agnieszka Kietbowicz-Matuk

dr Anna Kasprzewska (od 1.09.2019)

mgr inz. Magdalena Bieganska

mgr Klaudia Grgdzka (stypendystka od 3.11.2019)

mgr inz. Urszula Talar (doktorantka, nieobecnos¢ od
03.2019)

prof. dr hab. Arkadiusz Kosmala
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Prace koncentrujg si¢ na poznaniu mechanizmoéw adaptacji roslin do zmiennych warunkoéw
srodowiska. Gtowne nurty badan obejmuja: (i) podstawy odpornosci na stresy abiotyczne
i biotyczne u gatunkéw i mieszancOw traw pastewnych kompleksu Lolium-Festuca;
(if) mechanizmy kontrolujace plastyczno$¢ odpowiedzi Brassica napus na stresy abiotyczne;
(iii) funkcje biatek StZPR1 i StBBX20 u Solanum tuberosum podczas rozwoju oraz w
odpowiedzi na stresy srodowiskowe.

Cel: (i) poznanie fizjologiczno-molekularnych podstaw odporno$ci na stresy srodowiskowe,
m.in. niska temperatur¢ i deficyt wody u traw pastewnych kompleksu Lolium-Festuca;
(i1) poznanie molekularnych mechanizmoéw kontrolujacych plastyczno$¢ odpowiedzi B. napus
na stresy abiotyczne; (iii) analiza funkcjonalna bialek StZPR1 i StBBX20 u S. tuberosum
podczas rozwoju oraz w odpowiedzi na stresy Srodowiskowe.

Prace Zespohu Fizjologii Molekularnej i Cytogenetyki Roslin maja charakter wieloletni 1 sg
kontynuacja badan zainicjowanych w latach wczes$niejszych. Najwazniejsze prace w 2019
roku:

Badanie mechanizméw zimotrwatosci, z uwzglednieniem mrozoodpornosci, u traw
pastewnych kompleksu Lolium-Festuca prowadzono w oparciu o wyselekcjonowane
wczesniej dwie linie form introgresywnych L. multiflorum/F. arundinacea 0 zréznicowanym
poziomie mrozoodpornosci — lini¢ 0 wysokim poziomie mrozoodpornosci (ang. HFT, high
frost tolerant) oraz lini¢ o niskim poziomie mrozoodpornos¢ (ang. LFT, low frost tolerant).
Linie te charakteryzowaly si¢ rézna zdolnoscia do odrostu po mrozeniu oraz réznym
poziomem integralnosci bton biologicznych w warunkach stresowych. W latach
wczesniejszych wykazano ponadto, ze hartowanie aparatu fotosyntetycznego do niskiej
temperatury byto kluczowym komponentem hartowania na mr6z badanych mieszancow traw.
W roku 2019 analizowano aktywno$¢ komorkowego systemu antyoksydacyjnego
w warunkach hartowania u wyselekcjonowanych form introgresywnych HFT i LFT. Badania
obejmowaly analiz¢ poziomu akumulacji transkryptow i bialek wybranych enzyméw oraz
analize ich aktywno$ci. Wykazano: (i) wyzszy poziom ekspresji genow peroksydazy
askorbinianowej (APX), dysmutazy ponadtlenkowej (Cu/Zn SOD i Mn SOD), reduktazy
glutationowej (GR) 1 katalazy (CAT); (i1)) wyzszy poziom akumulacji dysmutazy
ponadtlenkowej (Fe SOD i Mn SOD), GR i CAT oraz (iii)) wyzsza aktywno$¢ APX
1 peroksydaz (POX), w wigkszosci analizowanych punktow czasowych hartowania u formy
0 wyzszym poziomie mrozoodpornosci (HFT). Wyzsza aktywno$¢ CAT i peroksydazy
glutationowej (GPX) u tej formy introgresywnej wykazano po trzech tygodniach hartowania
na mroéz. Obserwowane roznice byly zwigzane zardwno z poziomem anionorodnika
ponadtlenkowego 1 nadtlenku wodoru, jak 1 z poziomem integralnosci bton biologicznych
w komorkach badanych traw. Ponadto, w 2019 r. rozpoczeto badania zwigzane z analiza
profilu lipidowego oraz ekspresji wybranych genow cor w warunkach hartowania na mroz
u form introgresywnych L. multiflorum/F. arundinacea.
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Badanie mechanizméw odporno$ci na susze u traw kompleksu Lolium-Festuca prowadzono
dla trzech grup ro$lin: (i) form introgresywnych L. multiflorum/F. arundinacea;
(ii) genotypow F. arundinacea oraz (iii) genotypow F. glaucescens. W obrebie kazdej grupy
analizowano ro$liny o zr6znicowanym poziomie odpornosci na susz¢ — rosliny o wysokim
poziomie odpornosci (ang. HDR, High Drought Resistant) oraz rosliny o niskim poziomie
odpornosci (ang. LDR, Low Drought Resistant). Badania obejmowaty analize akumulacji
wybranych enzyméw systemu antyoksydacyjnego (APX, GPX, GR, CAT, Fe SOD, Mn SOD
I Cu/Zn SOD) w warunkach symulowanej suszy i po powtdornym nawodnieniu. Wstepne
wyniki analiz wskazujg na stosunkowo wysokie zrdéznicowanie poziomu akumulacji tych
bialek pomiedzy roslinami réznigcymi si¢ odpornoscig na suszg. Jednakze wnioskowanie
o roli poszczegdlnych enzymdéw w mechanizmach odpornosci bedzie mozliwe dopiero po
analizie ich aktywnosci i ekspresji genow, kodujacych te biatka. Zainicjowano prace
zmierzajagce do wykorzystania technologii edycji genomu CRISPR/Cas9 w badaniu roli
wybranych enzymow cyklu Calvina, w tym chloroplastowej aldolazy, w mechanizmach
odpornosci na susze u gatunkowi mieszancoéw Lolium-Festuca.

Kontynuowano badania zwigzane =z identyfikacja chromosomoéw 1 markeréw
chromosomowych u F. pratensis i mieszancow F. pratensis % L. perenne. Analizowano
udostgpniong sekwencje catego genomu L. multiflorum, identyfikowano sekwencje
niskorepetytywne i projektowano sondy cytogenetyczne.

Roéwnolegly kierunek badan Zespotu koncentruje si¢ na badaniu komoérkowej sieci interakcji
genow kontrolowanych przez uktad ABI1/HB6 u rzepaku ozimego (Brassica napus
var. oleifera) w warunkach stresow srodowiskowych. U rzepaku sie¢ ta jest ztozona ze
wzgledu na obecno$¢ wielu zduplikowanych genéw, ktére pomimo wysokiej homologii
sekwencji pokazuja réznice w poziomie ekspresji m.in. w odpowiedzi na warunki stresowe.
Z drugiej strony, obecnos$¢ zduplikowanych gendw moze wptywaé na zmiany funkcjonalne
u ich bezposrednich partnerow biatkowych. Stad nasze prace skupiaja si¢ na: (i) okres§leniu
wzorow ekspresji paralogéw genu BnaHB6 w warunkach stresowych; (ii) okresleniu czy
nadekspresja wybranych paralogow genu BnaABI1 prowadzi do defosforylacji genow
BnaHB6; (iii) okresleniu oddziatywan migdzy réznymi izoformami BnaABI1 i BnaHBG6 oraz
(iv) identyfikacji grupy genoéw kontrolowanych przez paralogi genu BnaHB6 w warunkach
stresowych. BnaHBG6 nalezy do rodziny specyficznych dla roslin czynnikow transkrypcyjnych
HD-Zip klasy 1, ktére sg zaangazowane w regulacj¢ wzrostu roslin, rozwdj oraz odpowiedzi
na stres. Jednym z celow badan bylo ustalenie wzoru ekspresji wszystkich wcze$niej
wyizolowanych genow BnaHB6 w odpowiedzi na stres solny (wczesna odpowiedz). Poziom
ekspresji byt badany w lisciach i korzeniach u 3-tygodniowych siewek eksponowanych na
stres w oparciu o technike qPCR. Wyniki te pokazaty wyrazng réznic¢ w poziomach ekspresji
badanych gendéw, wskazujac na ich dywergencje funkcjonalng. Na przyktad Bna.A09.HB6.b i
BnaC08.HB6.a pokazaty znaczny wzrost ekspresji w lisciach ros$lin w odpowiedzi na
zasolenie, przy czym w réznych odstepach czasowych od momentu zadziatania czynnika
stresowego. Natomiast ekspresja BnaC04.HB6.b wulegla inhibicji. Ponadto, ekspresja
analizowanych gené6w BnaHB6 byta widoczna tylko w lisciach, natomiast w korzeniu ulegta
zahamowaniu. Badania zwigzane s3 rowniez z wyprowadzeniem linii transgenicznych
rzepaku z nadekspresjg wybranych paralogow genu BnaABI1 oraz z wyciszonymi kopiami
genu BnaHBS6.

W przypadku ro$lin z nadekspresja BnaABI1 — wyprowadzamy obecnie pokolenie T3, ktore
poddane zostanie szczegdétowym analizom. Natomiast, w celu wyciszenia funkcji wszystkich
czterech paralogow genu BnaHBG6, a takze jego pojedynczych kopii u rzepaku, zastosowano
technologie edycji genomu CRISPR/Cas9. Przygotowano kasety ekspresyjne gRNA,
sktadajace si¢ z promotora genu U3 lub U6 snRNA oraz sekwencji gRNA, ktore pozwolity
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wygenerowa¢ mutacje w genach BnaHB6. Obecnie wyprowadzane sg linie transgeniczne
rzepaku z przygotowanymi konstruktami przy wykorzystaniu techniki agrotransformacji
zarodkéw mikrosporowych.

Prace Zespolu Regulacji Ekspresji Genoéw maja réwniez charakter wieloletni 1 sg
kontynuacja badan zainicjowanych w latach wcze$niejszych. Najwazniejsze prace w 2019
roku:

Przygotowano konstrukty dla uzyskania ro$lin transgenicznych Solanum tuberosum
z nadekspresjg genu StBBX20 i genu StZPR1. Nastepnie uzyskano rosliny transgeniczne
S. tuberosum z nadekspresja genéw StBBX20 i StZPR1. Ponadto przeprowadzono analizg
wigzania natywnych biatek StBBX3 i StBBX4 do rejonu promotorowego genu StFT i jego
paralogéw w warunkach in vitro metoda EMSA.
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Badania Zaktadu Biometrii i Bioinformatyki w roku 2019 dotyczyly metod i zastosowan
analizy danych NGS w genomice roslin i grzyboéw, metod statystycznych i semantycznych
w analizie wynikéw fenotypowania roslin, mechanizméw molekularnych odpowiedzialnych
za regulacje poziomu giberelin u jeczmienia oraz analiz filogenomicznych i oceny jako$ci
sktadanych de novo konsensusowych transkryptoméw roslin.

Zespol Biometrii i Bioinformatyki

Realizowano badania przewidziane harmonogramem projektéw badawczych. Dotyczyly one
lokalizacji 1 charakteryzacji zdarzen zachodzacych w genomach na podstawie danych typu
NGS oraz metodologii modelowania statystycznego i semantycznego cech iloSciowych
obserwowanych w doswiadczeniach z ro§linami.

EPPN2020. Celem projektu jest rozwoj technologii fenotypowania roslin w warunkach
kontrolowanych, udostepnianie nowoczesnych platform fenotypowania roslin 1 rozwdj metod
przetwarzania i zarzadzania uzyskiwanymi danymi. W 2019 roku kontynuowano prace nad
aktualizacjg standardu MIAPPE v1.1 (Minimum Information About a Plant Phenotyping
Experiment) oraz jego reprezentacjag w formatach BrAPI i ISA-Tab, na podstawie przyktadow
zbiorow danych uzyskanych od partnerow projektu. We wspotpracy z partnerami z INRA
opracowano rekomendacje odnos$nie identyfikatorow elementéw systemow fenotypowania,
stosowanych w dokumentowaniu eksperymentow. Ponadto, w ZBB rozpoczgto prace nad
wdrozeniem standardu udost¢pniania danych BrAPI, polegajace na wyborze rozwigzan
informatycznych oraz opracowaniu zakresu i sposobu dostgpu do publicznych danych
fenotypowych z bazy danych PlantPhenoDB. Implementacja jest realizowana we wspotpracy
z grupa studentow w ramach realizacji ich projektu inzynierskiego na Wydziale Matematyki
I Informatyki UAM.

Harmonia. Celem projektu jest poznanie mechanizméw molekularnych odpowiedzialnych za
regulacje poziomu giberelin u jeczmienia w stadium krzewienia roslin. Materiatem
doswiadczalnym s3 odmiana jeczmienia Bowman oraz jej dwie linie prawie izogeniczne
(NIL): BW827 and BW828, niosgce, odpowiednio, mutacje sdwl.a and sdwl.d. W roku 2019
przeprowadzono analize wynikow doswiadczenia, w ktorym badano wpltyw podwyzszonej
temperatury na wczesny rozwoj roslin. Analizie poddano dane opisujgce polimorfizm DNA
badanych genotypow (markery SNP), ekspresje genéw (dane uzyskane metoda RNA-seq),
parametry fotosyntetyczne i fizjologiczne oraz fenotypy. Stwierdzono, ze badane genotypy
roznity sie¢ pod wzgledem cech opisujacych dtugos¢ pedu i charakterystyk nasion. BW827
odbiegat od dwu pozostatych linii pod wzgledem cech fizjologicznych. Linia BW828 okazata
si¢ bardziej odlegta genetycznie i pod wzgledem profilu ekspresji genow od Bowmana niz
BWS827. Wplyw podwyzszonej temperatury na dlugos¢ pedu byt wiekszy dla Bowmana
niz dla obu NIL. Liczba gendéw o ekspresji zaleznej od temperatury byla wigksza dla BW827
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niz dla BWS828. Przeprowadzono interpretacje wynikow analizy polimorfizmu SNP
i ekspresji genow w odniesieniu do Gene Ontology. Wyniki zostaly przedstawione na
konferencji miedzynarodowej i sg one przygotowywane do publikacji.

Biostrateg HYBRE. Celem projektu jest opracowanie strategii dla realizacji programu
polskiej hodowli pszenicy heterozyjnej. Analizowano wyniki genotypowania 509 form
pszenicy (odmian i linii hodowlanych) za pomoca markerow SNP, SilicoDArt i SSR.
W wyniku selekcji otrzymano zbiory informatywnych markerow molekularnych (13499 SNP,
26369 SilicoDArT, 17 SSR). Przeprowadzono analiz¢ tych danych obejmujaca m.in. oceng
dobroci mapowania markeréw w genomie referencyjnym, ocen¢ heterozygotycznosci
markeréw 1 akcesji, ocene¢ pokrewienstwa akcesji i badanie struktury populacji za pomoca
metod wielowymiarowych. Oceniono typy mutacji punktowych SNP (transwersje, tranzycje)
oraz efekty translacyjne markeréw SNP zmapowanych w regionach kodujacych genomu.
Wyznaczono podzbior akcesji pszenicy speiniajacy warunek kolekcji podstawowej (core
collection). Wyniki zostaly przedstawione na konferencjach i sg one przygotowywane do
publikacji.

NCN Preludium 11, nr 2016/21/N/ST6/02358. Celem projektu jest opracowanie metody
porownywania zbioréw danych ilo$ciowych pochodzacych z eksperymentow fenotypowania
roslin w oparciu o ich adnotacje semantyczne. Przygotowano metody wyznaczania
semantycznej odlegtosci wybranych metadanych eksperymentalnych w oparciu o adnotacje
z ontologii, ktore zostang wykorzystane w opracowaniu narzedzi do pordwnywania zbioréw
danych eksperymentalnych.

Zespol Ewolucji Funkcji Systemow Biologicznych

Podobnie jak w roku poprzednim, celem prowadzonych przez Zespot badan byto
wypracowanie 1 przetestowanie nowych narzedzi analizy danych genomicznych
1 transkryptomicznych, w szczeg6lnosci pod katem opartej na filogenezie adnotacji
funkcjonalnej (rekoncyliacje historii gatunkéw 1 rodzin, usprawnienia przewidywan
sekwencji kodujacych w oparciu o spokrewnione gatunki modelowe) oraz oceny jakoS$ci
ztozonych transkryptomoéw z  wykorzystaniem zlozen czastkowych o réznych
parametryzacjach.

W ramach badan wtasnych sfinalizowano analizy z zakresu rekonstrukcji filogenetycznych
oraz adnotacji rejonow regulatorowych transporterow zaangazowanych w eksport trichotecen.
W wyniku badan, zidentyfikowano element regulatorowy potencjalnie odpowiedzialny za
zwigkszong odpornos$¢ czesci izolatdéw Fusarium oxysporum na trichoteceny (zakonczono
publikacja, Popiel i in. 2019).

W  ramach projektu NCN/SONATA (2016/21/D/NZ8/01300) prowadzono adnotacje
funkcjonalng zlozonych konsensusowych transkryptoméw trzech gatunkéw ros$lin
stragczkowych (Cassia sturtii, Chameaecrista mimosoides, Senna obtusifolia), oraz rozpoczeto
pracg nad dalszymi gatunkami (Gymnocladus dioicus, Desmanthus vulutinus, Adenolobus
peuchelii, Ceratonia siliqua, Faidherbia albida, Piptadenia stipulacea, Dichrostachys cinerea).
Docelowo charakterystyka szerokiego zbioru odlegtych ewolucyjnie gatunkoéw pozwoli na
wyjasnienie przemian ewolucyjnych prowadzacych do wyksztalcenia 1 utrzymania zdolnosci
biologicznego wigzania azotu w obrgbie rodziny Fabaceae, w konteks$cie dywergentnych
podrodzin Caesalpinoideae i Mimosoideae.

W ramach trwajacego projektu NCN/OPUS (2016/21/B/NZ9/01875) kontynuowano analizy
potencjalnych  producentow  laktonow  benzenodiolowych  (m.in.  kurwularyna,
dehydrokurwularyna, zearalenon, resorcynol, pochoniny i radicikol) ws$réd dostepnych
izolatow grzybow nitkowatych (w latach 2018-2019 wykonano badania przesiewowe zbioru
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okoto 80 izolatéw, w tym 20 izolatow pochodzacych z zewngtrznej kolekcji CBS/KNAW).
Zastosowana  strategia jednoczesnego wykorzystania ~markerow  zdegenerowanych
umozliwiajgcych amplifikacje fragmentow gendow kodujacych odpowiednio redukujacy oraz
nieredukujgcg syntazg¢ poliketydowa, pozwolita zidentyfikowaé oraz wytypowaé (poprzez
umiejscowienie filogenetyczne) nowe gatunki kandydackie. Zidentyfikowano i wstepnie
scharakteryzowano nowych, prawdopodobnych producentdow makrolaktonéw wsrod
gatunkéw grzybow reprezentujgcych rzgdy Diaporthales (Coniella, Diaporthe oraz Valsa)
I Hypocreales (rodzaje: Fusarium, llyonectria, Pochonia) jak rowniez pojedynczych
przedstawicieli innych taksonow (rodzaje: Acephala, Curvularia, Phoma i Talaromyces).
Rekonstrukcje filogenetyczne historii ewolucyjnej syntaz makrolaktonowych, dostarczaja
dowodoéw wspierajacych wyjSciowg hipoteze projektu nt. kluczowej roli transferu
horyzontalnego w ewolucji bior6znorodnosci producentow tej grupy poliketydow
aromatycznych. Przeprowadzone analizy dostarczaja prawdopodobnego wyjasnienia
zaobserwowanego w latach poprzednich, polifiletycznego pochodzenia kladow biosyntezy
makrolaktonow réznego typu (modyfikowane 1 niemodyfikowane laktony kwasow
resorcylowego i dihydroksyfenylooctowego) u tych samych taksonéw grzybow.
Udokumentowany wzorzec dotyczy nawet dobrze poznanych, modelowych reprezentantéw
rzedu Hypocreales (przedstawiciele rodzajow Cladobotryum, Fusarium, llyonectria,
Pochonia). W trakcie prac eksperymentalnych pozyskano, ztozono i zanalizowano sekwencje
genomowe szeSciu izolatow grzybow nitkowatych reprezentujagcych gatunki: Curvularia
inaequalis, Diaporthe toxica, Fusarium equiseti, Isaria fumosorosea, Pochonia sp. (incertae
species, atypowy izolat najprawdopodobniej zdolny do produkcji laktonéw kwasu
dihydroksyfenylooctowego), Pochonia bulbillosa. Jednoczesnie prowadzono readnotacje
dostepnych w bazach danych szkicowych sekwencji genomowych potencjalnych
producentéw makrolaktonow, reprezentujacych w szczegélnosci rodzaje Fusarium
i llyonectria. Kontynuowane badania zmierzaja do aktualizacji mapy drogowe]
nieredukujacych syntaz poliketydowych w kontek$cie lawinowo rosnacej liczby dostepnych
genomow grzybowych (Koczyk i in. 2015); konstrukcji nowej, analogicznej mapy dla
redukujacych syntaz poliketydowych oraz pozyskania dowodéw umozliwiajacych jakosciowy
1 ilosciowy opis roli rekombinacji klastrow biosyntezy poliketydow aromatycznych,
w tworzeniu nowych wariantow funkcjonalnych rozpowszechnianych nast¢pnie poprzez
transfer horyzontalny.

Lista projektow badawczych Zaktadu
EU H2020

1. EPPN2020 ,,European Plant Phenotyping Network 2020", nr. 731013, koordynator
INRA, Francja, 1 maja 2017 - 30 kwietnia 2021, P. Krajewski, H. Cwiek-
Kupczynska.

NCN

1. HARMONIA 8 ,,Regulacja ekspresji genu potkarlowatosci sdwl/denso u jeczmienia
(Horedeum wvulgare L.) i jej zwigzek z architekturg 1 fizjologig roslin”,
nr 2016/22/M/NZ9/00251, 18 kwietnia 2017 - 17 kwietnia 2021, P. Krajewski,
K. Kaufmann (HU Berlin), A. Sawikowska, A. Kietbowicz-Matuk, K. Mikotajczak,
A. Daszkowska-Golec (US Katowice).

2. OPUS 11 ,,Geneza i rozpowszechnienie zdolnosci do biosyntezy oraz metabolizmu
makrolaktonow wsrod grzybow wyzszych”, nr 2016/21/B/NZ9/01875, 7 marca 2017-
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6 marca 2021, G. Koczyk, J. Lalak-Kanczugowska, 1. Stepien, M. Urbaniak,
Z. Dutkiewicz, .. Marczak (Europejskie Centrum Bioinformatyki i Genomiki/Instytut
Chemii Bioorganicznej PAN).

3. SONATA 11 ,Dynamika zmian genomu w ewolucji 1 utrzymaniu zdolnosci
symbiotycznego wigzania azotu, w S$wietle starych ewolucyjnie linii ro$lin
strgczkowych” nr 2016/21/D/NZ8/01300, 3 marca 2017-2 marca 2021, K. Czyz,
M. Tomaszewska, G. Koczyk, M. Kroc, K. Czepiel.

4. PRELUDIUM 11 ,Semantyczne poréwnywanie zasobow danych ilo$ciowych”,
nr 2016/21/N/ST6/02358, 24 lutego 2017 — 23 lutego 2020, H. Cwiek-Kupczynska,
P. Krajewski, A. Lawrynowicz (PP Poznan).

NCBR

1. BIOSTRATEG; HYBRE "Zintegrowana strategia dla reaktywacji polskiej hodowli
pszenicy heterozyjnej”, nr BIOSTRATEG3/343665/6/NCBR/2017, koordynacja
SGGW Warszawa, 21 sierpnia 2017 - 20 sierpnia 2021, P. Krajewski, M. Mokrzycka.
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2. You Y., Sawikowska A., Lee J.E., Benstein R.M., Neumann M., Krajewski P.,
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3. Kroc M., Koczyk G., Kamel K.A. Czepiel K., Fedorowicz-Stronska O.,
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Celem prac badawczych w Zaktadzie Biotechnologii jest zwigkszanie potencjatu uzytkowego
ro$lin uprawnych poprzez: a) badania naturalnej zmiennosci i1 selekcj¢; b) ulepszanie
naturalnych cech; c¢) wprowadzanie nowych cech; d) opracowywanie podstaw procesow
technologicznych wykorzystujacych material roslinny. Prace badawcze prowadzone sa
z wykorzystaniem modyfikacji genetycznych, kultur in vitro, markeréw molekularnych
i biatkowych, metod reologicznych, analiz fizjologicznych i biometrycznych.

Badania Zespolu Fenotypowania i Genotypowania Zbéz koncentrujg si¢ na poszukiwaniu
markeréw molekularnych zwiazanych z plonowaniem oraz reakcja na stresy biotyczne
i abiotyczne roslin pszenicy (Triticum aestivum L.) i jeczmienia (Hordeum vulgare L.). Prace
Zespotu obejmuja takze opracowanie technik pozwalajacych na skrdcenie czasu potrzebnego
do wytworzenia z heterozygotycznych mieszancow populacji linii homozygotycznych,
wykorzystywanych nastepnie w badaniach genetycznych i w pracach hodowlanych.

W roku 2019 prowadzono analizy architektury systemu korzeniowego 150 réznych form
jeczmienia jarego, to jest odmian, rodoéw lub linii o zréznicowanym pochodzeniu, wybranych
w porozumieniu z firmami hodowlanymi, w warunkach zrdéznicowanej wilgotnosci podtoza
z zastosowaniem najnowszych technik nieinwazyjnego obrazowania korzeni w czasie
rzeczywistym oraz w warunkach polowych - naturalnych. Wiedza na temat r6znic
w morfologii systemu korzeniowego jeczmienia jarego moze postuzy¢ do selekcji odmian
o korzystnych cechach korzeni oraz zdolnych efektywniej pobiera¢ wode 1 skladniki
odzywcze, co w rezultacie moze by¢ uzyteczne dla firm hodowli roslin.

Prowadzone badania zwigzane byly takze z wielopoziomowa charakterystyka genotypow
jeczmienia réznigcych si¢ procesem transdukcji sygnatu brassinosteroidow w warunkach
optymalnych i niedoboru wody. Uzyskane wyniki stanowig cze$¢ badan w projekcie, ktoérego
celem jest wyjasnienie roli wspotdzialania brassinosteroidow, giberelin i strigolaktonow
w ksztaltowaniu architektury ro$lin jeczmienia w warunkach niedoboru wody dajac podstawy
do lepszego zrozumienia skoordynowanej hormonalnej regulacji wzrostu i rozwoju roslin
jeczmienia w warunkach optymalnych oraz stresu suszy.

Kolejny kierunek badan prowadzil do poznania poziomu ekspresji genu ns-LTP2
w zroéznicowanych warunkach §rodowiska w polaczeniu z detekcjg biatka ns-LTP2 w liniach
jeczmienia uzyskanych metoda krzyzowania wstecznego oraz liniach rekombinacyjnych
uzyskanych technika pojedynczego ziarna. Material ros§linny zostat tak dobrany, by prowadzi¢
badania na genotypach wyselekcjonowanych ze wzgledu na gen ns-LTP2, oraz genotypach
o zwiekszonej adaptacji do warunkéw niedoboru wody. Badane linie jeczmienia poddane
zostaly warunkom stresu deficytu wody, zasolenia, wysokiej temperatury oraz ich
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kombinacji. Prowadzone wcze$niej badania dostarczaty jedynie informacji, ze zwiekszona
ekspresja genu ns-LTP2 u jeczmienia nast¢gpuje w odpowiedzi na stres biotyczny, zas
przedstawione wyniki pozwolity potwierdzi¢ fakt wzmozonej ekspresji tego genu
w warunkach stresow abiotycznych. Dodatkowo grupa bialek LTP nalezy do rodziny biatek
stresu roslinnego PR14 (ang. pathogenesis-related proteins 14), ktére wykazujg silne dziatanie
alergenne. Badania dotyczace oznaczania poziomu biatka, bedacego produktem ekspresji
genu ns-LTP2, pozwolity nie tylko zweryfikowa¢ jego obecnos¢ w nasieniu, ale tez
potwierdzity, ze stres abiotyczny moze powodowaé wzrost syntezy tych alergenow
w warunkach nasilajgcej si¢ suszy oraz ocieplenia klimatu.

Rozpoczeto badania dotyczace analizy sktadu bialek zapasowych oraz ocene jakoSciowa
ziarna pszenjeczmienia. Wykazano duzg zawarto$¢ biatka oraz glutenu, co moze stanowic
istotng informacje dla przemystu piekarskiego. Analiza elektroforetyczna potwierdzita brak
wysokoczasteczkowych podjednostek gluteninowych (HMW-GS) 1 niskoczasteczkowych
podjednostek gluteninowych (LMW-GS) kodowanych przez loci Glu-D1 oraz Glu-D3 na
rzecz hordein kodowanych w obrebie locus Glu-Hchl. Zdobyta wiedza oraz zastosowane
podejscie stanowig etap wstepny badan nad pszenjeczmieniem dajgc szans¢ na wytypowanie
materialdw o korzystnych wlasciwosciach, ktore beda mogly by¢ efektywnie
wykorzystywane w hodowli.

Kontynuowano prace nad zastosowaniem metod biotechnologicznych do skrdcenia cyklu
hodowlanego tubinu biatego i bobiku z wykorzystaniem techniki pojedynczych nasion
w polaczeniu z kulturg in vitro zarodkéw. Prowadzono takze badania dotyczace
zréznicowania odmian i mieszancéw grochu siewnego ze wzgledu na allele markerow
mikrosatelitarnych zwigzanych z odporno$cia grochu siewnego na maczniaka prawdziwego,
wiednigcie fuzaryjne oraz wirusa mozaiki grochu PSbMV.

Dodatkowo prowadzono badania zmierzajace do okre§lenia zmian w ekspresji gendéw na
poziomie calego genomu liscia flagowego jeczmienia pod wptywem streséw abiotycznych
dziatajacych symultanicznie, a takze zbadania roli czynnika transkrypcyjnego HVGAMYB
w regulacji kwitnienia i jego zwiazku z odpowiedzig fotoperiodyczng w warunkach stresu
suszy u jgczmienia jarego.

Badania Zespolu Bioinzynierii w 2019 koncentrowaly si¢ na tematyce bioenergetycznej -
wykorzystaniu naturalnego potencjatu oraz modyfikacji miskanta dla potrzeb produkcji
bioenergii i biopaliw. Badania te prowadzono w kilku kierunkach.

Kontynuowano kilkuletnie badania polowe nad okresleniem struktury 1 jakosci plonu oraz
fizjologii roslin miskanta uzyskanych z sadzonek in vitro w poroéwnaniu do sadzonek
rizomowych.

Kontynuowano prace nad wykorzystaniem biomasy miskanta do produkcji bioetanolu
1 okre$leniem czynnikéw determinujacych wydajnos$¢ procesu. Rozszerzeniem tego kierunku
badawczego jest finalizacja prac nad modyfikacja roslin w kierunku zmiany sktadu i/lub
struktury $cian komorkowych przez wprowadzenie do genomu sekwencji antysens
wybranych gendéw szlaku syntezy ligniny oraz gendéw enzyméw rozkiadajacych niektore
wigzania sieciujace w kompleksie ligninocelulozowym. Prace te prowadzono gt. na tytoniu
jako gatunku modelowym. W uzupelieniu do wczesniej zakonczonych analiz
biometrycznych, mikroskopowych, molekularnych, skladnikéw biomasy oraz prob
fermentacji wykonano analizy zawarto$ci polisacharydow i ligniny metoda FTIR oraz Pyr-GC
MS we wspotpracy z UP w Poznaniu i Universita di Pisa. Wykazano istotne zmiany
w sktadzie 1 strukturze, w tym potaczen holocelulozy 1 ligniny w $cianach komorkowych
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modyfikowanego genetycznie tytoniu. Rozpoczeto prace nad integracja uzyskanych
wynikow.

Wykonano wstepne doswiadczenie (w ramach projektu NCN Preludium 15) nad okresleniem
stopnia tolerancji 19 genotypéw miskanta chinskiego na stres niskich temperatur poprzez
rejestracje zmian cech biometrycznych, fluorescencji 1 wzglednej zawartosci chlorofilu oraz
wycieku elektrolitow. Uzyskane dane sg obecnie przedmiotem analizy statystycznej. Wyniki
tej analizy beda podstawa selekcji genotypow o skrajnej podatnosci na chtéd: LCT 1 HCT
(ang. low/high cold tolerant), ktoére z kolei beda obiektami badawczymi we wilasciwym
doswiadczeniu. Jego celem bedzie okreslenie reakcja miskanta na chtéd na poziomie ekspresji
gendw 1 ewentualnych zmian w $cianie komorkowe;.

Rozpoczeto prace nad okresleniem tolerancji miskanta na zanieczyszczenie gleby zwigzkami
arsenu poprzez rejestracje zmian cech biometrycznych, wymiany gazowej fotosyntezy,
fluorescencji 1 wzglednej zawartosci chlorofilu oraz wycieku elektrolitow. Planowany jest
zbior biomasy, analizy elementarne i proby fermentacji, majace na celu okreslenie kumulacji
pierwiastkOw 1 wpltywu zanieczyszczeh na konwersj¢ biomasy oraz analiza statystyczna
catosci uzyskanych wynikéw. Wyniki ww. opisanego doswiadczenia beda podstawa
planowanego doswiadczenia w ramach projektu Miniatura 3 na szczegdétowym okre§leniem
molekularnych i fizjologicznych podstaw reakcji miskanta na arsen.

Wieloletnie badania Zespolu Bioinzynierii w drugiej dotychczas rownolegle rozwijanej
dziedzinie, tj. biofarmingu - nad otrzymywaniem w ros$linach czastek wiruso-
i kapsydopodobnych do zastosowan biomedycznych zostaly zakoniczone otrzymywaniem
iniekcyjnych i doustnych preparatow antygenow HBV i okresleniem ich immunogenosci oraz
ich zastosowaniem do otrzymywanie ztozonych bionanoczastek typu superparamagnetyczny
rdzen (tlenek zelaza) - otoczka (HBcAQ). Planowane jest przygotowanie kolejnych publikacji
z ww. zakresu jako podstawy kolejnych projektow badawczych.

Lista projektow badawczych Zaktadu
UE H2020

1. EPPN2020 ,,Drought effects on roots development aspects in spring barley population
differentiated in the sdwl/denso locus”, Projekt ID: 154, 2018-2019; K. Mikolajczak,
A. Kuczynska, P. Ogrodowicz.

2. EPPN2020 ,,The architecture and development of the roots system in barley plants

grown under drought conditions in relation to flowering acceleration”, Projekt ID:
206, 2019-2020; P. Ogrodowicz, K. Mikotajczak, A. Kuczynska.

Rzgdowy Program Wieloletni

1. ,,Zwigkszenie wykorzystania krajowego biatka paszowego dla produkcji wysokiej
jakosci produktow zwierzgcych w warunkach zrownowazonego rozwoju.”, uchwata
RM nr 222/2015 z dnia 15.12.2015 r., obszar badawczy 2 ,,Nowe metody i techniki
dla ulepszenia warto$ci odmian roslin strgczkowych’:

a) Zadanie nr 2.3 ,Zastosowanic metod biotechnologicznych dla zwigkszenia
| przyspieszenia postepu biologicznego w hodowli roslin straczkowych.”, 1 stycznia
2016 — 31 grudnia 2020; M. Surma, T. Adamski, H. Cwiek, Z.Kaczmarek,
A. Kuczynska, K. Mikolajczak, P. Ogrodowicz, A. Aniota, R.Holewinska,
R Trzeciak.
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b) Zadanie nr 2.4 , Krzyzowania oddalone w obrebie rodzajow Lupinus, Pisum i Vicia —

NCN

poszukiwanie nowej zmiennosci genetycznej i sposobu skrocenia cyklu hodowlanego
z wykorzystaniem kultur in vitro.”, 1 stycznia 2016 — 31 grudnia 2020;
A. Kuczynska, M. Surma, T. Adamski, H. Cwiek, Z. Kaczmarek, K. Mikotajczak,
P. Ogrodowicz, A. Aniota, R. Holewinska, R. Trzeciak, H. Pudelska.

OPUS 12 ,Wyjasnianie wspoétdziatania hormonéw i jego roli w ksztaltowaniu
architektury ro$lin jeczmienia (Hordeum wvulgare L.)”, nr 2016/23/B/NZ9/03548,
6 wrzesnia 2017 — 5 wrzesnia 2020; A. Kuczynska, T. Adamski, M. Surma,
P. Krajewski, K. Mikotajczak, P. Ogrodowicz, M. Kempa, K. Kowalik, A. Aniofa,
R. Holewinska, R. Trzeciak.

OPUS 9 ,,Wplyw stresdOw abiotycznych na poziom ekspresji genu LTP2 w odniesieniu
do lipidomu i fenomu u jeczmienia (Hordeum vulgare L.)”, nr 2015/17/B/NZ9/01481,
20 stycznia 2016 — 19 stycznia 2020; A. Kuczynska, T. Adamski, M. Surma,
K. Mikotajczak, P. Ogrodowicz, M. Kempa, H. Cwiek-Kupczyﬁska, A. Aniofa,
R. Holewinska, R. Trzeciak.

SONATA 12 ,,Zmiany ekspresji gendw na poziomie catego genomu liscia flagowego
jeczmienia pod wplywem stresOw abiotycznych dzialajacych symultanicznie”,
nr 2016/23/D/NZ9/00043, 10 sierpnia 2017 — 9 sierpnia 2020; K. Mikolajczak,
M. Kempa.

SONATA 12 ,,Czynnik transkrypcyjny HVGAMYB w regulacji kwitnienia 1 jego
zwigzeku z odpowiedzig fotoperiodyczng w warunkach stresu suszy u jeczmienia
jarego (Hordeum wvulgare L.)”, nr 2016/23/D/NZ9/00042, 10 sierpnia 2017 —
9 sierpnia 2020; P. Ogrodowicz, M. Kempa.

PRELUDIUM 15 ,,Wptyw zmian w profilu ekspresji genow kodujacych biatka CesA,
PAL i WAK podczas stresu chiodu na sklad i struktur¢ §ciany komorkowej
Miscanthus sinensis”, nr 2018/29/N/NZ9/00854, 2 stycznia 2019 — 1 stycznia 2021,
K. Sobanska, J. Cerazy-Waliszewska, T. Pniewski.

MINIATURA 3 ,,Ocena wzrostu 1 fotosyntezy dwoch rodzajow sadzonek wybranych
ekotypéw Miscanthus x giganteus w warunkach stresu zanieczyszczenia gleby
arsenem”, nr 2019/03/X/NZ9/00064, 7 listopada 2019 — 6 listopada 2020; J. Cerazy-
Waliszewska.

MRIiRW

1.

,Badania nad wptywem translokacji 1B/1R na efektywnos¢ uzyskiwania linii DH oraz
ich warto$¢ technologiczng”, nr HOR hn-801-8/14 poz. 3, 1 stycznia 2014 — 31
grudnia 2020, T. Adamski, M. Surma, A. Kuczynska, K. Mikotajczak,
P. Ogrodowicz, A. Aniola, R. Holewinska, R. Trzeciak.

44



2. ,,Wplyw stresu niedoboru wody na rozwdj i architekture systemu korzeniowego
U jeczmienia (Hordeum vulgare L.)”, Zadanie 106, 1 stycznia 2018 — 31 grudnia 2020,
A. Kuczynska, T. Adamski, M. Surma, K. Mikotajczak, P. Ogrodowicz, M. Kempa,
H. Cwiek-Kupczyﬁska, A. Aniota, R. Holewinska, R. Trzeciak.

Inne

1. Projekt IChB PAN dla mtodych naukowcow ,,Czastki kapsydopodobne HBcAg
otrzymywane w roslinach jako sktadnik szczepionek oraz bionanoczastek”,
nr 55/SN/2018, 2018-2019, M. Pyrski.

2. Projekt IChB PAN dla mlodych naukowcéw ,,Ocena efektywnosci konstrukcji
genetycznych do transformacji miskanta w celu modyfikacji Sciany komorkowej dla
potrzeb zwiekszenia wydajno$ci fermentacji alkoholowej biomasy”, nr 52/SN/2018,
2018-2019, K. Sobanska.

Spis publikacji Zakladu Biotechnologii

Artykulty w czasopismach naukowych i recenzowanych materiafach z konferencji
miedzynarodowych wraz z przypisang liczbg punktow

1. Cerazy-Waliszewska J., Jezowski S., Lysakowski P., Waliszewska B., Zborowska
M., Sobanska K., Slusarkiewicz-Jarzina A., Bialas W., Pniewski T. (2019).
Potential of bioethanol production from biomass of various Miscanthus genotypes
cultivated in three-year plantations in west-central Poland. Industrial Crops &
Products 141: 111790.

DOI: 10.1016/j.indcrop.2019.111790. Wynik projektu NCBR SORMISOL.
IF=4,191
MNiSW=140

2. Rodziewicz P., Chmielewska K., Sawikowska A., Marczak L., Luczak M., Bednarek
P., Mikolajczak K., Ogrodowicz P., Kuczynska A., Krajewski P., Stobiecki M.
(2019). Identification of drought responsive proteins and related proteomic QTLs in
barley. Journal of Experimental Botany 70: 2823-2837.

DOI: 10.1093/jxb/erz075. Wynik projektu POLAPGEN-BD.
IF=5,360
MNiSW=140

3. Pyrski M., Mieloch A.A., Plewinski A., Basinska-Barczak A., Gryciuk A., Bociag
P., Murias M., Rybka J.D., Pniewski T. (2019). Parenteral-Oral Immunization with
Plant-Derived HBcAg as a Potential Therapeutic Vaccine against Chronic Hepatitis B.
Vaccines 7: 211.

DOI: 10.3390/vaccines7040211.
IF=4,760
MNiSW=140
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. Surma M., Kuczynska A., Mikolajczak K., Ogrodowicz P., Adamski T., Cwiek-
Kupczynska H., Sawikowska A., Pecio A., Wach D., Jozefaciuk G., Lukowska M.,
Zych J., Krajewski P. (2018). Barley varieties in semi-controlled and natural
conditions - response to water shortage and changing environment. Journal of
Agronomy and Crop Science 205: 295-308.

DOI: 10.1111/jac.12324. Wynik projektu POLAPGEN-BD.

IF=2,96

MNiSW=140

. Janiak A., Kwasniewski M., Sowa M., Kuczynska A., Mikolajczak K., Ogrodowicz
P., Szarejko 1. (2019). Insights into barley root transcriptome under mild drought
stress with an emphasis on gene expression regulatory mechanisms. International
Journal of Molecular Sciences 20: 6139.

DOI: 10.3390/ijms20246139. Wynik projektu POLAPGEN-BD.

IF=4,183

MNiSW=100

Kromdijk J., Glowacka K., Long S.P. (2019). Predicting light-induced stomatal
movements based on the redox state of plastoquinone: theory and validation.
Photosynthesis Research 141: 83-97,;

DOI: 10.1007/s11120-019-00632-x

IF = 3,057

MNiSW =100

. Sobanska K., Cerazy-Waliszewska J., Kowalska M., Rakoczy M., Podkowinski J.,
Slusarkiewicz-Jarzina A., Ponitka A., Jezowski S., Pniewski T. (2019). Optimised
expression cassettes of hpt marker gene for biolistic transformation of Miscanthus
sacchariflorus. Biomass and Bioenergy 127: 105255.

DOI: 10.1016/j.biombioe.2019.105255. Wynik projektu NCBR SORMISOL .
IF=3,537

MNiSW=100

. Wyka T.P., Bagniewska-Zadworna A., Kuczynska A., Mikolajczak K., Ogrodowicz
P., Zytkowiak M., Surma M., Adamski T. (2019). Drought-induced anatomical
modifications of barley (Hordeum vulgare L.) leaves: An allometric perspective.
Environmental and Experimental Botany 166: 103798.

DOI: 10.1016/j.envexpbot.2019.103798. Wynik projektu POLAPGEN-BD.

IF=3,712

MNiSW=100

. Kuczynska A., Cardenia V., Ogrodowicz P., Kempa M., Rodriguez-Estrada M.T.,
Mikolajczak K. (2019). Effects of multiple abiotic stresses on lipids and sterols
profile in barley leaves (Hordeum vulgare L.). Plant Physiology and Biochemistry
141: 215-224.

DOI: 10.1016/j.plaphy.2019.05.033. Wynik projektu NCN OPUS 9.

IF=3,404

MNISW=70
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11.

12.

13.

14.

15.

Rybka J.D., Mieloch A.A., Plis A., Pyrski M., Pniewski T., Giersig M. (2019).
Assembly and characterization of HBc derived Virus-like Particles with magnetic
core. Nanomaterials (Basel) 9: E155.

DOI: 10.3390/nan09020155.

IF=4,034

MNiSW=70

Warzecha T., Skrzypek E., Adamski T., Surma M., Kaczmarek Z., Sutkowska A.
(2019). Chlorophyll a fluorescence parameters of hulled and hull-less barley
(Hordeum vulgare L.) DH lines inoculated with Fusarium culmorum. Plant Pathology
Journal 35: 112-124.

DOI: 10.5423/PPJ.0A.07.2018.0124.

IF=1,294

MNiSW=70

Wisniewska H., Majka M., Kwiatek M., Gawlowska M., Surma M., Adamski T.,
Kaczmarek Z., Drzazga T., Lugowska B., Korbas M., Belter J. (2019). Production of
wheat-doubled haploids resistant to eyespot supported by marker-assisted selection.
Electronic Journal of Biotechnology 37: 11-17.

DOI: 10.1016/j.ejbt.2018.10.003.

IF=2,040

MNiSW=70

Bocianowski J., Siedler-Lozykowska K., Nowosad K., Kuczynska A. (2019).
The relationship between RAPD marker-by-marker interactions and quantitative traits
of caraway (Carum carvi L.). ACTA Scientiarum Polonorum Hortorum Cultus 18:
53-69.

DOI: 10.24326/asphc.2019.3.6.

IF=0,443

MNiSW=40

Symanowicz B., Becher M., Kalembasa S., Jezowski S. (2019). Possibilities of using
fodder galega in the energy sector and agriculture. Applied Ecology and
Environmental Research 17: 2677-2687.

DOI: 10.15666/aeer/1702_26772687.

IF=0,689

MNiSW=40

Kalembasa D., Jezowski S., Symanowicz B., Glowacka K., Kaczmarek Z.,
Kalembasa S., Cerazy-Waliszewska J. (2019). Changes in the content, uptake and
bioaccumulation of macronutrients in genotypes of Miscanthus grass. Possibilities of
using ash from Miscanthus biomass. Fresenius Environmental Bulletin 28: 1933-1942.
IF=0,691

MNiSW=20
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Kierownictwo projektow ZGPiOR ZFM ZIRP ZM ZSFM
ogo6lem 15 8 4 1 2
UE 1 1 - - -
mig¢dzynarodowy-
bilateralny i i i i i
rzadowe - - - - -
NCN/NCBR/POIG 7 4 1 2
MRIiRW 1 1 - - -
inne 6 6 - - -
Udzial w projektach ZGPiOR ZFM ZIRP ZM ZSFM
ogo6lem 12 5 4 3 -
UE - - - - -
mig¢dzynarodowy-

. 1 1 - - -
bilateralny
rzadowe - - - - -
NCN/NCBR/POIG 10 3 4 3 -
MRiRW 1 1 - - -
inne - - - - -

Celem badan prowadzonych w Zakladzie Genetyki Patogenow i Odpornosci RoSlin jest
wszechstronna charakterystyka molekularna i metabolomiczna patogenéw ro$lin uprawnych
oraz mikroorganizmow antagonistycznych oraz symbiotycznych dla poznania ich wlasciwosci
biologicznych i chemicznych, a takze opracowania metod ich wykrywania i wykorzystania
w praktyce rolniczej.

W roku 2019 w Zespole Fitopatologii Molekularnej prowadzono badania w dwodch
projektach o charakterze aplikacyjnym. W pierwszym z nich obiektem badawczym byly
rosliny kapustowate i ich interakcja z pierwotniakiem Plasmodiophora brassicae. Materiat
roslinny stanowily genotypy z rodziny Brassicaceae (B. rapa i B. oleracea) a takze Raphanus
sativus odporne na kil¢ oraz odmiany rzepaku ozimego. Otrzymano potomstwo
F1 mieszancow migdzygatunkowych z krzyzowan wybranych odmian rzepaku ozimego
z genotypami odpornymi na kile oraz wyprowadzono potomstwa F;BC;. Ogétem wykonano
906 krzyzowan oddalonych w wyniku ktorych otrzymano 303 tuszczyny. Efektywnosé
przeprowadzonych krzyzowan wstecznych wyrazona ptodno$cia byta znacznie nizsza niz
efektywnos¢ krzyzowan miedzygatunkowych; na cztery przeprowadzone kombinacje
krzyzowania, zapylone zostaly 272 kwiaty, z czego uzyskano 29 nasion. Dotychczas
wykonane analizy wykazaty, ze wszystkie otrzymane ros$liny pochodzg z samozapylenia.

W analizach FISH z wykorzystaniem sekwencji 5S i 35S rDNA jako sond, material roslinny
stanowity gatunki B. oleracea, B. rapa, B. napus oraz R. sativus, w ktorych zidentyfikowano
odpowiednio 18, 20, 18 1 38 chromosomow. Zastosowane sondy rDNA pozwolity na
identyfikacj¢ wybranych par chromosoméow w kariotypie: Al, A10, A3, A5/A6/A9 z genomu
B. rapa oraz C4, C7 i C8 z genomu B. oleracea. W obrgbie linii B. napus obserwowano od
8 do 14 loci 5S rDNA oraz od 9 do 15 loci 35S rDNA. Wsrod analizowanych genotypow
najczestszym wzorem byt uktad 10 loci 5S 1 12 loci 35S rDNA.
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Z wybranych kombinacji otrzymanych z krzyzowan pomiedzy B. napus i B. rapa oraz
B. oleracea analizie jakosci poddano $rednio po pi¢¢ linii dla ktorych analizowano nasiona
z trzech pojedynkow badajac zawartos¢ thuszcezu, biatka, glukozynolandow i widkna. Uzyskany
material byt silnie zréznicowany pod wzgledem wszystkich badanych parametrow
jakosciowych.

Wykazano obecno$¢ pigciu patotypow P. brassicae porazajacych rzepak w Polsce, przy czym
przewazaty patotypy P1B oraz P3B (po 27%). Sa to formy najgrozniejsze z uwagi na
przelamanie odpornosci zwigzanej z obecnoscia genow CR, wystepujacych w odmianie
Mendel. Rzadziej wystepowaty patotypy P3A (23%), P1A (20%) 1 P2A (3%).

Wykazano obecno$¢ kilkunastu terpendéw w prébach lisci konopi oleistych, w tym najwigce;j
a-humulenu, B-caryophyllenu, a-pinenu i cedrolu. Nawozenie miato statystycznie istotny
wplyw na tworzenie terpendéw, z wyjatkiem p-caryophyllenu, o-bisabololu, o-terpinenu
1 limonenu. Najwiecej terpenow stwierdzono w lisciach dwoch wariantéw bez nawozenia
doglebowego lecz z nawozeniem dolistnym cynkiem w formie chelatu (Mikrovit Cynk 112
w dawce 1 L/ha) oraz nanoczastkami cynku. Podobny wynik uzyskano dla kannabidiolu
(CBD), ktorego najwiecej uzyskano w wariancie bez nawozenia doglebowego lecz
z nawozeniem dolistnym chelatem cynku. Nawozenie dolistne mikroelementami
kazdorazowo sprzyjato tworzeniu CBD w lisciach. Do$wiadczenie polowe z identycznymi
wariantami nawozowymi kontynuowano w 2019 roku, w celu okre$lenia wplywu warunkow
pogodowych na ilo$¢ i jako$¢ metabolitow.

W zespole Zespol Interakcji Roslina-Patogen w roku 2019 we wspotpracy z Norwegian
Veterinary Institute (NVI) w Oslo przeanalizowano hodowle czterech izolatéw grzybow
nalezagcych do rzedu Hypocreales. Dane dotyczace struktury analogdw bowerycyny oraz
boweniatyny ustalono przy uzyciu eksperymentéw MS/MS. Zidentyfikowano pie¢ wczesniej
opisanych analogow  cyklodepsipeptydéw, wstepnie  zidentyfikowano dotychczas
nieopublikowang boweniatyne zawierajacg leucyne lub izoleucyne.

Wykonane zostaty ekstrakcje metabolitow oraz biatek z lici oraz korzeni dwdch odmian
pszenicy. Nastepnie wykonano niecelowane analizy metabolomiczne oraz proteomiczne
w celu oceny wpltywu grzybow z rodzaju Trichoderma na metabolizm ros$lin pszenicy.

Przeprowadzono ekstrakcje biatek z liSci flagowych oraz wezlow krzewienia roslin
jeczmienia poddawanych stresowi suszy. Analizy proteomiczne sg w toku, uzyskane wyniki
zostaly przekazane do analiz statystycznych lub podlegaja interpretacji biologicznej.

Wykazano iloSciowe 1 jakoSciowe roznice w skladzie frakcji ekstraktow roslinnych
wplywajacych na zmiany metabolizmu F. proliferatum w zalezno$ci od polarnosci
rozpuszczalnika uzytego do frakcjonowania. Najbardziej uniwersalnym rozpuszczalnikiem
okazal si¢ etanol. Zidentyfikowano zwiazki fenolowe, cukry, kwasy tluszczowe 1 inne zwigzki
niskoczasteczkowe.

Dokonano analizy filogenetycznej zestawu szczepoéw F. proliferatum izolowanych z r6znych
roslin-gospodarzy. Jednoczesnie okreslono wpltyw stresu osmotycznego (PEG) na szybko$¢
wzrostu i przyrost biomasy, a takze poziom biosyntetyzowanych fumonizyn. Stresujacy
wptyw PEG zalezat od jego st¢zenia, ponadto ilos¢ akumulowanych toksyn zmniejszal si¢
z czasem, przy czym nie stwierdzono zwigzku pomiedzy kinetyka akumulacji FBI
I pochodzeniem szczepu.

Poréwnano aktywno$¢ enzymow litycznych czterech szczepow Fusarium w zaleznosci od
induktora (cukry proste, ekstrakt z odpornej i wrazliwej na infekcje grzybowe odmiany
grochu) 1 wykazano réznice w aktywnosci niektorych grup enzymoéw w przypadku indukcji
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ekstraktami z grochu pomi¢dzy odmiang odporng i wrazliwa. Sugeruje to by¢ moze obecnosé
w odmianie odpornej specyficznych zwigzkéw wymagajacych od patogena wyzszej
aktywnosci litycznej w celu skutecznego zainfekowania gospodarza.

Badania prowadzone w Zespole Struktury i Funkeji Mikrobiomu Ro$lin maja na celu
poznanie réznorodnosci grzybow zasiedlajagcych wewnetrzne tkanki pszenicy zwyczajnej;
zbadanie wplywu genotypu gospodarza, poszczeg6lnych organdéw roslinnych oraz warunkéw
wzrostu roslin na zmiany w ich mykobiomie.

Materiat badawczy stanowito 10 odmian pszenicy zwyczajnej. Wyizolowane grzyby
identyfikowano na podstawie analiz morfologicznych i molekularnych z wykorzystaniem
sekwencjonowania regionow ITS, SSU, LSU oraz fragmentow gendéw tub2, tefl i RBPL.
Uzyskano 804 izolaty grzybow endofitycznych, a do najczgsciej obserwowanych nalezaty
gatunki z rodzaju Sarocladium sp. oraz Penicillium sp. W przypadku roslin uprawianych
w szklarni, z kolei Fusarium sp. oraz Alternaria sp. byly najczeSciej izolowane z tkanek
ro$lin wzrastajacych w warunkach polowych. Najbardziej zréznicowana pod wzgledem
rodzajow grzybow endofitycznych jest odmiana Rusatka uprawiana w warunkach polowych.

Dokonano analizy zmian w profilach biatek w korzeniach i liSciach siewek pszenicy
(odmiany jarej Bombona i ozimej Legenda) w wyniku inokulacji szczepami Trichoderma
AN35 i AN392. Badania wykazaly, ze profile biatek uzyskane dla poszczegdlnych uktadow
doswiadczalnych (warunki polowe i1 kontrolowane/rosliny nie traktowane /rosliny traktowane
szczepem AN35/rosliny traktowane szczepem AN392/korzenie/liscie) sg rézne. W zalezno$ci
od uktadu doswiadczalnego zidentyfikowano od 9 do 223 biatek réznicujacych, m.in.
zwigzanych z reakcjami ro$lin na stres.

W celu okre$lenia wpltywu szczepéw Trichoderma na ekspresje genoéw w korzeniach
i lisciach siewek pszenicy traktowanych i nie traktowanych szczepami Trichoderma
charakteryzowano geny referencyjne do analiz RT-qPCR. Gen ADP (kodujacy ADP-rybozylo
transferaze) zostal wskazany jako gen referencyjny we wszystkich probkach poza korzeniami
dla obu odmian. Gen SAR (scaffold-associated region DNA binding protein) zostat
wytypowany jako gen referencyjny w kombinacji z genem kodujagcym ADP-rybozylo
transferaz¢ w przypadku jednoczesnej analizy dla obu organdéw dla odmiany Bombona
I odmiany Legenda, a takze w przypadku analizy dla korzeni dla obu tych odmian.

Na podstawie analiz proteomicznych wyloniono dwa geny zwigzane z reakcjami obronnymi
roslin na stresy abiotyczne, ktore poddano pelnej analizie zmian ekspresji w wyniku
inokulacji roslin pszenicy szczepami Trichoderma, PR2 oraz SOD. W odmianie Bombona
poziom ekspresji genu PR2 po traktowaniu grzybami Trichoderma byt nizszy niz w kontroli,
zardwno w liciach, jak i w korzeniu. Natomiast poziom ekspresji genu SOD po traktowaniu
grzybami Trichoderma byt wyzszy niz w ro$linach kontrolnych. W przypadku odmiany
Legenda, reakcja rosliny na inokulacje grzybami Trichoderma byta bardziej zr6znicowana.
Poziom ekspresji genu PR2 byt wyzszy w lisciach w przypadku ro$lin traktowanych zaréwno
szczepem AN3S5 jak i AN392, natomiast w korzeniu byt wyzszy wylacznie po traktowaniu
ros§lin szczepem T. cremeum AN392. Analiza zmian w ekspresji genu SOD u pszenicy
Legenda wykazala natomiast, ze zar6wno w liSciach, jak 1 w korzeniach roslin traktowanych
szczepem T. atroviride AN35 poziom ekspresji tego genu jest wyzszy niz w roslinach
kontrolnych. Odwrotne reakcje odnotowano w przypadku szczepu T. cremeum AN392,

Prace Zespolu Metabolomiki dotyczyty badania roslinnych metabolitow wtérnych majacych
wptyw na jako$¢ produktow zywnosciowych i1 roslin zielarskich oraz zmian profili tych
zwigzkéw pod wpltywem czynnikéw zewnetrznych (w tym zwlaszcza traktowania
nanoczgstkami metalicznymi). Badano wplyw nanoczastek Ag o roéznych rozmiarach
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(o $rednicyl0 nm, 20 nm i 100 nm) zastosowanych w réznych stezeniach (0.5-5.0 ppm) na
zestaw metabolitow wtdrnych roslin Arabidopsis thaliana. Stosujac metody HR-UPLC-MS
stwierdzono istotng indukcje biosyntezy fitoaleksyn pochodnych kamaleksyny oraz
niektorych zwiazkoéw fenolowych w wyniku tego traktowania. W pracach zwigzanych
z okreSleniem wplywu roznych nanoczastek metali na profil fitohormonow dziurawca
(Hypericum perforatum) stwierdzono istotne réznice w odpowiedzi roslin. Nanoczastki
Au 1 Ag powodowaty znaczng indukcje zawartosci JA 1 obnizenie ilosci ABA podczas gdy
nanoczastki palladu powodowaly istotne zwigkszenie zawartosci SA. Obserwowano takze
zmiany zawartosci fenolowych metabolitow wtornych.

W roku 2019 zakonczono analizy ekspresji genéw oraz analizy metabolomiczne zwigzane
z porOwnaniem zmian w metabolizmie jeczmienia, pszenicy oraz Brachypodium distachyon
pod wplywem infekcji patogenem Fusarium culmorum. Ostateczny ksztalt nadano wynikom
iloSciowym mykotoksyn znajdowanych w ziarnie wymienionych ros$lin, a takze
przeprowadzono analizy statystyczne dla uzyskanych danych metabolomicznych.

Lista projektow badawczych Zaktadu
EU

1. European Comission; “The creation of the Department of Integrative Plant Biology”, FP7-
ERA Chairs-Pilot Call-2013, grant agreement no. 621321, 1 lipca 2014 — 30 czerwca 2019,
M. Jedryczka, A. Stachowiak-Szrejbrowska.

NCN

1. OPUS 14 , Dynamika mykobiomu endosfery pszenicy zwyczajnej (Triticum aestivum L.)
i jej wplyw na wzrost i kondycje¢ rosliny ”, nr 2017/27/B/NZ9/01591, 29 czerwca 2018 - 28
czerwca 2021, L. Blaszczyk, S. Salamon, K. Mikolajczak, R. Holewinska,
M. Tomaszewska.

2. OPUS 13 ,Role enzymow litycznych i mykotoksyn wytwarzanych przez grzyby Fusarium
W procesie patogenezy, oraz metabolitow odpowiedzialnych za odpowiedZ obronng roslin”
2017/25/B/NZ9/01210; 09 lutego 2018 - 08 lutego 2021, L. Stepien, L. Perrincherry,
J. Lalak-Kanczugowska, N. Witaszak, A. Waskiewicz (UP Poznan).

3. OPUS 10 ,,Molekularne podstawy reakcji pszenicy (Triticum aestivum L.) na kolonizacje¢
korzeni przez gatunki Trichoderma” NCN 2015/19/B/NZ9/03083, 23 czerwca 2016 - 22
czerwca 2020, L. Blaszczyk, A. Basinska-Barczak, A. Kosmala, A. Piasecka,
A. Sawikowska, N. Witaszak.

4. OPUS 9 ,Roslinne zwigzki bioaktywne indukujgce odpowiedz na stres u patogenicznego
grzyba Fusarium proliferatum” NCN 2015/17/B/NZ9/03577; 18 stycznia 2016 - 17 lipca
2019, L. Stepien, K. Gorna, J. Lalak-Kanczugowska, N.Witaszak, U. Strybel,
A. Waskiewicz (UP Poznan).

5. OPUS 8 ,,Genetyczne podstawy biosyntezy cyklicznych peptydow przez patogeniczne
grzyby z rzedu Hypocreales” NCN 2014/15/B/NZ9/01544; 13 lipca 2015 - 12 stycznia
2019, L. Stepien, M. Urbaniak, G. Koczyk, Z. Dutkiewicz, A. Waskiewicz (UP Poznan),
A. Perczak (UP Poznan).

52



6. SONATA 9 ,Metabolomiczne i1 protemiczne aspekty konserwatywnych mechanizmow
odpowiedzi roslin z rodziny Poaceae na fuzarioz¢ ktosow”, nr 2015/17/D/NZ9/03347,
9 marca 2016 - 8 marca 2020 r., A. Piasecka, J. Kaczmarek, A. Sawikowska, N. Witaszak.

7. PRELUDIUM 13 ,Zmienno$¢ potencjalu biosyntezy depsipeptydow pod wplywem
czynnikéw regulacyjnych wsérod przedstawicieli fito- i entomopatogenéw u Hypocreales”
2017/25/N/NZ9/02525; 21 lutego 2018 - 20 lutego 2021, M. Urbaniak.

MRIRW

1.

Inne

»Zastosowanie konwencjonalnych 1 molekularnych narzedzi fitopatologicznych
w poszukiwaniu zrodet odpornosci na kite kapusty oraz charakterystyka aktualnej
populacji patogenu w Polsce”, umowa HOR hn-801-8/14 nr 50, 1 stycznia 2014 —
31 grudnia 2020, M. Jedryczka, J. Kaczmarek, W. Irzykowski, J. Majka, N. Ramzi.

MNIiSW; Dofinansowanie kosztoéw do projektu migdzynarodowego FP7-ERAChairs-
Pilot Call-2013: “The creation of the Department of Integrative Plant Biology” (BIO-
TALENT), umowa nr 3413/7.PR/2015/2; 1 lipca 2014 - 30 czerwca 2019;
M. Jedryczka, A. Stachowiak-Szrejbrowska.

Instytut Widkien Naturalnych i1 Roslin Zielarskich ,,Parametry rozwoju roslin konopi
oleistych odmiany ‘Henola’ w warunkach uprawy na glebach lekkich, ubogich
w sktadniki pokarmowe 1 kwasnych” 15 marca 2018 - 30 czerwca 2019;
M. Jedryczka, F. Bakro, J. Kaczmarek.

Instytut Witokien Naturalnych ,,Uszlachetnianie genetyczne metoda selekcji
negatywnej ibadania naukowe nad mozliwosciami uprawy konopi oleistych
| wloknistych na glebach lekkich, ubogich w sktadniki mineralne i o niskim pH”;
umowa nr IWNIRZ-IGR PAN 2019/2020; 15 marca 2019 - 30 czerwca 2020;
M. Jedryczka, F. Bakro.

DuPont Poland Sp. z 0.0. “Optymalizacja terminu ochrony chemicznej rzepaku przed
suchg zgnilizng kapustnych w Polsce”, 4 marca - 30 listopada 2019; M. Jedryczka,
J. Kaczmarek.

Innvigo Sp. z 0.0.; ,,Ocena wrazliwo$ci grzybow na wybrane fungicydy” 10 grudnia
2018 - 30 listopada 2019, umowa nr IGR PAN-Innvigo 1/2018-2019; J. Kaczmarek.

Subwencja IGR PAN/ UP Lublin/ 1A PAN Lublin; ,,Badania melisopalinologiczne
miodow uzyskiwanych w przestrzeni miejskiej”; 11 lipca 2019 - 10 lipca 2020;
M. Jedryczka, N. Ramzi; M. Baryluk (umowa); G. Borsuk (UPL), A. Sulborska
(UPL), E. Stawiarz (UPL); A. Nawrocka (1A PAN).

53



Spis publikacji Zakladu Genetyki Patogenow i Odpornosci Roslin

Artykuty w czasopismach naukowych i recenzowanych materiatach z konferencji
Miedzynarodowych wraz z przypisang liczbg punktow

1.

Kruszka D., Sawikowska A., Selvakesavan R.K., Krajewski P., Kachlicki P.,
Franklin G. (2019). Silver nanoparticles affect phenolic and phytoalexin composition
of Arabidopsis thaliana. Science of Total Environment (In press);

DOI: 10.1016/j.scitotenv.2019.135361.

IF=5,589

MNiSW=200

Czubinski J., Wréblewska K., Czyzniejewski M., Gornas P., Kachlicki P., Siger A.
(2019). Bioaccessibility of defatted lupin seeds phenolic compounds in a standardized
static in vitro digestion system. Food Research International 116: 1126-1134.

DOI: 10.1016/j.foodres.2018.09.057.

IF=3,579

MNiSW=140

Piasecka A., Kachlicki P., Stobiecki M. (2019). Analytical Methods for Detection of
Plant Metabolomes Changes in Response to Biotic and Abiotic Stresses. International
Journal of Molecular Sciences 20: 379.

DOI: 10.3390/ijms20020379.

IF=4,183

MNiSW=140

Pyrski M., Mieloch A.A., Plewinski A., Basinska-Barczak A., Gryciuk A., Bociag
P., Murias M., Rybka J.D., Pniewski T. (2019). Parenteral-oral immunisation with
plant-derived HBCAgQ as a potential therapeutic vaccine against chronic hepatitis B.
Vaccines 7: 211.

DOI: 10.3390/vaccines7040211.

IF=4,760

MNiSW=140

Czembor E., Waskiewicz A., Piechota U., Puchta M., Czembor J.H., Stepien L.
(2019). Differences in ear rot resistance and Fusarium verticillioides-produced
fumonisin contamination between Polish currently and historically used maize inbred
lines. Frontiers in Microbiology 10: 449.

DOI: 10.3389/fmicbh.2019.00449.

IF=4,259

MNiSW=100

Frac M., Hannula S.E., Betka M., Jedryczka M. (2019) Fungal Biodiversity and Their
Role in Soil Health. Frontiers in Microbiology 9:707.

DOI: 10.3389/fmich.2018.00707.

IF=4,259

MNiSW=100 pkt

54



7.

10.

11.

12.

Goral T., Wisniewska H., Ochodzki P., Nielsen L.K., Walentyn-Goral D., Stepien k..
(2019). Relationship between Fusarium head infection, kernel damage, concentration
of Fusarium biomass and Fusarium metabolites in grain of winter wheat breeding
lines inoculated with Fusarium culmorum. Toxins 11: 2.

DOI: 10.3390/toxins11010002.

IF=3,895

MNiSW=100

Gromadzka K., Blaszczyk L., Chelkowski J., Waskiewicz A. (2019). Occurrence of
Mycotoxigenic Fusarium Species and Competitive Fungi on Preharvest Maize Ear Rot
in Poland. Toxins 11: 224,

DOI: 10.3390/toxins11040224.

IF=3,895

MNiSW=100

Kasprzycka A., Lalak-Kanczugowska J., Walkiewicz A., Bulak P., Proc K., Stepien
L. (2019). Biocatalytic conversion of methane — selected aspects. Current Opinion in
Chemical Engineering 26: 28-32.

DOI: 10.1016/j.coche.2019.07.006.

IF=4,463

MNiSW=100

Ksiazkiewicz M., Wojcik K., Irzykowski W., Bielski W., Rychel S., Kaczmarek J.,
Plewinski P., Rudy E., Jedryczka M. (2019). Validation of Diaporthe toxica
resistance markers in European Lupinus angustifolius germplasm and identification of
novel resistance donors for marker-assisted selection. Journal of Applied Genetics 61:
1, 1-12.

DOI: 10.1007/s13353-019-00521-y.

IF=1,725

MNiSW=100

Lorenc W., Markiewicz B., Kruszka D., Kachlicki P., Baratkiewicz D. (2019). Study
on speciation of As, Cr and Sb in bottled flavored drinking water samples using
advanced analytical techniques IEC/SEC-HPLC/ICP-DRC-MS and ESI-MS/MS.
Molecules 24: 668.

DOI: 10.3390/molecules24040668.

IF=3,060

MNiSW=100

Malinski M.P., Kikowska M., Kruszka D., Napierata M., Florek E., Sliwinska E.,
Thiem B. (2019). Various in vitro systems of Ragged Robin (Lychnis flos-cuculi L.):
a new potential source of phytoecdyosteroids? Plant Cell Tissue and Organ Culture
139: 39-52.

DOI: 10.1007/s11240-019-01660-0.

IF=2,200

MNiSW=100

55



13.

14.

15.

16.

17.

18.

19.

Perincherry L., Lalak-Kanczugowska J., Stepien L. (2019). Fusarium-produced
mycotoxins in plant-pathogen interactions, Toxins 11: 664.

DOI: 10.3390/toxins11110664.

IF=3,895

MNiSW=100

Stepien L., Gromadzka K., Chelkowski J., Basinska-Barczak A., Lalak-
Kanczugowska J. (2019). Diversity and mycotoxin production by Fusarium
temperatum and Fusarium subglutinans as causal agents of pre-harvest Fusarium
maize ear rot in Poland. Journal of Applied Genetics 60: 113-121.

DOI: 10.1007/s13353-018-0478-x.

IF=1,725

MNiSW=100

Suproniene S., Kadziene G., Irzykowski W., Sneideris D., Ivanauskas A.,
Sakalauskas S., Serbiak P., Svegzda P., Auskalniene O., Jedryczka M. (2019). Weed
species within cereal crop rotations can serve as alternative hosts for Fusarium
graminearum causing Fusarium head blight of wheat. Fungal Ecology 37: 30-37.
DOI:10.1016/j.funeco.2018.10.002 1754-5048.

IF=3,990

MNiSW=100

Suproniene S., Kadziene G., Irzykowski W., Sneideris D., lIvanauskas A.,
Sakalauskas S., Serbiak P., Svegzda P., Kelpsiene J., Pranaitiene S., Jedryczka
M. (2019). Asymptomatic weeds are frequently colonized by pathogenic species
of Fusarium in cereal-based crop rotations. Weed Research 59: 312-323.
DOI: 10.1111/wre.12367.

IF=1,857

MNiSW=100

Urbaniak M., Stepien L., Uhlig S. (2019). Evidence for naturally produced
beauvericins containing N-methyl-tyrosine in Hypocreales fungi. Toxins 11: 182.
DOI: 10.3390/toxins11030182.

IF=3,895

MNiSW=100

Kuglarz K., Bury M., Kasprzycka A., Lalak-Kanczugowska J. (2019). Effect of
nitrogen fertilization on the production of biogas from sweet sorghum and maize
biomass. Environmental Technology

DOI: 10.1080/09593330.2019.1584251.

IF=1,918

MNiISW=70

Abdel-Razek A.G., Shehata M.G., Badr A., Gromadzka K., Stepien L. (2019). Effect
of chemical composition of wild opticus Ficus indica byproducts on its nutritional,
antioxidant and antifungal efficacy. Egyptian Journal of Chemistry 62 (Special Issue
Part 1): 47-61.

DOI: 10.21608/EJCHEM.2019.15895.1967.

MNiSW=20

56



20.

21.

Braga R.R., Torio N.L.P.P, P6voa H.C.C., Chianca G.C., Kachlicki P., Ozarowski M.,
Silva V.O., Félix H.P., Lopes L.P., Chaves D.S.A. (2019). Chemical Composition and
Anticariogenic Activity of Tambja stegossauriformis Nudibranch. Revista Virtual
de Quimica 11(5): 1457-1466.

DOI: 10.21577/1984-6835.20190101.

MNiSW=20

Witaszak N., Stepien L., Bocianowski J., Waskiewicz A. 2019. Fusarium species and
mycotoxins contaminating veterinary diets for dogs and cats. Microorganisms 7: 26.
DOI: 10.3390/microorganisms7010026.

IF=4,167

MNiSW=20

Publikacje w innych czasopismach (w tym branzowych i popularno-naukowych)

1.

2.

3.

Kaczmarek J., Jedryczka M. (2019). 15 lat SPEC. Przedsigbiorca Rolny 5(55)/2019,
str. 83-85.

Jedryczka M., Kaczmarek J. (2019). Kita kapusty na rzepaku. Przedsigbiorca Rolny
6(56)/2019, str. 87-89.

Jedryczka M, Wielgusz K. (2019). Choroby konopi oleistych w Polsce. Przedsiebiorca
Rolny 11/2019 https://www.agropolska.pl/uprawa/rosliny-oleiste/choroby-konopi-
oleistych-w-polsce,208.html

Jedryczka M. (2019). Od Mendla do GMO — genetyka i genomika w doskonaleniu
ro$lin uprawnych. Przedsigbiorca Rolny 12(62)/2019, str. 42-43.

Autorstwo/redakcja monografii; autorstwo rozdziatu w monografii

1.

Stepien L., Lalak-Kanczugowska J., Witaszak N., Urbaniak M. (2019). Secondary
metabolism biosynthetic pathways in Fusarium Species: so close but so far away.
In: Mérillon J.-M., Ramawat K.G. (eds.): Co-Evolution of Secondary Metabolites,
Reference Series in Phytochemistry, Springer Nature Switzerland, str. 1-37.
DOI: 10.1007/978-3-319-76887-8_28-1.

57



ZAKLAD GENOMIKI

Analiza genomow roslinnych na poziomie struktury i funkcji genow

Kierownik Zaktadu

Zespot  Genomiki PoréwnawcCzej
Roslin Straczkowych

Zespot Struktury 1 Funkcji Genow

Zespot Genomiki Zboz

prof. dr hab. Barbara Naganowska

prof. dr hab. Wojciech Swiecicki

prof. dr hab. Wojciech Rybinski (0,2 etatu)

dr Magdalena Gawtowska

dr Magdalena Kroc

mgr inz. Barbara Gorynowicz (nieobecnos¢ od
19.07.2019)

mgr Katarzyna Czepiel

mgr Paulina Wilczura (nieobecnosé od 26.08.2019)
mgr Patrycja Bielecka (8.04 - 30.09 2019)

mgr Aleksandra Burdzinska (od 28.10 2019)

inz. Czestawa Nawrot (od 4.01.2019)

dr hab. Andrzej Gorny (do 30.09.2019 — 0,33 etatu;
od 1.10.2019 — 0,25 etatu)

Katarzyna Beczek (0,5 etatu)

Lucyna Lagodzinska (1.05 — 31.10.2019)

Szymon Ornatowski (3.12.2018 - 31.03.2019)

mgr Pankaj Kumar (od 1.04.2019)

prof. dr hab. Barbara Naganowska
prof. dr hab. Bogdan Wolko

dr hab. Michat Ksigzkiewicz

dr hab. Karolina Susek

dr Sandra Rychel (asystent, 0,2 etatu od
01.12.2019)

mgr inz. Magdalena Tomaszewska

mgr Wojciech Bielski (doktorant)

mgr inz. Piotr Plewinski (doktorant)

prof. dr hab. Halina Wisniewska

dr Maciej Majka (doktorant/ asystent)
mgr Adriana Twardawska

mgr Waldemar Ulaszewski (doktorant)
mgr inz. Jolanta Belter

58



Wspodtautorstwo publikacji ZG ZGPRS ZSFG /GZ

ogolem 22 9 S) 8

Artykuty w czasopismach
naukowych i  recenzowanych
materiatach z konferencji 20 7 5 8
migdzynarodowych wraz z
przypisang liczbg punktow

Monografie 1 rozdziaty 2 2 - -

Inne

Liczba ,,N” 11,4 4,2 42 3

Kierownictwo projektow ZG ZGPRS ZSFG GZ

ogo6lem 17 7 5 5

UE

mi¢dzynarodowy-bilateralny

rzadowe

NCN/NCBR/POIG

~N (O
BN
e
N|W|

MRiRW

inne - - - -

Udziat w projektach ZG ZGPRS ZSFG GZ

ogdltem 5 2 2 1

UE - - - -

miedzynarodowy-bilateralny - - - -

rzadowe

NCN/NCBR/POIG

K
|
1

2
MRiRW 3

inne i

Badania obejmowaly analizy struktury i1 funkcji genoméw badanych gatunkow na
poziomie chromosomowym 1 sekwencyjnym oraz analizy transkryptomow 1 ekspresji
wybranych genoéw. Celem prac bylo charakteryzowanie 1 poszerzanie zmiennoS$ci
genetycznej, zwlaszcza analizy genetycznych i molekularnych podstaw cech uzytkowych.
Badano ponadto wskazniki fizjologiczne jako element determinowania plonu. Oddzielny nurt
badan miat na celu poznanie mechanizméw ewolucyjnych przemian genomow.

Zespol Genomiki Porownawczej

Badano parametry fizjologiczne jako element determinowania plonu nasion i jego
komponentéw u grochu i tubinu. Celem byto poznanie zakresu zmienno$ci parametrow, ich
interakcji ze srodowiskiem, wzajemnej korelacji 1 zmian pod wptywem postepu hodowlanego.
Mierzono efektywno$¢ wykorzystania azotu u grochu (NUtE), uzupetniong o aktywno$¢
nitrogenazy jako wskaznika aktywnosci bakterii Rhizobium, oraz zréznicowanie NUtE
zaleznie od zaopatrzenia w azot, w warunkach polowych i kontrolowanych. W badanym
zestawie linii zalezno$ci miedzy plonem nasion, efektywno$cig wykorzystania wody i azotu
byty znacznie stabsze w warunkach niedoboru azotu. Analizowano mozliwos$ci wykorzystania
wskaznikow fizjologicznych, takich jak fluorescencja chlorofilu, zawartos¢ chlorofilu
i potencjal wodny lisci w ulepszaniu produktywnosci tubinu waskolistnego i grochu.
Analizowano przebieg proceséOw fotosyntezy lisci 1 rozwo6j korzeni w zrdznicowanych
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warunkach §rodowiskowych. Badania uzupeliono o aspekt funkcjonalny gtownych genow
uczestniczacych w tych procesach. Prowadzono tez badania ekspresji genéw warunkujacych
metabolizm cukrowcow 1 odporno$¢ na askochytoze u grochu w celu potwierdzenia
wspotwystepowania tych genow ze zidentyfikowanymi wczesniej QTL odpowiedzialnymi za
badane cechy.

W  celu identyfikacji genéw kandydackich szlaku biosyntezy alkaloidow
1 odpornosci/podatnosci na fuzarioze, na podstawie danych uzyskanych z sekwencjonowania
transkryptomow tubinu biatego i z6ttego oraz analizy ekspresji roznicowej wytypowano geny
potencjalnie zaangazowane w proces biosyntezy alkaloidow. Zweryfikowano ekspresje tych
gendw z zastosowaniem qPCR. Wykazano, ze dla obu gatunkéw regulacja biosyntezy
przebiega odmiennie niz w przypadku badanego wczesniej tubinu waskolistnego. Ponadto
przetestowano 6 genow kandydackich zwigzanych z odpornos$cia/podatnoscia tubinu zéttego
na fuzarioze. Wyniki qPCR potwierdzily udziat wybranych genow w procesach
odporno$ciowych tego gatunku po porazeniu Fusarium. Analizowano zmienno$¢ cechy
zawarto$ci alkaloidow, odporno$ci na antraknozg, wczesnosci dojrzewania i1 zawarto$ci
thuszczu w nasionach tubinu biatego, kontynuowano prace nad wyprowadzaniem populacji
mapujacej i sposobem dziedziczenia alkaloidow w oparciu o krzyzowania dialleliczne u tego
gatunku.

Prowadzono waloryzacje cech morfo-botanicznych, uzytkowych 1 analizy skladu
chemicznego nasion wraz z opracowaniem danych paszportowych dla wybranych obiektow
marginalnych ro$lin straczkowych z kolekcji IGR PAN, reprezentujacych zrdéznicowane
regiony geograficzne §wiata.

Zespol Struktury i Funkcji Genéow

Na podstawie poréwnawczego mapowania chromosoméw lubinéw Starego Swiata,
z wykorzystaniem kariotypu L. angustifolius referencyjnego dla rodzaju (opracowanego przez
przypisanie chromosomow do genomu/pseudomolekut), sformulowano hipoteze¢ dotyczaca
przebiegu ewolucji kariotypow tubinéw (rodzaj Lupinus), opartg na redukcji chromosomow
z 2n=52 do 2n=36. Gatunki o liczbie chromosoméw 2n=52 mogly wyewoluowac¢ z gatunkow
ancestralnych o liczbie 2n=54. Gatunki o liczbie nizszej prawdopodobnie przeszly trzy rundy
duplikacji catego genomu, w wyniku ktorych wyewoluowaty gatunki o liczbach 2n=48,
2n=42 1 2n=36. Natomiast zdarzenia aneuploidii, towarzyszace procesom poliploidyzacji,
doprowadzity do uksztaltowania si¢ kariotypow takich gatunkéw jak L. luteus (2n=52),
L. albus (2n=50), L. angustifolius (2n=40), L. atlanticus (2n=38), L. cosentinii (2n=32).
Zaproponowano rowniez hipoteze¢, ze podstawowa liczba chromosoméw tubindw Starego
Swiata wynosi x=6. W badaniach wskazano istotng role dysploidii i aneuploidii w ewolucji
tubindéw, zwlaszcza w aspekcie zdarzen poliploidyzacji. Wyniki badan opublikowano (Susek
1 in. 2019). Wyniki mapowania cytogenetycznego i pordéwnawczych analiz transkryptoméw
uyjawnity  skomplikowane  procesy  poliploidyzacji  tubinow.  Podjeto  decyzje
o sekwencjonowaniu calego genomu gatunku o liczbie chromosoméw 2n=36, w celu
identyfikacji rearanzacji na poziomie catych genomow tubindéw i roslin straczkowych (projekt
Harmonia 7).

Porownawcze badania rearanzacji chromosoméw dotyczyly identyfikacji przemian
chromosomu 6. L. angustifolius (Lang06) i odpowiadajacych mu chromosomow czterech
dzikich tubinéw Starego Swiata (L. cryptanthus 2n=40, L. cosentinii 2n=32, L. micranthus
2n=52, L. pilosus 2n=40). Na podstawie mapowania cytogenetycznego (metoda oligo-FISH)
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zobrazowano miedzygatunkowe zroznicowanie lokalizacji sond w stadium pachytenu (prace
w toku, projekt Preludium 12).

Wykorzystujac markery polimorfizmu pojedynczego nukleotydu (SNP) i informacje
o poziomie ekspresji genéw dla populacji mapujacej (z projektu SEGENMAS),
przeprowadzono rekonstrukcje mapy genetycznej tubinu waskolistnego i mapowanie
ekspresyjnych cech ilosciowych. Pozwolilo to na zidentyfikowanie gendéw o poziomie
ekspresji skorelowanym z segregacja alleli warunkujacych takie cechy, jak wczesnos¢
kwitnienia (Ku), niska zawarto$¢ alkaloidow (iucundus), zredukowane pekanie strgkow
(tardus i lentus) i biata barwa kwiatow (leucospermus). Wytypowano geny kandydujace
i okre$lono szlaki metaboliczne zaangazowane w ekspresje cech. Wyniki zostaly
opublikowane (open access).

Wykonano genomowe mapowanie asocjacyjne wybranych cech fenologicznych i struktury
plonu tubinu waskolistnego (termin poczatku i konca kwitnienia, termin dojrzatosci strakow,
wysokos$¢ roslin, catkowity plon nasion, masa tysigca nasion), wykorzystujac zestaw
markerow SNP dla 126 linii kolekcyjnych (z projektu SEGENMAS), we wspotpracy
z Zespolem Biometrii i Bioinformatyki. Dla wszystkich badanych cech zidentyfikowano loci
SNP ze statystycznie istotng asocjacja. Na podstawie danych literaturowych okreslono
hipotetyczna funkcje gendw zawierajacych te loci. Dla wybranych genéw kandydujacych loci
SNP zasocjowane z cechami przeksztalcono w markery PCR, ktore poddano dodatkowe;j
walidacji na matrycy DNA analizowanych linii.

Prowadzono prace w celu profilowania transkryptomu tubinu waskolistnego podczas
interakcji z grzybami patogenicznymi Colletotrichum lupini i Diaporthe toxica. Zakonczono
analizy markerow DNA sprzezonych z genami odporno$ci na D. toxica, wyniki
opublikowano (open access). Wykonano izolacjc RNA z badanych linii i przeprowadzono
wysokoprzepustowe sekwencjonowanie metodag NovaSeq 6000 (Illumina). We wspotpracy
z Zespotem Biometrii i Bioinformatyki wykonano réznicowa analize ekspresji genow
1 wytypowano geny do analizy poziomu ekspresji metoda iloSciowego PCR, ktora jest
aktualnie wykonywana.

Opracowano markery molekularne sprz¢zone z locus pauper warunkujagcym niska
zawarto$¢ alkaloidow tubinu bialego. Sekwencje zawierajace loci SNP zlokalizowane
w grupie sprz¢zen ALBI18 (z projektu FP7 LEGATO) przyrownano do genomu tubinu
waskolistnego 1 transkryptomu tubinu biatego. Wyselekcjonowane sekwencje gendw uzyto do
zaprojektowania markeréw typu PCR. Markery poddano mapowaniu w populacji mapujacej
hubinu biatego, nastepnie uzyto do genotypowania linii z kolekcji nasiennej tego gatunku.
Okreslono korelacje markerow z zawarto$cig alkaloidow w nasionach, na podstawie
przeprowadzonego genotypowania i danych opublikowanych. Wyniki opublikowano (open
access).

Badano podstawy genetyczne i molekularne cechy wczesnos$ci kwitnienia tubinu biatego
1 zbltego. Zakonczono mapowanie homologéw gendw zwigzanych z procesem indukcji
kwitnienia w populacji mapujacej tubinu biatego. Wyniki opublikowano (open access).

Wykonano oceng terminu kwitnienia i wymagan wernalizacyjnych 114 linii kolekcyjnych
hubinu zoéitego. Opracowano markery genetyczne zakotwiczone w sekwencjach homologow
genow indukcji kwitnienia. Markery zmapowano w populacji mapujacej, przy czym dwa
zlokalizowano w obrebie dwoch gtownych loci cechy ilosciowej - terminu kwitnienia. Na
podstawie wynikow mapowania genetycznego i sekwencjonowania RNA wybrano geny
kandydujace. Wykonano profilowanie ich ekspresji w odpowiedzi na wernalizacj¢ (met.
ilosciowego PCR), potwierdzajac ich udziat w procesie indukcji kwitnienia.
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W celu identyfikacji uktadow allelicznych gendw wczesnosci i zdeterminowania wzrostu
u soi wykonano genotypowanie 150 linii zestawem 33 markeréw rozrozniajacych allele
dwoch gendw zdeterminowania wzrostu (Dtl 1 Dt2) i siedmiu gendw wczesnosci (E1, E2, E3,
E4, E7, E9 1 E10). Okreslono sklad alleliczny badanych linii i poréwnano go z wynikami
obserwacji polowych faz fenologicznych z lat 2018 i 2019.

Zespot Genomiki Zboz

Prace dotyczyly poszerzenia zmiennosci genetycznej uprawnych form pszenicy i pszenzyta
poprzez przeniesienie chromatyny z gatunkéw pokrewnych, w celu wytworzenia nowych
genotypoéw o zwiekszonej odpornosci na choroby wywotywane przez grzyby patogeniczne.

Kontynuowano prace nad kompleksowg analizg introgresywnych form pszenzyta ozimego
z wprowadzong chromatyng trzech gatunkow Aegilops, charakteryzujacych si¢ obecnos$cia
genoéw odpornosci Lr54+Yr37, Lr59 1 Lr22a+Lr39. Wyselekcjonowane za pomocg technik
cytogenetyki molekularnej 1 analizy markerow molekularnych formy introgresywne oraz
kontrolne odmiany pszenzyta (formy akceptorowe) i odmiang pszenicy Michigan Amber
(wzorzec podatnosci) poddano testom inokulacyjnym w komorze fitotronowej CUR IGR
PAN z wykorzystaniem mieszaniny zarodnikdw z naturalnie wystepujacych ognisk infekcji
pszenzyta ozimego przez grzyby Puccinia triticina. Analiza wariancji i testowanie post-hoc
(test Tukey’a) wykazaly, ze introgesja genu Lr54 podwyzszyla w sposob istotny poziom
odporno$ci odm. Sekundo na porazenie przez P. triticina. Natomiast stopien porazenia form
introgresywnych posiadajacych loci genow Lr59 i Lr22a+Lr39 wprowadzonych do odmian
Lamberto i Bogo nie réznit si¢ istotnie od stopnia porazenia odmian kontrolnych pszenzyta.
Istotne roznice stwierdzono poréwnujac Srednie porazenia form introgresywnych
z porazeniem pszenicy odm. Michigan Amber. Wykazano istotne roznice pomigdzy $rednimi
warto$ciami porazenia grzybem P. triticina odm. Sekundo, Lamberto i Bogo. Mozna wigc
wnioskowac¢, ze odm. Bogo jest wysoce odporna, a wprowadzone geny Lr22a+Lr39 nie
wplynety istotnie na zmiang profilu jej odpornosci. Natomiast wyniki analiz form pszenzyta
odm. Lamberto z wprowadzonym genem Lr59 wskazuja na brak ekspresji tych genow lub
wirulencje.

Przeprowadzono analizy mejotycznych rekombinacji u pszenicy w obregbie locus
warunkujgcego odporno$¢ na maczniaka prawdziwego (QPm.tut-4A), przeniesionego
z T. militinae do pszenicy odm. Chinese Spring. Gtéwnym zadaniem bylo zaprojektowanie
markeréw w obrebie locus genu, identyfikacja miejsc rekombinacji, poréwnanie tych miejsc
pomigdzy dwiema populacjami mapujacymi 1 znalezienie wspolnych motywéw DNA,
w ktorych dochodzi do rekombinacji. Okre$lono konserwatywne motywy bogate
w nukleotydy GC, w szczegolnosci GCCGC, ktore moga by¢ zwigzane z procesami
mejotycznej rekombinacji u pszenicy.

Zidentyfikowano markery sprz¢zone z genami odpornosci na fuzarioz¢ ktosa i tamliwo$¢
zdzbta w formach pszenzyta 1 pszenicy. Wykonano krzyzowania w celu piramidyzacji genow
odpornos$ci na rdzg brunatng, fuzarioz¢ ktosa i tamliwos$¢ zdzbta. Uzyskano formy pszenicy
1 pszenzyta posiadajagce gen/geny warunkujace odpornos¢ na tamliwo$¢ podstawy zdzbta
1 fuzarioze klosow.
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Lista projektow badawczych Zaktadu

Rzgdowy Program Wieloletni

1.

d)

NCN

»Zwiekszenie wykorzystania krajowego biatka paszowego dla produkcji wysokiej
jako$ci produktow zwierzecych w warunkach zréwnowazonego rozwoju”, uchwata
RM nr 222/2015 z dnia 15.12.2015 r., 2016-2020, Obszar badawczy 2 ,,Nowe metody
i techniki dla ulepszenia warto$ci odmian roslin straczkowych”. Kierownik Obszaru —
W. Swiecicki.

Zad. 2.1. ,Poprawa warto$ci uzytkowej grochu (Pisum sativum L.), tubinu
waskolistnego (Lupinus angustifolius L.) oraz tubinu biatego (L. albus L.) poprzez
obnizenie W nasionach zawarto$ci anty-zywieniowych oligosacharydow rodziny
rafinozy oraz obnizenie podatno$ci grochu na askochytoze”, M. Gawlowska,
W. Swiecicki, L. Boros (IHAR Radzikéw), L. Lahuta (UWM, Olsztyn).

Zad. 2.2. ,lIdentyfikacja genéw warunkujacych zawarto$¢ alkaloidow oraz
zawigzywanie 1iutrzymywanie organéw generatywnych u tubinéw”, M. Kroc,
W. Swiecicki, K. Czepiel, P. Wilczura.

Zad. 2.5. ,,Analiza zmiennoS$ci, sposobu dziedziczenia wskaznikow fizjologicznych
U tlubinu waskolistnego 1 grochu siewnego oraz mozliwosci ich wykorzystania
W ulepszaniu produktywnosci roélin”, B. Gérynowicz, W. Swiecicki, W. Mikulski,
W. Pilarczyk (UP Poznan).

Zad. 2.6. “Fotosynteza lisci, formowanie i aborcja organéw generatywnych, rozwoj
korzeni oraz wigzanie azotu atmosferycznego, jako procesy istotne dla poziomu
I jakosci plonu roslin strgczkowych w warunkach stresowych”, A.G. Goérny,
D. Ratajczak, M. Gawtowska, W.K. Swigcicki.

HARMONIA 7 ,,Mechanizmy lezace u podstaw ewolucji genomoéw ro$linnych,
dywersyfikacji i specjacji”, nr 2015/18/M/NZ2/00422, 13.05.2016 r.— 12 maja 2020 r.,
K. Susek, M. Kroc, W. Ulaszewski, M. Tomaszewska, B. Abernathy, S. A. Jackson
(University of Georgia, Athens, USA).

SONATA 9 ,Profilowanie transkryptomu tubinu waskolistnego podczas interakcji
ro$lina-patogen: poznanie molekularnych i genetycznych podstaw odpornosci
nagrzyby patogeniczne:  Colletotrichum  lupini i  Diaporthe  toxica”,
nr 2015/17/D/INZ9/02112. 3 marca 2016 — 2 marca 2020, M. Ksigzkiewicz,
J. Kaczmarek, S. Rychel-Bielska, E. Lewartowska, W. Irzykowski, Sz. Ornatowski,
R. Wawrzyniak, P. Plewinski, W. Bielski, H. Cwiek-Kupczynska.

PRELUDIUM 12 ,,Zroznicowane losy chromosomow tubinow”,
nr 2016/23/N/NZ2/01509, 3 lipca 2017 — 5 stycznia 2020, W. Bielski, opiekun
B. Naganowska.

PRELUDIUM 8 ,,.Doskonalenie genetyczne pszenzyta poprzez krzyzowania oddalone
z formami amfiploidalnymi Aegilops tauschii x Secale cereale w celu przeniesienia
genéw odporno$ci na rdze brunatng”, nr: 2014/15/N/NZ9/00448; 21 lipca 2015 — 20
stycznia 2019, M. Majka, opiekun naukowy: H. Wisniewska.

PRELUDIUM 7 ,Profile ekspresji wybranych genéw warunkujacych biosyntezg
alkaloidow chinolizydynowych w roznych organach tubinu wgskolistnego (Lupinus
angustifolius L.)”, nr 2014/13/N/NZ9/03943, 27 stycznia 2015 — 27 stycznia 2019,
K. Czepiel, opiekun naukowy: W. Swiecicki.

63



6.

NCBR

ETIUDA 6: ,,Analiza cytomolekularna i fenotypowa oraz ocena odpornosci na grzyby
patogeniczne form pszenzyta ozimego (x Triticosecale Wittm.) z introgresja
chromatyny Aegilops tauschii Coss.”, nr: 2018/28/T/NZ9/00073, 1 lutego 2019 — 31
stycznia 2020, M. Majka, opickun: H. Wisniewska.

MINIATURA 3 ,Badania pilotazowe nowego mechanizmu regulacji niskiej
zawartosci alkaloidéw w nasionach lubinu waskolistnego, poprzez powigzanie
poziomu ekspresji gendw szlaku biosyntezy alkaloidow z akumulacja tych zwigzkow
w poszczegblnych organach rosliny”, nr 2019/03/X/NZ1/02009, 18 grudnia 2019 — 17
grudnia 2020, M. Kroc.

LIDER VIII: Wykorzystanie inzynierii chromosomowej w celu efektywnego transferu
segmentoOw chromosomow nieuprawnych gatunkow koziencow (Aegilops sp.)
zawierajacych geny odpowiedzialne za odpornos$é/tolerancj¢ na choroby wywotane
przez grzyby patogeniczne do pszenzyta uprawnego (% Triticosecale Wittmack),
nr: 0004/L-8/2016, akronim: SEG-CHROM-TRANS, luty 2018 — luty 2021, M.
Kwiatek (Uniwersytet Przyrodniczy), projekt rozliczany i wykonywany w IGR PAN,
W. Ulaszewski, J. Belter

MRIiRW

1.

»ldentyfikacja rejonow w genomie grochu, warunkujacych wybrane parametry
sprawnosci fizjologicznej, jako istotnego elementu odpornosci na stresy abiotyczne”,
HOR.hn.803.2.2019, Zad. nr 40/2019, 1 stycznia 2019 - 31 grudnia 2019,
W. Swigcicki, M. Gawlowska, A. Gorny, K. Beczek, A. Niewiadomska (UP Poznan),
L. Boros (IHAR Radzikéw), A. Wawer (IHAR Radzikéw).

»ldentyfikacja 1 sposéb dziedziczenia gendéw warunkujacych odpornos¢ na choroby
grzybowe 1 niska zawarto$¢ alkaloidow w doskonaleniu warto$ci uzytkowej tubinow,
ze szczegblnym uwzglednieniem tubinu zottego”, HOR.hn.803.2.2019, Zad.
nr 41/2019, 1 stycznia 2019 — 31 grudnia 2019, W. Swiecicki, M. Kroc, K. Czepiel,
P. Barzyk, P. Wilczura.

»Analiza zmienno$ci genetycznej 1 piramidyzacja gendéw warunkujacych cechy
uzytkowe fubinu biatego”, HOR.hn.803.2.2019 Zad. nr 42/2019, 1 stycznia —
31 grudnia 2019, W. Rybinski, W. Swiecicki, P. Barzyk, P. Wilczura, Cz. Nawrot.

»Podstawy genetyczne 1 molekularne cechy wczesnosci kwitnienia tubinu bialego
i lubinu zo6ttego”, 01.01.2014-31.12.2020, M. Ksigzkiewicz, B. Wolko, P. Plewinski,
M. Tomaszewska, S. Rychel-Bielska, W. Bielski, A. Sawikowska.

»Wykorzystanie markeréw molekularnych i fenotypowych do identyfikacji gendéw
odpornos$ci pszenicy na tamliwos¢ zdzbta powodowang przez Oculimacula yallundae
I Oculimacula acuformis”, nr HOR.hn.802.2.2019, 1 stycznia 2019 — 31 grudnia
2019, Wisniewska H., Majka M., Twardawska A., Belter J., Gawlowska M., Korbas
M. (IOR-PIB, Poznan).

,Badanie typéw odpornosci na fuzarioze¢ kloséw u pszenzyta ozimego za pomoca
markeréw fenotypowych i metabolicznych”, HOR.hn.802.2.2019, 1 stycznia 2019 —
31 grudnia 2019, Wisniewska H., Twardawska A., Majka M., Belter J., Goral
T. (IHAR PIB, Radzikéw), Ochodzki P. (IHAR PIB, Radzikéw), Walentyn Goral D.
(IHAR PIB, Radzikéw).
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7. MRiRW; Rzadowy Program Wieloletni ,,Tworzenie naukowych podstaw postepu
biologicznego i ochrona roslinnych zasobow genowych zrodtem innowacji i wsparcia
zrownowazonego rolnictwa oraz bezpieczenstwa zywnosciowego kraju”, umowa
nr 8/PW 1.2 — IGR Poznan/KCRZG/2019 1 stycznia 2019 — 20 listopad 2019:

a) ,,Prowadzenie kolekcji zasobéw genowych marginalnych roslin strgczkowych
gruboziarnistych”, W. Rybinski, Cz. Nawrot,

b) ,.Kolekcja zasobow genowych rodzaju Ornithopus, Pisum i Lupinus”. W. Swiecicki.

Spis publikacji Zakladu Genomiki

Artykuty w czasopismach naukowych i recenzowanych materiatach z konferencji
miedzynarodowych wraz z przypisang liczbg punktow

1. Kroc M., Koczyk G., Kamel K.A., Czepiel K., Fedorowicz-Stronska O., Krajewski
P., Kosinska J., Podkowinski J., Wilczura P., Swiecicki W. (2019). Transcriptome-
derived investigation of biosynthesis of quinolizidine alkaloids in narrow-leafed lupin
(Lupinus angustifolius L.) highlights candidate genes linked to iucundus locus.
Scientific Reports 9, 2231.

DOI: 10.1038/s41598-018-37701-5.
IF=4,011

MNiSW=140

Program Biatkowy zadanie 2.2

2. Plewinski P., Ksigzkiewicz M., Rychel-Bielska S., Rudy E., Wolko B. (2019).
Candidate Domestication-Related Genes Revealed by Expression Quantitative Trait
Loci Mapping of Narrow-Leafed Lupin (Lupinus angustifolius L.). International
Journal of Molecular Sciences 20(22):5670.

DOI: 10.3390/ijms20225670
IF=4,183

MNiSW=140

Projekt - SEGENMAS

3. Kroc M., Czepiel K., Wilczura P., Mokrzycka M., Swiecicki W. (2019).
Development and validation of a gene-targeted dCAPS marker for marker-assisted
selection of low-alkaloid content in seeds of narrow-leafed lupin (Lupinus
angustifolius L.). Genes 10(6): 428.

DOI: 2073-4425/10/6/428.
IF=3,331

MNiSW=100

Program Biatkowy zadanie 2.2

4. Susek K., Bielski W., Czyz K.B., Hasterok R., Jackson S.A., Wolko B.,
Naganowska B. (2019). Impact of chromosomal rearrangements on the interpretation
of lupin karyotype evolution. Genes 10(4), 259.
DOI: doi.org/10.3390/genes10040259.
IF=3,331
MNiSW=100
OPUS 2/HARMONIA 7
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Rychel S., Ksiazkiewicz M. (2019). Development of gene-based molecular markers
tagging low alkaloid pauper locus in white lupin (Lupinus albus L.) Journal of Applied
Genetics 60:269-281.

DOI: 0rg/10.1007/s13353-019-00508-9

IF=1,725

MNiSW=100

Projekt — LEGATO (FP7)

. Ksiazkiewicz M., Wéjcik K., Irzykowski W., Bielski W., Rychel S., Kaczmarek J.,
Plewinski P., Rudy E., Jedryczka M. (2019). Validation of Diaporthe toxica
resistance markers in European Lupinus angustifolius germplasm and identification of
novel resistance donors for marker-assisted selection. Journal of Applied Genetics
61(1):1-12.

DOI: 0rg/10.1007/s13353-019-00521-y.

IF=1,725

MNiSW=100

Projekt - SONATA 9

Ulaszewski W., Belter J., Wisniewska H., Szymczak J., Skowronska R., Phillips D.,
Kwiatek M.T. (2019). Recovery of 2R.2S* Triticale-Aegilops kotschyi Robertsonian
Chromosome Translocations, Agronomy 9, 646.

DOI:10.3390/agronomy9100646.

IF=1,805

MNiSW=100

Projekt LIDER NCBIR

. Goral T., Wisniewska H., Ochodzki P., Nielsen L.K., Walentyn-Goral D., Stepien L.
(2019). Relationship between Fusarium Head Blight, Kernel Damage, Concentration
of Fusarium Biomass, and Fusarium Toxins in Grain of Winter Wheat Inoculated
with Fusarium culmorum, Toxins 11(1), 2.

DOI: 10.3390/toxins11010002.

IF=3,895

MNiSW=100

Zewnetrzny projekt MRIRW nr 6 — kierowany w IHAR Radzikow.

. Swiecicki, W., Czepiel, K., Wilczura, P., Barzyk, P., Kaczmarek, Z., Kroc, M.
(2019). Chromatographic fingerprinting of the Old World Lupins seed alkaloids:
a supplemental tool in species discrimination. Plants 8, 548.

DOI: 2223-7747/8/12/548.

IF=2,632

MNiSW=70

Program Bialkowy zadanie 2.2
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10.

11.

12.

13.

14.

15.

16.

Wisniewska H., Majka M., Kwiatek M., Gawlowska M., Surma M., Adamski T.,
Kaczmarek Z., Drzazga T., Lugowska B., Korbas M., Belter J. (2019). Production of
wheat-doubled haploids resistant to eyespot supported by marker-assisted selection.
Electronic Journal of Biotechnology 37, 11-17.

DOI: 10.1016/j.ejbt.2018.10.003.

IF=2,040

MNiSW=70

Projekt BIOTRIGEN, NCBIR PBS2/B8/10/2013

Rybinski W., Banda, M., Bocianowski J., Starzycka-Korbas E., Starzycki M.,
Nowosad K,. (2019). Estimation of physicochemical variation of chickpeas seeds
(Cicer arietinum L). International Agrophysics 33: 67-81.

DOI: 10.31545/intagr/103889.

IF=1,227

MNiISW=70

Rychel S., Ksiazkiewicz M., Tomaszewska M., Bielski W., Wolko B. (2019).
FLOWERING LOCUS T, GIGANTEA, SEPALLATA, and FRIGIDA homologs are
candidate genes involved in white lupin (Lupinus albus L.) early flowering. Molecular
Breeding 39: 43.

DOI.org/10.1007/s11032-019-0952-0.

IF=1,862

MNiISW=70

Projekt - Zadanie 39 MRIRW

Perlikowski D., Wisniewska H., Goral T., Ochodzki P., Majka M., Pawlowicz 1.,
Belter J., Kosmala A. (2019). Identification of proteomic components associated with
resistance to Fusarium Head Blight in rye (Secale cereale L.). Plant Pathology Journal
35(4):313-320.

DOI: https://doi.org/10.5423/PPJ.0A.11.2018.0278

IF=1,294

MNISW=70

Projekt MRIRW nr 14

Lahuta L.B., Rybinski W., Bocianowski J., Nowosad K., A. Borner (2019). Raffinose
family oligosaccharides in seeds of common vetch (Vicia sativa L. ssp. sativa).
Legume Research; LR- 491 (1-6); DOI: 10.18805/LR-491

MNiSW=40

Wilczura P., Swiecicki W., Kamel K.A., Wasiak W. (2018). Colorimetric vs.
chromatographic analyses of alkaloids in lupin seeds. Plant Breeding and Seed
Science 78, 63, DOI: 10.1515/plass-2018-0014.

MNiSW=20

Goral T., Wisniewska H., Walentyn Goéral D., Majka M. (2019). Ocena podatnosci
rodow hodowlanych pszenicy ozimej na fuzarioze klosow w doswiadczeniach
infekcyjnych prowadzonych latach 2014-2018, Biuletyn IHAR, 285:299-300
MNiSW=20
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17. Goéral T., Wisniewska H., Czembor P., Ochodzki P., Radecka-Janusik M., Majka M.,
Przetakiewicz J. (2019). Poszukiwanie oraz wykorzystanie markerow fenotypowych,
metabolicznych i molekularnych do badania typow odpornosci na fuzarioz¢ kltosow

u form pszenicy o zréznicowanej podatnosci, Biuletyn IHAR, 286:13-19
MNISW=20

18. Wisniewska H., Majka M., Gawlowska M., Korbas M., Belter J. (2019).
Wykorzystanie markeréw molekularnych i fenotypowych do identyfikacji gendéw
odpornos$ci pszenicy na famliwo$é zdzbta powodowana przez Oculimacula yallundae
i Oculimacula acuformis, Biuletyn IHAR, 286:41-44
MNISW=20

19. Wisniewska H., Goral T., Ochodzki P., Majka M., Walentyn Goéral D., Belter J.
(2019). Badanie typoéw odpornosci na fuzarioze kloséw u pszenzyta ozimego za
pomoca markerow fenotypowych i metabolicznych, Biuletyn IHAR, 286:75-79
MNISW=20

20. Swiecicki W., Gérny A., Barzyk P., Gawlowska M., Kaczmarek Z., (2019) Genetic
Analysis Of Alkaloid Accumulation In Seeds Of White Lupin (Lupinus albus L.),
GENETIKA, Vol. 51, No. 3.

DOI: 10.2298/GENSR1903961S.
MNiSW=20

Autorstwo/redakcja monografii; autorstwo rozdziatu w monografii

1. Swiecicki W. (2019). The Catalogue of Pisum Genes. Agencja Kreatiff, ISBN 978-
83-953357-0-9, str. 188.

2. Rybinski W., Karmac M., Sulewska K., Amarowicz R. 2019. Antioxidant Activity of

Faba Bean Extraxts. Chapter in ,,Plant Extracts”, Aman Dekabo, IntechOpen,
DOI:10.5772/intechopen.85534. Open Access Books.
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Prace Zaktadu w roku 2019 obejmowaty analiz¢ zmian wzorca metylacji oraz dopracowanie
metody uzyskiwania ekspresji przejsciowej gendw w korzeniach Salix purpurea (Zespo6t
inzynierii §ciany komodrkowej ro$lin), badanie mozliwo$ci wykorzystania technik
nanotechnologii do pozyskiwania hyperycyny (Zespdt Nanobiotechnologii i biosyntezy
metabolitow wtornych) oraz catosciowa charakterystyka molekularnych i komodrkowych
mechanizmow regulujgcych oddziatywanie mig¢dzy ro$ling a patogenem Plasmodiophora
brassicae (Zespot Biologii Systemow Roslinnych). W Zespole Biologii Systemow
Roslinnych wykonano réwniez charakterystyke zmian metabolomicznych soku floemowego
grochu w warunkach suszy.

Zespol Biologii Systemow Roslinnych

Tytul: Charakterystyka molekularnych 1 komoérkowych mechanizméw regulujacych
oddziatywanie mi¢dzy rosling a patogenem Plasmodiophora brassicae.

Cel: Poznanie molekularnych mechanizméw warunkujacych odporno$¢ oraz tolerancj¢ roslin
na pierwotniaka P. brassicae.

Syntetyczny opis realizowanych prac:

Opisano, w jaki sposob patogen przeprogramowuje postep syklu komorkowego oraz
réznicowanie komoérek a takze roztadunek cukréw w zainfekowanej roslinie modelowe;j
A. thaliana. Wykorzystano metode GWAS (Genome Wide Association Studies)
1 wyselekcjonowano 5 loci w genomie rzodkiewnika odpowiedzialnych za odporno$¢ roslin
na patogen. Aktualnie trwaja analizy funkcjonalne.

Efekt praktyczny: praca ma charakter podstawowy.

Tytut: Rola floemu w reakcji ro§lin grochu na suszg.

Cel: poznanie, w jaki sposob przebiega dlugodystansowa koordynacja odpowiedzi ro$lin
grochu na niedobor wody.

Syntetyczny opis realizowanych prac:

Przeprowadzono analizy metabolomiczne soku floemowego i skorelowano je z pomiarami
fizjologicznymi, fenomiczymi oraz transkryptomicznymi. W ten sposob opisano mechanizm
dtugodystansowej koordynacji redystrybucji asymilatéw oraz dostosowania wlasciwosci
osmotycznych wigzek przewodzacych. Praca jest aktualnie w przygotowaniu do publikacji.

Efekt praktyczny: praca ma charakter podstawowy.

Zespol Nanobiotechnologii i biosyntezy metabolitow wtérnych
Tytut: Podej$cie omiczne w zrozumieniu interakcji miedzy rosling a nanoczastka.
Cel: poznanie wptywu nanoczgstek srebra na rosling.

Za pomocg ultrawydajnej analizy chromatografii cieczowej z matryca HRMS Q-Exactive
(UPLC-PDA-MS) badano zmiany w profilu czastek fenolowych i fitoaleksyn wywotane
nanoczastkami srebra. Badano rowniez udzial kwasu salicylowego, jasmonowego
1 abscysynowego w oddzialywaniu nanoczastek roslinnych za pomoca HPLC-ESI-QqQ-MS
w hodowli zawiesinowej komorek roslin Hypericum perforatum. Dane MS uzyskane dla
réznych  ekstraktéw z obrobki z nanoczastkami zostalty poddane analizom
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chemoinformatycznym. Tkanki H. perforatum traktowane nanoczgstkami poddano analizie
pod katem zmian transkryptomicznych za pomocg sekwencjonowania RNA. Standaryzowano
rowniez geny referencyjne do analizy Q-RT-PCR komorek roslinnych traktowanych
nanoczgstkami metalicznymi. Ponadto w wodnym wyciggu H. perforatum badano udziat
roznych wtérnych metabolitow w zielonej syntezie nanoczastek.

Efekt praktyczny: praca ma charakter podstawowy.

Tytut: Badanie szlaku biosyntezy hiperycyny.
Cel: Poznanie szlaku biosyntezy hiperycyny.

Hipericyna jest wazng substancjg wystepujacg gldwnie w rodzaju Hypericum i zyskuje
ogromny potencjal w przemysle farmaceutycznym. W celu ujawnienia sieci molekularnej
zaangazowane] w biosynteze hiperycyny zoptymalizowaliSmy warunki wywolywania
i hamowania produkcji hiperycyny w pedach H. perforatum w Kkulturach in vitro.
Ujednolicilismy rowniez metode jednoczesnej kwantyfikacji wszystkich znanych
komponentoéw i pochodnych uczestniczacych w tym szlaku i1 potwierdzilismy wyniki przy
uzyciu UPLC-Orbitrap-MS.

Efekt praktyczny: praca ma charakter podstawowy.

Tytut: Zrozumienie odpornosci roslin na zakazenie Agrobacterium.
Cel: Opracowanie metod transformacji roslin opornych.

Odpowiedz na stres oksydacyjny komoérek H. perforatum po wspdlnej kulturze
z Agrobacterium, samodzielnie lub w polgczeniu z nanoczgstkami, badano za pomoca sond
fluorescencyjnych. lzolowano RNA z kultur traktowanych A. tumefaciens i A. rhizogenes
I przeprowadzono analizg sekwencji RNA. Obecnie dane sg analizowane w celu przewidzenia
genow przyczyniajacych si¢ do opornosci H. perforatum na zakazenie Agrobacterium.

Efekt praktyczny: praca ma charakter podstawowy.

Zespol inzynierii Sciany komorkowej roslin
Tytut: Opracowanie metody ekspresji przejsciowej genow w korzeniach Salix purpurea.
Cel: Wykorzystanie metody do badania funkcji gendéw roslin z rodzaju Salix.

Salix purpurea jest ro$ling, dla ktorej dotychczas nie opracowano wydajnej metody
transformacji genetycznej. Stwarza to duze ograniczenia w wykorzystaniu gatunku jako
modelu do badania wielu proceséw biologicznych oraz ewentualnego ulepszania geatunku
pod kontem uzytkowym. W naszym zespole opracowalismy metod¢ pozwalajaca na
uzyskanie ekspresji  przejsciowej w korzeniach po inokulacji  Agrobacterium.
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Lista projektow badawczych Zaktadu

EU

1.

NCN

H2020-WIDESPREAD-2018-04; NANOPLANT “The Creation of the Department of
Plant Nanotechnology to Maximise the Impact of the ERA Chair Culture on the IPG
PAS”; 1 wrzesnia 2019 - 31 sierpnia 2024; koordynator: F. Gregory.

OPUS 13 “HyperAgro: Understanding the relevance of pathogenesis-related defence
mechanisms in plant recalcitrance against Agrobacterium mediated transformation”
nr 2017/25/B/NZ9/00720, 7 lutego 2018 — 6 lutego 2021; F. Gregory, P. Matam.

OPUS 12 ,Hyperisyn: Zastosowanie innowacyjnych narzedzi badawczych do
poznania sieci molekularno-genetycznych uwarunkowan szlaku biosyntezy
hiperycyny”, nr 2016/23/B/NZ9/02677, 3 lipca 2017 - 2 lipca 2020; F. Gregory,
M. Nuc.

OPUS 11 ,HyperNano: Badanie zmian metabolizmu wtoérnego u Hypericum
perforatum pod wpltywem nanoczasteczek poprzez zastosowanie zintegrowanego
podejécia i1 technologii ,,omics”, nr 2016/21/B/ NZ9/01980, 12 stycznia 2017-
11 stycznia 2020; F. Gregory, D. Kruszka, R. K. Selvakesavan, K. Siram.

OPUS 11 ,,Rola transportu floemowego w adaptacji grochu do warunkéw niedoboru
wody”, nr 2016/21/B/NZ9/02020, 12 stycznia 2017 — 11 stycznia 2020;
R. Malinowski.

OPUS 10 ,, Zrozumienie roli zaleznych od chityny odpowiedzi obronnych roslin
podczas infekcji Plasmodiophora brassicae” , nr 2015/19/B/NZ3/01489, 20 czerwca
2016 - 19 czerwca 2019; W. Truman.

SONATA 9 ,,Znaczenie przemian $ciany komorkowej roslin zainfekowanych przez
Plasmodiophora brassicae dla rozwoju patogena”, nr 2015/17/D/NZ9/01977,
3 czerwca 2016 - 2 grudnia 2019; K. Stefanowicz, S. Blicharz.

SONATA BIS 5 ,PurpleWalls - zintegrowane badania nad (de) regulacja ekspres;ji
genomu w procesie biosyntezy drewna u wierzby purpurowej (Salix purpurea L.)”,
nr 2015/18/E/NZ2/00694, 12 maja 2016 - 11 maja 2020; J. Paiva, C. Gomes,
A. Pagano.

Spis publikacji Zakladu Zintegrowanej Biologii Roslin

Artykuty w czasopismach naukowych i recenzowanych materiafach z konferencji
miedzynarodowych wraz z przypisang liczbg punktow

1.

Kruszka D., Sawikowska A., Kamalabai Selvakesavan R., Krajewski P.,
Kachlicki P., Franklin G. (2019). Silver nanoparticles affect phenolic and
phytoalexin composition of Arabidopsis thaliana. Science of The Total
Environment,135361.

DOI: 10.1016/j.scitotenv.2019.135361.

IF=5,589

MNiSW=200

(NCN; OPUS11)
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Malinowski R., Truman W., Blicharz S. (2019). Genius Architect or Clever Thief -
How Plasmodiophora brassicae Reprograms Host Development to Establish
a Pathogen-Oriented Physiological Sink. Molecular Plant-Microbe Interactions 32:
1259-1266.
DOI: 10.1094/MPMI-03-19-0069-CR.
IF=3,649
MNiSW=140

a. (NCN; SONATA BIS2)

. Olszak M., Truman W., Stefanowicz K., Sliwinska E., I1to M., Walerowski P.,

Rolfe S., Malinowski R. (2019). Transcriptional profiling identifies critical steps of
cell cycle reprogramming necessary for Plasmodiophora brassicae-driven gall
formation in Arabidopsis. The Plant Journal 97: 715-729.

DOI: 10.1111/tpj.14156.

IF=5,726

MNiSW=140

(NCN; SONATA BIS2)

. Gomes C., Dupas A., Pagano A., Grima-Pettenati J., Paiva J. (2019). Hairy Root
Transformation: A Useful Tool to Explore Gene Function and Expression in Salix spp.
Recalcitrant to Transformation. Frontiers in Plant Science 10: (1427).

DOI: 10.3389/fpls.2019.01427.

IF=4,106

MNiSW=100

(SONATA BIS5)

. Siram K, Divakar S, Raghavan CV, Marslin G, Rahman H, Franklin G. (2019).
Prediction and elucidation of factors affecting solubilisation of imatinib mesylate in
lipids. Colloids and Surfaces B: Biointerfaces 174: 443-450.

DOI: 10.1016/j.colsurfb.2018.11.033

IF=3,973

MNiSW=100

(NCN; OPUS11, OPUS 12)

. Shakya P., Marslin G., Siram K., Beerhues L., Franklin G. (2019). Elicitation
as a tool to improve the profiles of high-value secondary metabolites and
pharmacological properties of Hypericum perforatum. The Journal of Pharmacy and
Pharmacology 71(1): 70-82.

DOI: 10.1111/jphp.12743.

IF=2,39

MNiSW=70

(NCN; OPUS11)
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WSPOLPRACA KRAJOWA

Wspotpraca z krajowymi placowkami naukowymi

Kosmala A., Pawlowicz 1., Perlikowski D., Augustyniak A., Lechowicz K.,

Wydziat Rolniczy i Ekonomiczny, Katedra Fizjologii Roslin, prof. dr hab. M. Rapacz,
prof. dr hab. A. Plazek, dr E. Pociecha; fizjologiczna reakcja na stresy abiotycznych
I biotyczne u traw kompleksu Lolium-Festuca; wspoélnie realizowany projekt MRiRW;
trzy publikacje z listy JCR (2018).

Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, Wydzial Biologii, Instytut Biologii
Eksperymentalnej, Zaktad Ekofizjologii Ro$lin, dr hab. M. Arasimowicz-Jelonek; rola
tlenku azotu (NO) w metabolizmie roslinnym; wspdélnie realizowany projekt NCN
OPUS12 i PRELUDIUM13.

Babula-Skowronska D.,

Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, Wydzial Biologii, Instytut Biologii
Molekularnej i Biotechnologii, Zaktad Biotechnologii, dr hab. A. Ludwikow,
prof. UAM, dr A. Ciesla; analiza funkcji wybranych genow nalezacych do rodziny
PP2C (kodujacych fosfatazy bialkowe) oraz HD-Zip (kodujacych czynniki
transkrypcyjne) u rzepaku; wspolnie realizowany projekt NCN OPUSI12.

Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Roslin — PIB oddziat w Poznaniu, prof. dr hab.
T. Cegielska-Taras, dr hab. L. Szata; analiza funkcji wybranych genow nalezacych do
rodziny PP2C (kodujacych fosfatazy biatkowe) oraz HD-Zip (kodujacych czynniki
transkrypcyjne) u rzepaku; wspolnie realizowany projekt NCN OPUSI12.

Kielbowicz-Matuk A.,

Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, Wydziat Biologii, Instytut Biologii
Molekularnej i1 Biotechnologii, Zaklad Ekspresji Gendéw, prof. dr hab. Zofia
Szweykowska-Kulinska; uzyskanie roslin ziemniaka S. tuberosum odm. Desiree
z wylaczong ekspresja genu BBX24; publikacja w przygotowaniu.

Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, Wydziat Fizyki, Zaktad Biofizyki
Molekularnej, dr hab. Ewa Banachowicz, prof. UAM; przewidywanie struktury
drugorzedowej i trzeciorzedowej biatek StBBX3 i StBBX4 z S. tuberosum w oparciu
o modelowanie porownawcze; publikacja w przygotowaniu.

Uniwersytet Slaski w Katowicach, Wydzial Nauk Przyrodniczych, dr Agata
Daszkowska-Golec; uzyskanie sekwencji nukleotydowej rejonu promotorowego
genow: GA200x1, GA200x2 (sdwl), GA200x3 i GA200x2-like u jeczmienia (Hordeum
vulgare L.) oraz identyfikacja sekwencji cis-regulatorowych w uzyskanych rejonach
promotorowych; projekt Harmonia, kierownik projektu prof. P. Krajewski
(17 kwietnia 2017 — 16 kwietnia 2020).

Kuczynska A.,

Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, dr Maria Katarzyna

Wojciechowicz; wspolna realizacja zadania badawczego nr 2.4 w wieloletnim
projekcie rzadowym RM nr 222/2015.

Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Ros$lin — PIB oddziat w Poznaniu, Krajowe Centrum
Roslinnych  Zasobow  Genowych - dr Grzegorz Gryziak; przekazanie
wyselekcjonowanych  linii  w  ramach projektu POLAPGEN |, Narzedzia
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biotechnologiczne do otrzymywania zbdz o zwigkszonej odpornosci na suszg”;
dokumentacja oraz wymiana préb z innymi bankami genéw i ogrodami botanicznymi
w $wiecie, udostepnianie materialéw wyjsciowych hodowcom.

e Uniwersytet Slaski w Katowicach, prof. dr hab. Iwona Szarejko; wyjasnianie
wspotdziatania hormonow 1 jego roli w ksztaltowaniu architektury roslin jeczmienia;
wspolny projekt NCN OPUS12.

e Europejskie Centrum Bioinformatyki i Genomiki (IChB/PP), dr Lukasz Marczak;
analiza genotypdéw jgczmienia jarego z wykorzystaniem chromatografii gazowej
potaczonej z spektrometrig mas; wspolny projekt NCN OPUS9.

e Zachodniopomorski  Uniwersytet Technologiczny w  Szczecinie, Wydziat
Ksztattowania Srodowiska i Rolnictwa, Katedra Fizyki i Agrofizyki - dr Renata
Matuszak-Slamani; wptyw niedoboru wody na wybrane cechy siewek jeczmienia
jarego rosngcych przy réznym nat¢zeniu promieniowania fotosyntetycznie czynnego;
publikacja w przygotowaniu.

e Instytut Agrofizyki im. Bohdana Dobrzanskiego PAN, dr hab. Artur Nosalewicz,

prof. IA PAN; wpltyw oporu mechanicznego na wzrost korzeni jgczmienia; wspdlny
projekt MRIRW.

Pniewski T., Pyrski M., Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, CZT - dr hab.
Jakub Rybka, prof. UAM, mgr Adam Mieloch, mgr Adam Plewinski; otrzymywanie
superparamagnetycznych bionanoczastek typu rdzen/otoczka na przykladzie tlenku zelaza
1 HBcAg, doswiadczenia w modelu mysim nad immunogenno$cia HBcAg produkowanego
w roslinach; ztozone wnioski grantowe do NCN OPUS 15-17, 2 publikacje JCR 2019.

Kachlicki P.,

e Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, Wydziat Chemii, prof. dr hab.
D. Baratkiewicz, Analizy HPLC/MS zwiazkéw arsenoorganicznych ro$lin oraz
produktow zywno$ciowych, wspodlna publikacja.

e Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Wydzial Nauk o Zywnosci i Zywieniu,
dr J. Czubinski, Analiza metabolitbw wtérnych w zZywnos$ci pochodzenia ro$linnego;
wspolna publikacja.

e Instytut Chemii Bioorganicznej PAN, prof. dr hab. M. Stobiecki; Analizy HPLC/MS
bioaktywnych metabolitéw wtornych roslin uprawnych; wspolne publikacje.

e Uniwersytet Medyczny w Poznaniu, Wydziat Farmacji prof. dr hab. P. Mikotajczak,
dr hab. M. Ozarowski; Analizy HPLC/MS aktywnych biologicznie komponentow
roslin zielarskich; wspdlne publikacje.

Kosmala A., Perlikowski D., Pawlowicz 1., Instytut Hodowli 1 Aklimatyzacji Roslin — PIB
oddziat w Poznaniu, dr hab. T. Goral, dr P. Ochodzki; identyfikacja biatek zwigzanych
z odpornoscig na fuzarioze ktosow u zyta; publikacja w czasopi$mie z listy JCR (2019).

Gawlowska M., Swiecicki W.,

e Instytut Hodowli 1 Aklimatyzacji Ro$lin — PIB oddzial w Poznaniu, L. Boros,
Identyfikacja rejonéw w genomie grochu, warunkujacych wybrane parametry

sprawnosci fizjologicznej, jako istotnego elementu odporno$ci na stresy abiotyczne -
Projekt MRIRW Zad. 40.
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Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Niewiadomska, Identyfikacja rejonow
w genomie grochu, warunkujacych wybrane parametry sprawnosci fizjologicznej, jako
istotnego elementu odpornosci na stresy abiotyczne - Projekt MRIRW Zad. 40.

Rybinski W.,

Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin — PIB oddziat w Poznaniu, Zaklad Roslin
Oleistych, M. Starzycki. Ocena zmiennos$ci sktadu chemicznego nasion gatunkow
z rodzaju Lathyrus, Cicer, Vicia i Lupinus (publikacja w 2019 roku).

Instytut Agrofizyki PAN w Lublinie, R. Rusinek i M. Banda. Opracowanie
parametréw geometrycznych i wlasciwosci mechanicznych (fizycznych) nasion roslin
strgczkowych pod wzgledem ich odporno$ci na obcigzenia mechaniczne. Publikacja
w 2019 .

Uniwersytet Warminsko-Mazurski, L. Lahuta. Ocena zmiennos$ci zawartosci
oligosacharydow w nasionach wybranych gatunkéw roslin straczkowych z kolekcji
IGR PAN (publikacja w 2019 roku).

Instytut Rozrodu Zwierzat i Badan Zywnosci PAN w Olsztynie, R. Amarowicz.
Antyoksydanty w nasionach wybranych gatunkéw roslin straczkowych z kolekeji IGR
PAN. Rozdzial w monografii w j. angielskim - 2019 rok.

Rychel-Bielska S.,

Instytut Hodowli 1 Aklimatyzacji Roslin — PIB oddziat w Poznaniu, Krajowe Centrum
Zasobow Genowych, Radzikéw: wymiana materiatu roslinnego, wspdtpraca w ramach
projektu SONATINA 3 ,Geny zaangazowane w odpowiedz na wernalizacje
i fotoperiod u tubinu biatego (Lupinus albus L.)”, nr 2019/32/C/NZ9/00055.

Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Nawracata J., Tomkowiak A., Kurasiak-
Popowska D., Weigt D, Niemann J., wspotpraca w ramach projektu MRiRW, Zad.
nr 105.

Uniwersytet Przyrodniczy we Wroctawiu, Katedra Genetyki, Hodowli Roslin
1 Nasiennictwa, wspotpraca w ramach projektu finansowanego ze s$rodkow
Narodowego Centrum Badan i Rozwoju oraz projektu SONATINA 3 ,Geny
zaangazowane w odpowiedz na wernalizacje i fotoperiod u tubinu biatego (Lupinus
albus L.)”, nr 2019/32/C/NZ9/00055. Galek R. i Kozak B.

Wisniewska H.,

Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin — PIB oddziat w Poznaniu, Zaktad
Fitopatologii, T. Goral, wspotpraca w projekcie Ministerstwa Rolnictwa 1 Rozwoju
Wsi: Badanie typoéw odpornosci na fuzarioze kloséw u pszenzyta ozimego za pomoca
markerow fenotypowych i metabolicznych. Publikacja: Biuletyn IHAR 286, 75-79,
MNiSW 20 pkt.

Instytut Ochrony Ros$lin PIB Poznan, Zaklad Mykologii, Korbas M. - wspdtpraca
w ramach projektu Ministerstwa Rolnictwa i Rozwoju Wsi: Wykorzystanie markerow
molekularnych i fenotypowych do identyfikacji genéw odpornos$ci pszenicy na
tamliwo$¢ zdzbta powodowana przez Oculimacula yallundae i Oculimacula
acuformis, Publikacja: Biuletyn IHAR 286, 41-43, MNiSW 20 pkt.
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Majka J.,

Uniwersytet Slaski w Katowicach, Wydziat Nauk Przyrodniczych, dr K. Bzdega, dr A.
Janiak; cytogenetyczne i molekularne  genotypowanie allotetraploidalnych
mieszancow F. pratensis x Lolium perenne; publikacja w czasopismie z listy JCR
(2019).

Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Katedra Genetyki i Hodowli, dr J. Niemann;
introdukcja gendéw odpornosci na choroby i1 owady oraz mgskiej sterylnosci
z pokrewnych gatunkow rodzaju Brassica do rzepaku (Brassica napus L.); wspélnie
realizowany projekt MRIRW.

Krajewski P., wspotpraca z Uniwersytetem Slaskim w projekcie HARMONIA.

Susek K., Uniwersytet Slaski w Katowicach, Wydzial Nauk Przyrodniczych, Instytut
Biologii, Biotechnologii i Ochrony Srodowiska:

Projekt badawczy HARMONIA 7, 2015/18/M/NZ2/00394 “Comparing genetic and
epigenetic variation in a model grass Brachypodium distachyon in driving adaptation
to distinct natural environments”, NCN, Kierownik: R. Hasterok.

Opieka naukowa nad doktorantka w charakterze promotora pomocniczego;
mgr Aleksandra Skalska (2018-obecnie) ,,Porownawcza analiza multiomiczna
naturalnych populacji Brachypodium distachyon w celu poznania molekularnych
mechanizméw adaptacji do zmiennych warunkow srodowiska”.

Publikacja Lusinska J., Majka J., Betekhtin A., Susek K., Wolny E., Hasterok R.
(2018). Chromosome identification and reconstruction of evolutionary rearrangements
in Brachypodium distachyon, B. stacei and B. hybridum. Annals of Botany 27;
122(3):445-459; doi.org/10.1093/aob/mcy086.

Publikacja Susek K., Bielski W., Czyz K.B., Hasterok R., Jackson S.A., Wolko B.,
Naganowska B. Impact of chromosomal rearrangements on the interpretation of lupin
karyotype evolution. (Genes) 2019.

Mokrzycka M.,

Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Zaklad Zastosowan Matematyki Katedry
Metod Matematycznych i Statystycznych (prof. dr hab. Augustyn Markiewicz,
dr Aneta Sawikowska, mgr Adam Mieldzioc, mgr Malwina Janiszewska) majaca na
celu realizacj¢ wspolnych publikacji.

Politechnika Poznanska, wspolpraca z dr hab. Katarzyng Filipiak z Politechniki
Poznanskiej dotyczaca rozwoju naukowego w dziedzinie matematyki majaca na celu
uzyskanie stopnia doktora, ztozenie projektu badawczego.

Pniewski T., Cerazy-Waliszewska J., Sobanska K.,

Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Wydzial Technologii Drewna -
dr hab. Bogustawa Waliszewska, prof. UPP, prof. dr hab. Magdalena Zborowska,
dr inz. Beata Doczekalska; Katedra Biotechnologii i Mikrobiologii Zywnosci -
dr hab. inz. Wojciech Biatas; analiza biochemiczna i1 fermentacja biomasy miskanta;
publikacja JCR 2019, publikacja przygotowana do ztozenia.

Instytut Chemii Bioorganicznej PAN, dr Jan Podkowinski; przygotowanie wektorow
1 analiza molekularna transgenicznych ro$lin miskanta; publikacja JCR 2019.
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Pniewski T.,

e Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Katedra Biotechnologii i Mikrobiologii
Zywnosci - dr hab. inz. Roman Marecik, dr inz. Radostaw Dembczynski; Instytut
Immunologii i Terapii Doswiadczalnej PAN, Wroctaw - dr hab. Joanna Wietrzyk,
dr hab. Elzbieta Pajtasz-Piasecka, dr Magdalena Milczarek, dr Justyna Wojas-Turek;
opracowanie doustnej szczepionki pochodzenia roslinnego przeciwko HBV;
publikacja JCR 2018, publikacja w przygotowaniu.

e Instytut Biotechnologii i Antybiotykow, dr hab. Matgorzata Kesik-Brodacka; Instytut
Parazytologii PAN, Warszawa, dr Agnieszka Wesotowska; Badania nad wptywem
plci na odpowiedZz immunologiczng po szczepieniu preparatami poch. Roslinnego;
ztozone wnioski grantowe do NCN OPUS 17-18.

Jedryczka M., Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Wydziatl Rolnictwa 1 Bioinzynierii,
Katedra Genetyki i Hodowli Roslin; Poznan; dr hab. Janetta Niemann; Identyfikacja zrodet
odpornosci genetycznej na kite kapusty i1 suchg zgnilizng kapustnych u mieszancow
mig¢dzygatunkowych w obrebie rodzaju Brassica; dwa wspolne projekty badawcze MRiRW
,»Postep biologiczny”, wspolne plakaty na konferencjach krajowych i migdzynarodowych.

Stepien L., Urbaniak M., Lalak-Kanczugowska J.,

e Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Katedra Chemii, dr hab. A. Waskiewicz,
dr hab. K. Gromadzka; analiza iloSciowa i jako$ciowa mykotoksyn fuzaryjnych;
wspolne projekty, publikacje.

e Uniwersytet Przyrodniczy we Wroctawiu, Katedra Chemii, dr hab. Tomasz Janeczko,
prof. nadzw.; identyfikacja grzybow entomopatogenicznych o zdolnosciach do
enzymatycznego przeksztalcania zwigzkoéw bioaktywnych; wspolne publikacje
| patenty.

e Uniwersytet Warminsko-Mazurski w Olsztynie, Wydzial Biologii, Katedra Mykologii,
dr Anna Biedunkiewicz; identyfikacja gatunkowa drozdzy, wymiana osobowa,
publikacja w przygotowaniu.

e Instytut Agrofizyki PAN w Lublinie, Kasprzycka A., wspolne publikacje (Current
Opinion in Chemical Engineering 2019 oraz Environmental Technology 2019).

Ksigzkiewicz M., Wolko B., Plewinski P., Rychel-Bielska S., Bielski W., Naganowska B.,
Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Zaklad Biologii Molekularnej, C. Madrzak

i D.Narozna. Wspolpraca w ramach projektu finansowanego ze s$rodkéw NCN
I SEGENMAS NCBIR.

Ogrodowicz P., Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu, dr Maria Katarzyna
Wojciechowicz; wspolna realizacja zadania w ramach projektu SONATA 12.

Krajewski P., Mokrzycka M., realizacja projeku BIOSTRATEG HYBRE z SGGW, ZUT
w Szczecinie, UP w Lublinie, Politechnikg Rzeszowska, PHR, Hodowla Roslin Strzelce,
AGRONAS Sp. z 0.0., CENTNAS Sp. z 0.0.

Cwiek-Kupczyiska H., Politechnika Poznanska, wspolpraca z dr hab. Agnieszka
Lawrynowicz w projekcie Preludium.

Naganowska B., Ksigzkiewicz M., Czyz K.B., Instytut Chemii Bioorganicznej PAN, Zaktad
Biologii Molekularnej 1 Systemowej, M. Figlerowicz i1 J. Podkowinski. Publikacja JCR
(Genes) 2018.
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Ksiazkiewicz M., Plewinski P., Rychel-Bielska S., Uniwersytet Przyrodniczy we
Wroctawiu, Katedra Genetyki, Hodowli Ro$lin i Nasiennictwa, R. Galek i B. Kozak.
Wspoéltpraca w ramach projektu finansowanego ze srodkow NCBiR.

Malinowski R., Uniwersytet Naukowo Technologiczny w Bydgoszczy, wykonanie oznaczen
zmian ploidalnos$ci roslin po infekcji P. brassice. Publikacja: Olszak, M., Truman, W.,
Stefanowicz, K., Sliwinska, E., Ito, M., Walerowski, P., Rolfe, S., and Malinowski, R. (2019).
Transcriptional profiling identifies critical steps of cell cycle reprogramming necessary for
Plasmodiophora brassicae-driven gall formation in Arabidopsis. The Plant Journal 97, 715-
729. R. Malinowski/ E. Sliwinska, (DOI: 10.1111/tpj.14156, IF 5,726, MNiSW 140), [NCN;
SONATA BIS2 ,Kompleksowa analiza mechanizméw prowadzacych do zaburzenia
rownowagi miedzy proliferacja a roéznicowaniem komoérek w  trakcie infekcji przez
Plasmodiophora brassicae”, nr 2012/07/E/NZ3/00510, 16 wrzesnia 2013 - 15 kwietnia 2018;
Kierownik projektu: Robert Malinowski (IGR PAN)].

Ksigzkiewicz M., Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu, Nawracata J., Tomkowiak A.,
Kurasiak-Popowska D., Weigt D, Niemann J., wspotpraca w ramach projektu finansowanego
ze $rodkoéw Ministerstwa Rolnictwa i Rozwoju Wsi, zadanie numer 105.

Wspolpraca pracownikéow IGR PAN z podmiotami gospodarczymi

DANKO Hodowla Ro$lin Sp. z o.0., Oddziat w Szelejewie, projekt naukowo-badawczy
MRiRW  (’Postgp biologiczny...”); 2014-2020; A. Kosmala, Z. Zwierzykowski,
I. Pawlowicz, D. Perlikowski, A. Augustyniak, K. Masajada, W. Zwierzykowski,
E. Paszkowski (DANKO), Z. Banaszak (DANKO); wspotpraca obejmuje: (i) prace zwigzane
z uzyskaniem form introgresywnych  Lolium  multiflorum/Festuca arundinacea
o podwyzszonych parametrach zimotrwato$ci, mrozoodpornosci i tolerancji suszy oraz
(if) badania nad identyfikacja markeréw fizjologiczno-molekularnych, sprz¢zonych z tymi
cechami.

Hodowla Ros$lin Grunwald Sp. z 0.0. — Grupa IHAR, Z. Zwierzykowski, A. Kosmala,
J. Majka, M. Sowul (Hodowla), K. Szwarc (Hodowla). Wspotpraca w ramach umowy
dwustronnej od 2018 r. Temat: wyprowadzenie i charakterystyka materialu wyjSciowego do
hodowli nowych odmian Festulolium na bazie mieszancow F. pratensis x L. perenne.

Konsorcjum HYBRE, PHR Sp. z 0.0., HR Strzelce Sp. z 0.0., Centnas Sp. z 0.0., Agronas
Sp. z o.0., wspdlpraca w ramach projektu BIOSTRATEG "Zintegrowana strategia dla
reaktywacji polskiej hodowli pszenicy heterozyjnej”, P. Krajewski, M. Mokrzycka.

Poznanska Hodowla Roslin Spotka z 0.0., — Oddziat HR Wiatrowo,

e wspoipraca w ramach Rzadowego Projektu Wieloletniego, Zadanie nr 2.3
»Zastosowanie metod biotechnologicznych dla zwigkszenia 1 przyspieszenia postepu
biologicznego w hodowli roslin straczkowych.”, 1 stycznia 2016 — 31 grudnia 2020;
M. Surma, T. Adamski, H. Cwiek, Z. Kaczmarek, A. Kuczynska, K. Mikotajczak,
P. Ogrodowicz, A. Aniota, R. Holewinska, R. Trzeciak,

e wspolpraca w ramach projektu MRiRW — Postep Biologiczny, zad. nr 41/2019
»ldentyfikacja i sposob dziedziczenia gendéw warunkujacych odporno$¢ na choroby
grzybowe 1 niskg zawarto$¢ alkaloidow w doskonaleniu wartosci uzytkowej tubinow,
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ze szczegdlnym uwzglednieniem tubinu zottego”, 1 stycznia - 31 grudnia 2019,
P. Barzyk / W. Swiecicki, M. Kroc, K. Czepiel, P. Wilczura,

umowa na wykonanie ustugi: Przeprowadzenie do§wiadczenia polowego majgcego na
celu rozmnozenie populacji mapujacej tubinu bialego (200 obiektow)
z zastosowaniem izolatorow w celu utrzymania czysto$ci linii oraz prace porzadkowe
dotyczace materiatu siewnego, w ramach realizacji Programu Wieloletniego, zad. 2.2
(UMOWA nr 2.2/1/2019, zawarta 1.8 2019), P. Barzyk / M. Kroc, W. Swiecicki,
K. Czepiel, P. Wilczura,

koordynacja programu hodowli roslin straczkowych / W. Swiecicki.

umowa na wykonanie ustugi: Wysiew, obserwacje i zbior roslin pochodzacych
z krzyzowan zblizajacych w odniesieniu do mieszancow z kilku kombinacji
krzyzowkowych ukierunkowanych na ocen¢ wybranych cechy uzytkowych tubinu
biatego; w ramach projektu MRiRW — Postep Biologiczny, zad. nr 42/2019, P. Barzyk
/ W. Rybinski, W. Swiecicki,

Kroc M., Czepiel K., Swigcicki W. Wilczura P. Poznanska Hodowla Ro$lin Spétka
z 0.0.; oddz. Wiatrowo. Identyfikacja genéw zaangazowanych w synteze¢ alkaloidow
i odpornos¢ na choroby grzybowe u tubinéw. 2019 - publikacja z listy JCR (Scientific
Reports) oraz wspolne projekty: Program Biatkowy, zad. 2.2 i MRiRW zad. 41,
Rybinski W., Swiecicki W. Poznanska Hodowla Roslin Spotka z 0.0. 0. Wiatrowo.
Analiza zmienno$ci genetycznej i1 piramidyzacja gendéw warunkujacych cechy
uzytkowe tubinu biatego - Projekt MRIRW Zad. 42.

Poznanska Hodowla Roslin Spotka z o.0.,

wspolpraca w ramach umowy nr 5/POIR/2018/USZCZEGOLOWIENIE/2019 na
wykonanie prac B+R w ramach Poddziatania 1.1.1 ,,Badania przemystowe i prace
rozwojowe realizowane przez przedsigbiorstwa” Programu Operacyjnego Inteligentny
Rozwoj, konkurs Narodowego Centrum Badan i Rozwoju nr 2/1.1.1/2018 ,,Szybka
Sciezka” duze przedsigbiorstwa 1 konsorcja przedsiebiorstw ,Nowe kierunki
1 technologie w hodowli zbdz 1 roslin stragczkowych grubonasiennych dla
zrownowazonego rolnictwa” nr POIR.01.01.01-00-0449/18-00, 4 kwietnia 2019 — 31
grudnia 2023; A. Kuczynska, K. Mikotajczak, P. Ogrodowicz, S. Franaszek, M.
Kempa, A. Aniota, R. Holewinska, R. Trzeciak,

wspolpraca w ramach projektu MRiRW — Postep Biologiczny, zad. nr 2/2019:
Wykorzystanie markerow molekularnych 1 fenotypowych do identyfikacji genow
odpornosci pszenicy na famliwos$¢ zdzbta powodowang przez Oculimacula yallundae
I Oculimacula acuformis, U. Wozna-Pawlak / H. Wisniewska,

Swiecicki W. Poznanska Hodowla Ro$lin Sp. z 0.0. Polski Bank Genéw Pisum.
Kurator w ramach Programu Wieloletniego IHAR,

Ksigzkiewicz M., Plewinski P., Rychel-Bielska S., Tomaszewska M., Wolko B. -
Poznanska Hodowla Roslin, P. Barzyk. Wymiana materiatu roslinnego, wspotpraca
w ramach projektéw finansowanych ze srodkéw MRiRW i NCBiR.

DuPont Poland Sp. z 0.0; Warszawa, L. Menzel; M. Jedryczka, J. Kaczmarek; System
Prognozowania Epidemii Choréb (SPEC) — optymalizacja terminu ochrony chemicznej
rzepaku przed sucha zgnilizng kapustnych w Polsce.

Mykoflor, Laboratorium Grzybow Mykoryzowych, Ostrzeszow, Konskowola, W. Szatanski,
J. Nieswadba; M. Jedryczka, F. Bakro; Mykoryza arbuskularna roslin uprawnych.
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Hodowla Roslin Smolice sp. z 0.0. — Grupa IHAR,

e wspotpraca w ramach projektu Rzagdowy Program Wieloletni, zadanie 2.5 ,,Analiza
zmienno$ci, sposobu dziedziczenia wskaznikdw  fizjologicznych u  tubinu
waskolistnego i grochu siewnego oraz mozliwosci ich wykorzystania w ulepszaniu
produktywnosci roslin”, S. Stawinski /B. Gorynowicz, W. Swiecicki,

e wspolpraca w ramach projektu MRiRW — Postep Biologiczny, zad. nr 2/2019:
Wykorzystanie markerow molekularnych i fenotypowych do identyfikacji genow
odpornos$ci pszenicy na famliwo$¢ zdzbta powodowang przez Oculimacula yallundae
I Oculimacula acuformis, E. Witkowski / H. Wisniewska,

e Ksigzkiewicz M., Tomaszewska M., Plewinski P., Rychel-Bielska S., Wolko B. -
Hodowla Roslin Smolice (Oddziat Przebedowo), S. Stawinski. Wymiana materiatu
roslinnego, wspolpraca w ramach projektow finansowanych ze $rodkéw MRiRW
i NCBIR.

Hodowla Roslin DANKO Choryn, wspdipraca w ramach projektu MRiRW — Postep
Biologiczny, zad. nr 2/2019: Wykorzystanie markerow molekularnych i fenotypowych do
identyfikacji genéw odpornosci pszenicy na tamliwo$¢ zdzbla powodowana przez
Oculimacula yallundae i Oculimacula acuformis (dr B. Lugowska) oraz zad. nr 14/2019:
Badanie typoéw odporno$ci na fuzarioz¢ klosow u pszenzyta ozimego za pomocg markerow
fenotypowych i metabolicznych. M. Niwinska / H. Wisniewska.

Hodowla Roslin Strzelce, wspotpraca w ramach projektu MRIRW nr 14/2019: Badanie typow
odpornosci na fuzarioze klosow u pszenzyta ozimego za pomocg markerow fenotypowych
I metabolicznych (dr P. Matysik) oraz nr 2/2019: Wykorzystanie markeréw molekularnych
1 fenotypowych do identyfikacji genéw odpornosci pszenicy na tamliwo$¢ zdzbtla
powodowang przez Oculimacula yallundae. P. Matysik / H. Wisniewska.

Matopolska Hodowla Roslin, wspotpraca w ramach projektu MRIRW — Postep Biologiczny,
zad. nr 2/2019: Wykorzystanie markerow molekularnych i fenotypowych do identyfikacji
genow odpornosci pszenicy na famliwos¢ zdzbta powodowana przez Oculimacula yallundae
i Oculimacula acuformis. T. Drzazga / H. Wisniewska.

WSPOLPRACA Z ZAGRANICA IGR PAN

Wspolpraca bezposrednia IGR PAN z partnerami zagranicznymi:

Wspolpraca prowadzona w ramach umoéw (umowy i porozumienia o bilateralnej
migdzynarodowej wspotpracy naukowej zawarte przez IGR PAN)

1. Institute for Genomic Biology, University of Illinois, Urbana-Champaign, Stany
Zjednoczone, S. Long; Agreement for Co-operation and Transfer of Materials
No. 091594; 01.08.2018 - 31.07.2021. Wspotpraca w ramach realizacji projektu
ROGUE, No. DOE DE-SC0018254, w tym staz podoktorski J. Cerazy-
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Waliszewskiej i K. Sobanskiej. Transformacja miskanta i innych roslin
energetycznych dla potrzeb zwigkszenia produkcji biomasy.

2. Global Biodiversity Information Facility, Dostarczanie danych do migdzynarodowe;j
bazy GBIF (www.gbif.org) za posrednictwem Krajowej Sieci Informacji
o Bioréznorodnosci  KSIB ~ www.ksib.pl -  P.Tykarski,  Uniwersytet
Warszawski/M. Jedryczka, IGR PAN.

3. INSA-PAS Bilateral Exchange Programme Erasmus. R. Malinowski.

4. Western Australian Agriculture Authority, South Perth, Australia - Genetic
Material Transfer Agreement, od 20.12.2012; B. Naganowska, dotyczy otrzymania
materiatdéw roslinnych: populacja mapujaca Lupinus albus, nadal wykorzystywana do
badan zaktadu w ramach projektow.

5. Crops Research Institute Anhui Academy of Agricultural Sciences, Hefei, Chiny,
Memorandum of Understanding (10.11.2016 r.—9.11.2020 r.). “Znajdowanie nowych
zrodet odpornosci na patogeny roslin i opracowanie technik ich wykrywania”.
M. Jedryczka.

6. Institute of Experimental Botany of the Academy of Sciences of the Czech
Republic, Olomouc, Republika Czeska, Memorandum of Understanding (01.01.2019
r—31.12.2021 r.). J. Dolezel, E. Hfibova / B. Naganowska, W. Bielski; wspotpraca
w ramach realizacji projektu PRELUDIUM 12 ,,Zréznicowane losy chromosomow
hubinéw”, nr 2016/23/N/NZ2/01509, 6 lipca 2017 r. — 5 lipca 2019 r., Kierownik
W. Bielski, opiekun B. Naganowska; D. Kopecky, J. Dolezel/Z. Zwierzykowski,
A.Kosmala, J. Majka; badania cytogenetyczne zwigzane z identyfikacja
chromosomow Festuca pratensis przy wykorzystaniu metody BAC-FISH; wizyta
D. Kopecky’ego w IGR PAN (2019) — wyktad.

Wspoilpraca prowadzona bez formalnych umow

CEA, DSV, IBEB, Lab Ecophysiol Molecul Plantem; CNRS, UMR 7265 Biol Veget &
Microbiol Environ; Aix-Marseille Universite, Saint-Paul-lez-Durance, Francja;
R. Pascal/ T. Rorat, A. Kielbowicz-Matuk; analiza funkcjonalna biateck SsBBX24
i StZPR1 u gatunkow rodzaju Solanum w cyklu okotodobowym podczas wzrostu

i rozwoju oraz w odpowiedzi na dziatanie czynnikow stresowych; dwie publikacje
w czasopismach z listy JCR (2016 i 2017).

Max Planck Institute of Molecular Plant Physiology, Golm, Niemcy; L. Willmitzer,
A. Skirycz/A. Kosmala, D. Perlikowski, A. Augustyniak; analiza ilociowa i jakoSciowa
glicerolipidow 1 metabolitbw pierwotnych u traw kompleksu Lolium-Festuca
w warunkach stresu deficytu wody i niskiej temperatury; dwie publikacje w czasopi§mie
z listy JCR (2019); wizyta D. Perlikowskiego i A. Augustyniaka (2019).

Eidgenossische Technische Hochschule Ziirich (ETH Ziirich), Zurych, Szwajcaria,
B. Studer/J. Majka, A. Kosmala; identyfikacja miejsc niskorepetytywnych w genomie
Lolium multiflorum i Festuca pratensis oraz projektowanie sond cytogenetycznych; staz
J.Majki w ramach projektu ETIUDAG6 (2019).

Institute of Biophysics, Czech Academy of Sciences, Brno, Republika Czeska;
R. Hobza, V. Hudzieczek/D. Perlikowski, A. Kosmala; transfer technologii CRISPR
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RNA/Cas9 do zastosowania u gatunkoéw traw kompleksu Lolium-Festuca; wizyta
D. Perlikowskiego
(2019).

Leibniz Institute of Plant Genetics and Crop Plant Research, Gatersleben, Niemcy;
G. Hensel/K. Lechowicz, 1. Pawlowicz, A. Kosmala; transfer technologii CRISPR
RNA/Cas9 do zastosowania u gatunkow traw kompleksu Lolium-Festuca; wizyta
K. Lechowicz (2019).

University of Bologna, Department of Biological, Geological and Environmental
Sciences, Bologna, Wlochy; S. Del Duca/A. Kielbowicz-Matuk; analiza akumulacji
biatka CyP metoda Western blot u Pyrus communis; wspoélna publikacja (2019).

Institut National de la Recherche Agronomique (INRA): C. Pommier, A.-F. Adam-
Blondon; Wageningen University & Research (WUR): R. Finkers, E. Papoutsoglou;
Instituto Gulbenkian de Ciéncia: D. Faria; Leibniz Institute of Plant Genetics and
Crop Plant Research (IPK): A.Junker, U. Scholz, M. Lange, D. Arend, S. Weise;
Oxford e-Research Centre: P. Rocca-Serra; Royal Botanic Gardens (Kew): P. Kersey;
ITQB NOVA: B. Vasques Costa, C.Miguel, I. Chaves; Bioversity International:
E. Arnaud, M.-A. Laporte: / H. Cwiek-Kupczyfiska, P. Krajewski; wspolpraca przy
opracowaniu standardu opisu eksperymentow fenotypowania roslin MIAPPE 1.1
| zwigzanych z nim publikacji.

Oxford e-Research Centre: P.Rocca-Serra, A.N.Gonzalez-Beltran, S-A. Sansone;
Wageningen University & Research (WUR): E.J. Millet, F. van Eeuwijk / H. Cwiek-
Kupczynska, P. Krajewski; wspotpraca przy realizacji wspolnych publikacji.

Uniwersytet Pavla Jozefa Safirika w KoSicach na Slowacji, Daniel Klein/
M. Mokrzycka — wspoélpraca dotyczaca wspolnych publikacji.

The Food Analysis and Food Technology Laboratory of the Department of
Agricultural and Food Sciences (DISTAL) of the Alma Mater Studiorum-Universita
di Bologna, Italy Maria Teresa Rodriquez-Estrada VIadimiro Cardenia ZFiGZ -
A. Kuczynska, K. Mikolajczak Lipidome profiling of barley leaves exposed to multiple
abiotic stresses — wspolny projekt badawczy, publikacja JCR 2019.

The Plant Accelerator — School of Agriculture, Food and Wine at the University of
Adelaide, Australia, Bettina Berger, ZFiGZ - A. Kuczynska, K. Mikolajczak
Doswiadczenia wykorzystujace platforme fenotypowania poprzez analiz¢ obrazu, majace
na celu poznanie roznic fenotypowych w catym okresie wegetacji wybranych genotypow
jeczmienia jarego — wspoélny projekt badawczy, wymiana osobowa.

ALSIA-Metapontum Agrobios Research Center, Metaponto (MT), Wilochy,
Francesco Cellini Angelo Petrozza ZFiGZ - A. Kuczynska, K. Mikolajczak Wspolny
wniosek projektowy w ramach EPPN2020 dotyczacy wysokoprzepustowego
fenotypowania jeczmienia jarego.

The National Plant Phenomics Center (NPPC), Institute of Biological,
Environmental and Rural Sciences at Aberystwyth University, Wielka Brytania,
John Doonan, ZFiGZ - A. Kuczynska, K. Mikolajczak, P. Ogrodowicz Zastosowanie
najnowszych technik obrazowania korzeni jeczmienia jarego w warunkach kontrolnych
oraz w warunkach deficytu wody na platformie do fenotypowania roslin wyposazonej
w najnowsze urzadzenia stuzace do ciagglego, nieinwazyjnego mierzenia parametrow
korzeni — wspoélny projekt badawczy, wymiana osobowa.
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Aberystwyth University, Aberystwyth, Wielka Brytania, John-Clifton Brown,
Terravesta Ltd, Lincoln, Wielka Brytania, Michat Mos, ZB — J. Cerazy-Waliszewska,
T. Pniewski Zakonczone wspélne doswiadczenia polowe w ramach przedsiewziecia
»Plonowanie, zmienno$¢ genetyczna i interakcja G X E najnowszych klonéw Miscanthus
ssp. w roznych lokalizacjach Europy” — wymiana osobowa, publikacje (2 w 2017,
1 planowana).

Universitit zu Koln, Kolonia, Niemcy, Stanislav Kopriva. ZB — T. Pniewski Badania
sktadu mineralnego miskanta i jego wptywu na fermentacj¢ alkoholowa - ztozony projekt
ERA-CAPS (pre-proposal), planowana publikacja.

Universita di Pisa, Piza, Wlochy, Jeanette Lucejko, ZB — T. Pniewski Analiza zmian
w skladzie i strukturze Sciany komorkowej roslin z wykorzystaniem metody Pyr-GC MS -
przygotowywana publikacja.

Institute National de la Recherche Agronomique, Thiverval Grignon, Francja; M.H.
Balesdent/M. Jedryczka; cztonek International Advisory Board projektu BIO-TALENT,
wymiana osobowa 2018, konsultacje Skype 2019, sprawozdanie koncowe projektu BIO-
TALENT.

University of Olomouc, Republika Czeska; J. Dolezel/M. Jedryczka; cztonek
International Advisory Board projektu BIO-TALENT, wymiana osobowa 2018,
konsultacje Skype 2019, sprawozdanie koncowe projektu BIO-TALENT.

Netherlands Institute of Ecology (NIOO-KNAW), Department of Microbial Ecology,
Wageningen, the Netherlands; Emilja Silja Hannula/M. Jedryczka; Wspolna publikacja
(Fungal Ecology, 2018), wspolna prezentacja (Konferencja ,,Metagenomy 2019” Lublin).

Institute of Science and the Environment, University of Worcester, Wielka Brytania,
Robert J. Herbert/ M. Jedryczka; Wspdlna publikacja (International Journal of
Biometeorology, 2018)

Lithuanian Research Center for Agriculture and Forestry (LAMMC), Akademija,
Litwa; Skaidré Suproniene, Roma Semaskiene/M. Jedryczka; Wymiana osobowa:
wizyta w LAMMC (W. Irzykowski, P. Serbiak w 2018), dwie wspodlne publikacje
w 2019 .

Scottish Rural University College (SRUC), Edinburgh, Wielka Brytania; Neil
Havis/M. Jedryczka; Wymiana osobowa ze SRUC (4 osoby z wizyta w IGR w 2018),
kierownik przygotowywanego projektu badawczego.

Freie University of Berlin, Dahlem Centre of Plant Sciences, Department of Biology,
Chemistry and Pharmacy, Berlin-Dahlem, Niemcy; Elke Diederichsen/M. Jedryczka;
Kierownik ztozonego wspdlnego projektu badawczego BrassClub.

Technical University, Dresden, Niemcy, Jutta Ludwig-Muller/M. Jedryczka; Wymiana
osobowa (2018) oraz kierownik projektu naukowego EuroClub planowanego do ztozenia
w styczniu 2020.

Technical University of Madrid, Laboratory of Plant Protection, Department of
Agricultural Production, Hiszpania, Daniel Palmero/J. Lalak-Kanczugowska,
L. Stepien, wymiana osobowa (2018).

Norwegian Veterinary Institute (NVI) in Oslo, Section for Chemistry and
Toxicology, dr Silvio Uhlig/M. Urbaniak, L. Stepien; wymiana osobowa, publikacja
(Toxins 2019).
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University of Perugia, Wlochy, L. Covarelli, G. Beccari/L. Stepien, analiza
filogenetyczna szczepéw F. verticillioides z krajow $rodziemnomorskich; projekt
bilateralny nieformalny; efekt — publikacja w recenzjach.

Arid-land Research Institute, City of Scientific Research and Technology.
Alexandria, Egipt, analiza wplywu zwigzkéw roslinnych na metabolizm grzybow;
projekt  nieformalny; publikacja  (DOI: 10.21608/ejchem.2019.15895.1967).
L. Stepien.

ECM Ingenieria Ambiental SL, Palencia, Hiszpania, Norwegian Institute of
Bioeconomy Research, Norwegia; projekt nieformalny; ztozony wspélny projekt ERA-
NET. L. Stepien.

Institute of Biological and Health Sciences, Department of Pharmaceutical Sciences
of the Federal Rural University of Rio de Janeiro, Brazylia; D. Chaves/ P. Kachlicki;
wspotpraca w zakresie analizy roslinnych 1 zwierzecych metabolitow wtoérnych; wspdlna
publikacja.

University of Georgia, Athens, USA - projekt HARMONIA 7; K. Susek, dotyczy analiz
ewolucyjnych gatunkow nalezacych do rodzaju Lupinus. 13.05.2016 r. -12.05.2020 r.

University of Zurich, Szwajcaria - projekt HARMONIA 7; K. Susek, dotyczy analiz
ewolucyjnych gatunkow nalezacych do rodzaju Lupinus. 13.05.2016 r. -12.05.2020 r.

Royal Botanic Gardens, Kew, UK - projekt HARMONIA 7; K. Susek, dotyczy analiz
ewolucyjnych gatunkow nalezacych do rodzaju Lupinus.13.05.2016 r. -12.05.2020 r.

Graduate School of Bioagricultural Sciences, Nagoya University, Japan, Masaki Ito;
praca. nad czynnikami DREAM. Publikacja: M. Olszak, W. Truman,
K. Stefanowicz, E. Sliwinska, M. Ito, P. Walerowski, S. Rolfe, R. Malinowski (2019).
Transcriptional profiling identifies critical steps of cell cycle reprogramming necessary for
Plasmodiophora brassicae-driven gall formation in Arabidopsis. The Plant Journal 97,
715-729.

Department of Animal and Plant Sciences, University of Sheffield, UK, Stephen
Rolfe; praca nad zmianami transkrypcji genéw w trakcie infekcji P. brassicae. Publikacja:
M. Olszak, W. Truman, K. Stefanowicz, E. Sliwinska, M. Ito,
P. Walerowski, S. Rolfe, R. Malinowski (2019). Transcriptional profiling identifies
critical steps of cell cycle reprogramming necessary for Plasmodiophora brassicae-driven
gall formation in Arabidopsis. The Plant Journal 97, 715-729.

National Agri-Food Biotechnology Institute, Mohali, Indie, S. Tiwari / P. Kumar,
Genome editing mediated by CRISPR/Cas9: tools, experimental design and applications,
ztozone projekty: projekt NAWA i PRELUDIUM 18.

Leibniz Institute of Plant Genetics and Crop Plant Production, Gatersleben Niemcy,
A. Borner / W. Rybinski. Analiza zmiennosci fenotypowej genetycznej materiatow
kolekcyjnych gatunkow z rodzajow Lathyrus, Vicia, Cicer i Lens oraz pozyskanie
nowych obiektow marginalnych roslin stragczkowych (publikacja w 2019 roku-DOI:
10.18805/LR-491).

Commonwealth Scientific and Industrial Research Organisation (CSIRO), Perth
Australia, K. Singh, L. Kamphuis, M. Nelson / K. Susek, B. Naganowska; wspdlna
publikacja przyjeta do druku “Cytomolecular Insight Into Lupinus Genomes”
w “Compendium Plant Genomes”, Karam Singh et al. (Eds): “ The Lupin Genome”
(w druku, Springer Nature), ISBN 978-3-030-21269-8.
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Commonwealth Scientific and Industrial Research Organisation (CSIRO), Perth
Australia, Royal Botanic Gardens, Kew, UK M. Nelson, J. Taylor / K. Susek,
M. Tomaszewska. Partner projektu EU H2020 “Intelligent Collections of Food Legumes
Genetic Resources for European Agrofood Systems”.

Oxford University, UK, D. Filatov / M. Kroc, M. Tomaszewska, K. Susek. Partner
projektu EU H2020 “Intelligent Collections of Food Legumes Genetic Resources for
European Agrofood Systems”.

Universita Politecnica delle Marche, Department for Agricultural, Food and
Environmental Sciences, Ankona, Wlochy, R. Papa / K. Susek, M. Tomaszewska.
Ztozenie wniosku projektu pt. “Intelligent Collections of Food Legumes Genetic
Resources for European Agrofood Systems” EU H2020.

INRA, Francja, Mélisande Blein-Nicolas, Universita della Calabria, Wlochy, Silvia
Mazzuca, CNRS, Francja, Michel Zivy / K. Susek. Ztozenie wniosku projektu EU COST
action on plant protein production in Europe.

Department of Agriculture and Food Western Australia, Australia, H. Yang/
M. Ksiazkiewicz; wspodlna publikacja przyjeta do druku Ksigzkiewicz M., Yang H.
“Molecular Marker Resources Supporting the Australian Lupin Breeding Program”
w “Compendium Plant Genomes”, Karam Singh et al. (Eds): “The Lupin Genome”
(w druku, Springer Nature), ISBN 978-3-030-21269-8.

Commonwealth Scientific and Industrial Research Organisation (CSIRO), Perth
Australia, K. Singh, L. Kamphuis, M. Nelson / M. Ksiazkiewicz; wspdlna publikacja
przyjeta do druku Ksigzkiewicz M., Yang H. “Molecular Marker Resources Supporting
the Australian Lupin Breeding Program” w “Compendium Plant Genomes”, Karam Singh
et al. (Eds): “The Lupin Genome” (w druku, Springer Nature), ISBN 978-3-030-21269-8.

University of Western Australia, Perth, Australia, M. Nelson i M. Igbal/
M. Ksiazkiewicz, P. Plewinski; wymiana materiatéw roslinnych, wspolne prowadzenie
badan, wspotpraca w ramach projektow finansowanych ze §rodkéow NCN i MRIRW.

Centro di Ricerca per le Produzioni Foraggere e Lattiero Casearie, Lodi, Wlochy, P.
Annicchiarico i N. Nazzicari/M. Ksigzkiewicz, S. Rychel-Bielska; wymiana materiatow
roslinnych, wspdlne prowadzenie badan, wspotpraca w ramach projektow finansowanych
ze $rodkdbw NCN: SONATA 9 (,Profilowanie transkryptomu tubinu waskolistnego
podczas interakcji roslina-patogen: poznanie molekularnych i genetycznych podstaw
odpornosci na grzyby patogeniczne: Colletotrichum lupini i Diaporthe toxica”)
1 SONATINA 3 (,,Geny zaangazowane w odpowiedz na wernalizacj¢ 1 fotoperiod u tubinu
biatego (Lupinus albus L.)”) oraz MRiRW, ztozony projekt SONATA-BIS.

GenXPro GmbH, Niemcy, P. Winter / M. Ksigzkiewicz, B. Wolko, P. Plewinski,
S. Rychel-Bielska, W. Bielski; NCBiR: ,Sekwencjonowanie nowej generacji
I mapowanie asocjacyjne, jako metody generowania markerow molekularnych cech
uzytkowych tubinu waskolistnego” SEGENMAS; publikacja w JCR (Genes); NCN,
SONATA 9, ,Profilowanie transkryptomu tubinu waskolistnego podczas interakcji
roslina-patogen: poznanie molekularnych i1 genetycznych podstaw odpornosci na grzyby
patogeniczne: Colletotrichum lupini i Diaporthe toxica”, kierownik M. Ksigzkiewicz.
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Wymiana osobowa

Wizyty gosci zagranicznych

Dr David Kopecky; Institute of Experimental Botany AS CR, Centre of Structural
and Functional Genomics, Olomouc, Republika Czeska, 9-10 pazdziernika 2019; Cel:
omowienie zatozen dalszej wspdlpracy w temacie analizy struktury genomu traw
pastewnych kompleksu Lolium-Festuca oraz plandéw organizacji ‘9th Eucarpia
Festulolium Working Group Workshop® w 2020 r. Dr D. Kopecky wyglosit wyktad:
“Spatial organization of parental chromatin in hybrid nuclei: consequence for the stability
of hybrid genomes™ (9.10.2019); Z. Zwierzykowski, A. Kosmala, J. Majka.

Dr Mona Arafa Ibrahim Medicinal and Aromatic Plant Department,
Pharmaceutical and Drug Industries Research Division, National Research Centre
(NRC), Kair, Egipt; dwa pobyty: 15 marca - 21 kwietnia 2019 oraz 15 pazdziernika
2019 - 15 lutego 2020; osoba przyjmujaca — P. Kachlicki; analizy metabolitow wtornych
roslin Egiptu 1 Sudanu wykorzystywanych w medycynie ludowej tych krajow.

Chaima Ajmi Universite Libre de Tunis, Tunezja; staz naukowy stugoterminowy:
1 kwietnia — 31 lipca 2019; osoba przyjmujaca — L. Stepien; realizacja projektu w ramach
pracy inzynierskiej “Study of the enzymatic secretion of Fusarium in the presence of
different substrate in order to comprehend the mechanism of resistance of pea”.

Dr. N. Radhakrishnan, the University of Madras, Indie. 09.09.2019 — 08.10.2019.
Osoba przyjmujaca R. Malinowski i W. Truman. Cel: INSA-PAS Bilateral Exchange
Programme.

Dr Andrea Pagano, the Univversity of Pavia, Wlochy. 11.05.2019 — 11.07.2019.
Osoba przyjmujgca: J. Paiva. Cel: Erasmus Exchange Programme.

Dr Jana Henzleyova, Univerzita Jozefa Safarika v KoSicach, Slowacja. 14.11.2019 —
28.11.2019. Osoba przyjmujaca: F. Gregory.

Wyjazdy krotkoterminowe

A. Kuczynska, K. Mikolajczak — wyjazd krotkoterminowy 3.03 - 5.04.2019. The Plant
Accelerator — School of Agriculture, Food and Wine at the University of Adelaide,
Australia. Bettina Berger. Cel: Doswiadczenia wykorzystujace platforme fenotypowania
poprzez analize obrazu, majace na celu poznanie réznic fenotypowych w catym okresie
wegetacji wybranych genotypow jeczmienia jarego.

A. Kuczynska, K. Mikolajczak — wyjazd krotkoterminowy 24.08 — 18.10.20109.
ALSIA-Metapontum Agrobios Research Center, Metaponto (MT), Wlochy.
Francesco Cellini, Angelo Petrozza. Cel: Badania w ramach wniosku projektowego
EPPN2020 dotyczacego wysokoprzepustowego fenotypowania jeczmienia jarego.

P. Ogrodowicz — wyjazd krotkoterminowy 25.03 - 30.04.2019 oraz 24.06 -
15.08.2019.The National Plant Phenomics Center (NPPC), Institute of Biological,
Environmental and Rural Sciences at Aberystwyth University, Wielka Brytania,
John Doonan. Cel: Doswiadczenie w ramach projektu MRiRW dotyczacego obrazowania
korzeni jgczmienia jarego w warunkach kontrolnych oraz w warunkach deficytu wody na
platformie do fenotypowania roslin.
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M. Jedryczka — krotki wyjazd-rekonesans dla potencjalnych uzytkownikow
synchrotronu XFEL (European XFEL Users’ meeting), Hamburg-Desy, Niemcy; 23-25
lutego 2019; poznanie struktury bialek alergennych grzybow chorobotwoérczych wobec
ro$lin uprawnych

F. Bakro — staz dlugoterminowy (2 miesiagce); Department of Agricultural, Forestry
and Food Sciences, University of Turin, Wlochy; 20 lutego - 23 kwietnia 2019;
wspolpraca: V. Cardenia — badania metabolitow w roslinach konopi oleistych.

F. Bakro — staz krotkoterminowy - warsztaty; Workshop on data collection and structure
solving in macromolecular X-ray diffraction; Krakéw 12-16.06.2019; staz sponsorowany
przez PAN oraz Uniwersytet Jagiellonski.

M. Urbaniak — staz krotkoterminowy; Norwegian Veterinary Institute (NVI) in Oslo,
Section for Chemsitry and Toxicology, opiekun naukowy: dr Silvio Uhlig, 24 wrzesnia —
4 pazdziernika 2019, badania metabolitow grzybow patogenicznych.

N. Witaszak, Metabolomics Data Processing and Data Analysis, University
of Birmingham, Wieka Brytania, 21.10-17.11.20109.

N. Witaszak, Specjalistyczne szkolenie laboratoryjne z zakresu chromatografii gazowej
sprzezonej ze spektrometrem mas (GC-MS), Bioszkolenia, EkotechLAB, 25-27.07.2019,
Gdanska.

N. Witaszak, Chromatographic Methods of Investigating Organic Compounds,
42" Chromatographic Symposium, 04.06.2019, Finansowanie:, Szczyrk

N. Witaszak, Udziat w Polskim Spotkaniu Uzytkownikéw Orbitrapow, Wroctaw,
21.11.2019.

W. Truman W — Palacky University and Institute of Experimental Botany, Olomouc,
Czech Republic c/o Lukas Spichal, 9.05-28.06.2019. Cel: Przeprowadzenie selekcji roslin
opornych na P. brassicae.

S. Blicharz — Centre of Region Hana for Biotechnological and Agricultural Research
Crop Research Institute, Palacky University Olomouc, Czech Republic c/o Lukas Spichal
19-21.03.2019. Cel: Przeprowadzenie badan fenomicznych .

S. Blicharz — Palacky University and Institute of Experimental Botany Olomouc, Czech
Republic c/o Dr Nuria de Diego Sanchez 27.05-10.06.2019. Cel: Przeprowadzenie badan
fenomicznych .

S. Blicharz — Leibniz Institute of Plant Genetics and Crop Plant Research, Gatersleben,
Germany, c/o Dr Ludmilla Borisjuk, 8-19.04.2019. Cel: Przeprowadzenie badan rozktadu
weglowodanow w tkankach przewodzacych grochu z wykorzystaniem metody FTIR.

K. Stefanowicz — Sainsbury Laboratory, University of Cambridge, UK, c/o Prof. Yka
Hellariutta, 17.02 — 1.03.2019. Cel: Nauka szczepienia roslin rzodkiewnika.

C. Gomes — LRSV, Toulouse, Francja Dr. Jacqueline Grima-Pettenati. STSM COST Action
15223. Willows hairy roots transformation. Luty 2019.
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J. Paiva — 3rd TRAINING SCHOOL — COST IPLANTA CA15223 - Microscopy and
studying cellular uptake of dsRNA for improved RNAI efficiency. Gent (Belgium),
06/09/2019 -06/09/2019.

J. Paiva — 4th TRAINING SCHOOL — COST IPLANTA CA15223 - Application of RNA
molecules by high pressure spraying. Neustadt a.d. Weinstrasse - Agroscience (Germany),
16/10/2019 -17/10/2019.

P. Kumar — krotkoterminowy pobyt w NABI, Mohali, Indie, S. Tiwari, A. Pandey;
4-7.11.2019 “Genome editing mediated by CRISPR/Cas9: tools, experimental design and
applications” Poznanie technologii CRISPR/Cas9, projektowanie gRNA, ocena konstruktow
przez transsekcje i transformacj¢ w komoérkach zwierzecych 1 roslinnych.

M. Gawlowska — krotkoterminowy, 28.07.2019 do 3.08.2019, P. Kumar 11.08.2019 do
15.08.2019, krotkoterminowy, Uniwersytet Warminsko Mazurski, Katedra Fizjologii,
Genetyki i Biotechnologii Roslin, L. Lahuta, W. Pluskota, badania metabolomiczne, rdzne ich
wykorzystanie, réwniez w badaniach genetycznych, fizjologiczna rola cyklitoli, ich
rozpoznawanie, badania akumulacji, biosyntezy, znaczenie fizjologiczne.

M. Gawlowska — krotkoterminowy, 07.09.2019 do 14.09.2019, Uniwersytet Slaski, Wydziat
Biologii, A. Janiak, mapowanie i izolacja genéw w oparciu o mapy genetyczne.

Wyjazdy dtugoterminowe

J. Cerazy-Waliszewska — staz podoktorski, 15.05.2018 - 31.05.2019, Institute for Genomic
Biology, University of Illinois, Urbana-Champaign, USA, Stephen Long. Cel: staz
podoktorski, realizacja projektu ROGUE.

K. Sobanska — staz podoktorski, 23.04.2018 - 5.05.2020, Institute for Genomic Biology,
University of Illinois, Urbana-Champaign, Stany Zjednoczone, Stephen Long. Cel: staz
podoktorski, realizacja projektu ROGUE.

M. Majka — staz dtugoterminowy w Center of Plant Structural and Functional Genomics,
Institute of Experimental Botany AS CR, Olomouc, Czech Rep.; M. Valarik; 01 maja
2019 — 31 pazdziernika 2019, Cel: realizacja projektu Etiuda 6 (2018/28/T/NZ9/00073):
»Analiza cytomolekularna 1 fenotypowa oraz ocena odpornosci na grzyby patogeniczne form
pszenzyta ozimego (x Triticosecale Wittm.) z introgresja chromatyny Aegilops tauschii
Coss.”
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KONFERENCJE NAUKOWE — ORGANIZACJA 1 UDZIAL
Konferencje zorganizowane przez IGR PAN

Pelna nazwa konferencji: IV Ogoélnopolska Konferencja ,,Genetyka i genomika
w doskonaleniu roslin uprawnych — od rosliny modelowej do nowej odmiany”

Doktadny termin: 5-7 listopada 2019

Miejsce: Poznan

Konferencja krajowa

Liczba uczestnikow konferencji: 108

Liczba uczestnikéw konferencji z IGR PAN: 46

Liczba jednostek naukowych, ktorych przedstawiciele brali udzialt w konferencji: 28

Liczba zagranicznych jednostek naukowych: 0

Liczba i procentowy udzial uczestnikow reprezentujacych zagraniczne osrodki naukowe: 0
Liczba uczestnikodw prezentujacych referaty: 21

Liczba uczestnikow prezentujacych referaty reprezentujacych zagraniczne osrodki naukowe:

0

Laczna liczba wszystkich rodzajow wystapien (z podzialem na wystgpienia ustne i plakaty):
21 referatéw (w tym referat inauguracyjny, 3 referaty na zaproszenie, 5 referatow plenarnych
oraz 12 prezentacji ustnych wybranych z prezentacji ustnych zgloszonych przez
uczestnikow), jak rowniez 49 prezentacji plakatowych

Laczna liczba wystgpien gosci zagranicznych (z podzialem na wystgpienia ustne
I plakaty):0

Laczna liczba wystgpien pracownikow IGR PAN (z podzialem na wystgpienia ustne
1 plakaty): 7 referatéw i 29 plakatow

Procentowy udziat referatow wygloszonych przez osoby z zagranicznych os$rodkow
naukowych: 0

Liczba jednostek naukowych, ktérych przedstawiciele brali udziat w konferenc;i:

Sktad Komitetu Naukowego / Organizacyjnego z IGR PAN (inicjal i nazwisko, funkcja
w KO):

B. Wolko — Dyrektor Instytutu Genetyki Roslin PAN w Poznaniu

M. Jedryczka — Zastgpca Dyrektora ds. naukowych

A. Kuczynska — przewodniczaca

cztonkowie KO: L. Blaszczyk, A. Kielbowicz-Matuk, M. Gawlowska, A. Stachowiak-

Szrejbrowska, K. Mikelajczak, P. Ogrodowicz, M. Roth, J. Szypulska, M.Kempa.

Pelna nazwa konferencji: “Multivariate and Mixed Linear Models”

Doktadny termin: 28 kwietnia — 5 maja 2019

Migjsce: Bedlewo

Konferencja migdzynarodowa

Liczba uczestnikow konferencji: 42

Liczba uczestnikow konferencji z IGR PAN: 3

Liczba jednostek naukowych, ktorych przedstawiciele brali udziat w konferencji: 21

Liczba zagranicznych jednostek naukowych: 13

Liczba i procentowy udziat uczestnikow reprezentujacych zagraniczne osrodki naukowe: 16,
38%

Liczba uczestnikow prezentujacych referaty: 25

Liczba uczestnikdw prezentujacych referaty reprezentujacych zagraniczne osrodki naukowe: 14
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Laczna liczba wszystkich rodzajow wystgpien (z podziatem na wystgpienia ustne
I plakaty): 25 w. ustne

Laczna liczba wystagpien gosci zagranicznych (z podzialem na wystgpienia ustne i plakaty):
14 w. ustne

Laczna liczba wystapien pracownikéw IGR PAN (z podzialem na wystgpienia ustne
I plakaty): 2 w. ustne

Procentowy udzial referatéw wygloszonych przez osoby z =zagranicznych os$rodkow
naukowych: 56%

Sktad Komitetu Naukowego / Organizacyjnego z IGR PAN (inicjal i nazwisko, funkcja
w KO): M. Mokrzycka — cztonek komitetu organizacyjnego

Sktad Komitetu Naukowego spoza IGR PAN:

A. Markiewicz, J.T. Mexia, S. Puntanen, D. von Rosen, R. Zmysglony, |. Zezula.

Sktad Komitetu Organizacyjnego spoza IGR PAN:

K. Filipiak, D. Klein, J. Pielaszkiewicz, A. Szczepaﬁska—Alvarez

Pelna nazwa konferencji: ”15th International Rapeseed Congress Sclerotinia thematic
session oraz Sclerotinia Workshop”

Doktadny termin (caty kongres): 16-19 czerwca 2019

Doktadny termin: Sclerotinia thematic session 18 czerwca 2019

Doktadny termin: Sclerotinia Workshop 19 czerwca 2019

Miejsce: Berlin, Niemcy

Konferencja miedzynarodowa

Liczba uczestnikoéw Kongresu:okoto 500 oso6b

Liczba uczestnikow kazdego z warsztatow: okoto 50-60 osob

Liczba uczestnikow z IGR PAN: 1 osoba

Liczba jednostek naukowych na warsztatach: okoto 40-50

Liczba zagranicznych jednostek naukowych: okoto 40 w stosunku do Niemiec; 50 w stosunku
do Polski

Liczba uczestnikow prezentujacych referaty: 11

Liczba uczestnikow prezentujacych referaty reprezentujgcych zagraniczne osrodki naukowe:
11

Laczna liczba wszystkich rodzajow wystapien (z podziatem na wystgpienia ustne 1 plakaty):
101 (11 referatow + wstep 1 podsumowanie oraz 90 posterow)

Laczna liczba wystgpien gosci zagranicznych: jw

Laczna liczba wystgpien pracownikow IGR PAN (z podzialem na wystgpienia ustne
i plakaty:1 (podsumowanie)

Procentowy udzial referatow wygloszonych przez osoby z zagranicznych osrodkow
naukowych: 100%

Liczba jednostek naukowych, ktorych przedstawiciele brali udziat w warsztatach: ok. 50-60
Sktad Komitetu Naukowego / Organizacyjnego z IGR PAN (inicjal i nazwisko, funkcja
w KO): M. Jedryczka, cztonek Komitetu Naukowo-Organizacyjnego Warsztatow i Sesji
tematycznej

Sktad Komitetu Naukowego/Organizacyjnego spoza IGR PAN: W. Friedt, University of
Giessen, Germany, L. Buchwaldt, Agriculture and Agri-Food Canada, Saskatoon, Canada,
P. Sharma, Sclerotinia Lab, Indian Council of Agricultural Research, Directorate of Rapeseed
and Mustard Research, Bharatpur, India.
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Pelna nazwa konferencji: “Third International Legume Society Conference (ILS 3)”
Doktadny termin: 21-24 Maja 2019 r.

Miejsce: Hotel Novotel Poznan Centrum, plac Andersa 1, 61-898 Poznan

Konferencja miedzynarodowa

Liczba uczestnikéw konferencji: 210

Liczba uczestnikéw konferencji z IGR PAN: 13

Liczba jednostek naukowych, ktorych przedstawiciele brali udziat w konferencji: 109

Liczba zagranicznych jednostek naukowych: 90

Liczba 1 procentowy udziat uczestnikoOw reprezentujacych zagraniczne osrodki naukowe: 158
(75,24%)

Liczba uczestnikow prezentujacych referaty: 56

Liczba uczestnikdw prezentujacych referaty reprezentujacych zagraniczne osrodki naukowe:
48

Laczna liczba wszystkich rodzajow wystapien (z podzialem na wystapienia ustne i plakaty):
56 referatow oraz 139 plakatow = 195 wystapien

Laczna liczba wystgpien gosci zagranicznych (z podziatem na wystapienia ustne i plakaty):
48 referatow + 109 plakatow = 157 wystapien

Laczna liczba wystgpien pracownikow IGR PAN (z podzialem na wystgpienia ustne
1 plakaty): 4 wystgpienia + 7 plakatoéw = 11 doniesien

Procentowy udziat referatow wygloszonych przez osoby z zagranicznych os$rodkow
naukowych: 85,71%

Sktad Komitetu Naukowego / Organizacyjnego z IGR PAN (inicjal i nazwisko, funkcja
w KO):

Przewodniczacy Komitetu Organizacyjnego: B. Wolko,

Zastepca Przewodniczacego Komitetu Organizacyjnego: B. Naganowska,

Czlonkowie komitetu organizacyjnego: J. Paiva, A. Stachowiak-Szrejbrowska,
K. Susek, M. Ksigzkiewicz, M. Kroc, M. Gawlowska, S. Rychel-Bielska, W. Bielski
Cztonek Komitetu Naukowego: W. Swiecicki.

Sktad Komitetu Naukowego / Organizacyjnego spoza IGR PAN:

Przewodniczacy Komitetu Naukowego: K. McPhee,

Czlonkowie Komitetu Naukowego: A. Charlton, A. Clemente, B. Julier, C. Madrzak,
D. Rubiales, E. Von Wettberg, F. Stoddard, L. Gentzbittel, M. Carlotta Vaz Patto, M. Nelson,
P. Annicchiarico, P. Fevereiro, P. Wan, Ram Nair, R. Thompson, S. Kumar, Tom Warkentin.

Wspotudzial pracownikow Zaktadu Biologii Stresow Srodowiskowych (D. Perlikowski,
A. Augustyniak, K. Masajada, I. Pawlowicz) w organizacji Warsztatow BIOTALENT:
‘Abiotic and biotic stresses in changing climate conditions’. 7-8.05.2019.

Uczestnictwo w krajowych i migdzynarodowych konferencjach naukowych

EGF-EUCARPIA Joint Symposium, Zurych, Szwajcaria, 24-27 czerwca 2019; J. Majka
(doniesienie ustne), K. Lechowicz (doniesienie ustne, 2 plakaty), I. Pawlowicz (doniesienie
ustne, 2 plakaty), D. Perlikowski (doniesienie ustne, 2 plakaty), A. Augustyniak (doniesienie
ustne, 2 plakaty), A. Kosmala (2 doniesienia ustne, 2 plakaty).

Konferencja ‘Susza — zagrozenie dla roslin rolniczych w Polsce’, IHAR-PIB i Komitet Nauk
Agronomicznych PAN, Palac  Staszica, Warszawa, 23  pazdziernika 2019;
A. Kosmala (wyklad na zaproszenie).
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Phenome 2019, Tucson, USA, 6-9.02.2019, P. Krajewski (referat plenarny zaproszony
I plakat).

9th Conference of the Polish Society of Experimental Plant Biology, Torun, 9-12.09.2019,
» P. Krajewski (plakat),

» A. Kietbowicz-Matuk (plakat).

Emphasis Support Group Meeting, Leuven, Belgia, 18-19.03.2019, P. Krajewski.

EPPN 2020 Annual General Meeting, Wageningen, Holandia, 8-10.05.2019, P. Krajewski,
H. Cwiek-Kupczynska.

Multivariate and Mixed Linear Models (MLMM 2019), Bedlewo, 28.04. - 4.05.2019,
M. Mokrzycka (cztonek komitetu organizacyjnego),

> H. Cwiek-Kupczynska (doniesienie ustne),
» M. Mokrzycka (doniesienie ustne),
» A. Sawikowska (doniesienie ustne).

International Symposium on Integrative Bioinformatics 2019, Paryz, Francja, 18-20.09.2019,
H. Cwiek-Kupczynska (doniesienie ustne).

Nowoczesne metody fenotypowania roslin, Warszawa, 15.11.2019, P. Krajewski (doniesienie
ustne), H. Cwiek-Kupczynska.

Statystyka matematyczna, Bedlewo, 2-6 grudnia 2018 — M. Mokrzycka (doniesienie ustne).

VIl Konferencja Chemometria i Metrologia w Analityce, Poznan 6 — 8 marca 2019;
A. Sawikowska (doniesienie ustne).

Big Data Analytics & Applications, Bedlewo 4 maja 2019; A. Sawikowska (uczestnik).

Multiomics to Mechanisms - Challenges in Data Integration, Heidelberg, Niemcy, 11 — 13
wrzesnia 2019, A. Sawikowska (plakat).

Big Data Analytics & Applications, Bedlewo 4 maja 2019; A. Sawikowska (uczestnik).

Multiomics to Mechanisms - Challenges in Data Integration, Heidelberg, Niemcy, 11 — 13
wrzesnia 2019, A. Sawikowska (plakat).

PRACEdays19, Poznan, Polska, 13-17.05.2019, M. Nuc.

XLIX Migdzynarodowe Colloquium Biometryczne, Siedlce, Polska, 8-12.10.2019, M. Nuc
(doniesienie ustne).

Ogolnopolska konferencja mykologiczna dla studentoéw i1 doktorantow "MycoRiseUp! Mtodzi
w Mykologii" Spata 12 — 13 kwietnia 2019; M. Kawalito (plakat;
OPUS/2016/21/B/NZ9/01875).

XVIlIth Congress of European Mycologists, Warszawa-Biatowieza, 16-21 wrzesnia 2019;
G. Koczyk (referat; OPUS/2016/21/B/NZ9/01875).

Genomic Sciences Program Annual Principal Investigator (Pl) Meeting. February 24-27.2019
Tysons, VA, USA. Cerazy-Waliszewska J. — (plakat) - wyniki projektu SORMISOL
i ROGUE.

9th International Conference on Biotechnology and Bioengineering, September 25-28, 2019,
Poznan, Polska. Pniewski T. - wspolprzewodniczacy sesji, doniesienie ustne - m. in. wyniki
projektéw: a/ IChB PAN dla mtodych naukowcow, nr 55/SN/2018; b/ MNil, nr 2 P04B 001
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27; ¢/ MNISW nr N N302 157837 Cerazy-Waliszewska J. — (doniesienie ustne) - wyniki
m. in. projektu SORMISOL .

IV Ogolnopolska Konferencja ,,Genetyka i genomika w doskonaleniu ro$lin uprawnych — od
ros$liny modelowej do nowej odmiany”, 5-7 listopada 2019, Poznan.

>

>
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Kuczynska A. - przewodniczaca konferencji, (prezentacje posterowe) - wynik projektu
MRIRW zad. 106,

Mikotajczak K. — cztonek komitetu organizacyjnego, (prezentacje posterowe) - wynik
projektu NCN OPUS 12, nr 2016/23/B/NZ9/03548,

Ogrodowicz P. — cztonek komitetu organizacyjnego, (prezentacje posterowe) - wynik
projektu MRIRW zad. 106,

Franaszek S. (prezentacje posterowe),

Kempa M. — czlonek komitetu organizacyjnego, (prezentacje posterowe) - wynik
projektu NCN OPUS 9, nr 2015/17/B/NZ9/01481,

Cerazy-Waliszewska J. (doniesienie ustne), wyniki m. in. projektu SORMISOL,
G. Koczyk (referat plenarny; OPUS/2016/21/B/NZ9/01875),

M. Kawalito (plakat; 2016/21/B/NZ9/01875),

K. Czyz (plakat; SONATA/2016/21/D/NZ8/01300).

M. Nuc (doniesienie ustne),

M. Mokrzycka (plakat),

A. Sawikowska (plakat).

L. Btaszczyk, S. Salamon, A. Basinska -Barczak, K. Mikotajczak, J. Lalak-
Kanczugowska, M. Urbaniak, N. Witaszak, A. Piasecka (plakaty),

D. Kruszka (referat),

M. Jedryczka cztonek Komitetu Naukowo-Organizacyjnego, (wspotautorstwo
referatu, plakaty),

N. Ramzi, F. Bakro (plakaty),

K. Czepie (plakat, Projekt Wieloletni zad. 2.2),

M. Kroc (plakat, Projekt Wieloletni zad. 2.2),

M. Gawlowska, (plakat, Projekt Wieloletni zad. 2.1),

W. Rybinski, (plakat, MRiRW 42),

W. Swigcicki (doniesienie ustne, plakat, Projekt Wieloletni zad. 2.1,
M. Ksigzkiewicz (doniesienie ustne) — SEGENMAS,

S. Rychel-Bielska, plakat — MRIRW nr 105; plakat — MRiRW nr 39, (wspotautorstwo
doniesienia ustnego) - SONATA 9, nr 2015/17/D/NZ9/02112,

P. Plewinski (plakat) — MRIRW nr 39,
J. Majka (plakat),
K. Lechowicz (doniesienie ustne, plakat),

I. Pawlowicz (doniesienie ustne, plakat),
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D. Perlikowski (doniesienie ustne, 2 plakaty),

A. Augustyniak (doniesienie ustne, plakat),

A. Kosmala (doniesienie ustne, 2 plakaty),

D. Babula-Skowronska (2 plakaty),

N. Zyla (2 plakaty),

J. Fidler (2 plakaty),

A. Twardawska (plakat — projekt MRIRW nr MR2,
Ulaszewski W. (plakat — projekt LIDER VI11),

» A. Pagano, C. Gomes, J. Paiva (wyklad).

YV V.V V V V VYV V

I Ogolnopolska Konferencja ,,Biotechnologia niejedno ma imig¢”, 23-24 listopada 2019,
Poznan. Pniewski T. — (wyktad) - m. in. wyniki projektow: a/ IChB PAN dla mtodych
naukowcow, nr 55/SN/2018; b/ MNil, nr 2 P04B 001 27; ¢/ MNiSW nr N N302 157837.
Cerazy-Waliszewska J. — doniesienie ustne, wyniki m. in. projektu SORMISOL.

Nordic-Baltic Fusarium Seminar, Esbjerg, Denmark, 3-4 kwietnia 2019; M. Jedryczka
(prezentacja plakatu); udziat w spotkaniu konsorcjum DSS Fusarium.

15" International Rapeseed Congress, Berlin, 16-19 czerwca 2019; M. Jedryczka
prowadzenie i podsumowanie Sclerotinia Workshop, prowadzenie sesji tematycznej
Sclerotinia; (wystapienie ustne) na Blackleg Workshop; (prezentacja 2 plakatow).

g Congress on Plant Protection ‘Integrated Plant Protection for Sustainable Crop Production
and Forestry’, Zlatibor, Serbia, 24-29 listopada 2019; M. Jedryczka (wystgpienie ustne),
przewodniczenie sesji “Harmful organisms in agriculture - characterization and surveillance”.

18™ Congress of European Mycologists, Warszawa-Bialowieza, 16-21 wrzesnia 2019;
L. Blaszczyk, S. Salamon, A. Basinska-Barczak, M. Urbaniak, M. Jedryczka — (plakaty).

The 15™ Annual meeting: Durable agriculture — Agriculture of the future; 7-8 listopada 2019,
Craiova, Romania; K. Mikotajczak — (plakat).

MycoRise Up! Mtodzi w Mykologii; 12-13 kwietnia 2019, Lo6dz-Spata; K. Mikotajczak,
plakat, M. Kawalito, M. Urbaniak — (referat).

15" Annual Conference of the Metabolomics Society “Metabolomics 2019” 23-27 czerwca
2019, Hague, Netherlands, N. Witaszak, A. Piasecka; (plakat).

Plant Genomes, Systems Biology & Engineering, Cold Spring Harbor Laboratory, New York,
USA, 4-7 grudnia 2019, A. Piasecka; (plakat).

X1V Ogoélnopolska Konferencja Naukowa Nauka dla Hodowli i Nasiennictwa Roslin

Uprawnych, Zakopane, 2019; L. Btaszczyk, S. Salamon, A. Basinska -Barczak,
K. Mikotajczak, M. Urbaniak, N. Witaszak — (referaty, plakaty).
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IV Forum Inteligentnego Rozwoju, 28-30 listopada 2019, L. Btaszczyk, (wyktad na
zaproszenie).

VI Konferencja Naukowa "Nowe patogeny i choroby roslin" Skierniewice 16 kwietnia 20109.
M. Jedryczka — (referat).

VI Ogolnopolska Konferencja Mtodych Naukowcoéw ,,Nauka dla srodowiska przyrodniczego
ze szczegdlnym uwzglednieniem terenéw chronionych”, 24-27 kwietnia 2019, Poznan.
F. Bakro — (referat).

IV Ogolnopolskie Sympozjum Mikrobiologiczne ,,Metagenomy réznych srodowisk™, Lublin,
27-28 czerwca 2019. M. Jedryczka — wyklad plenarny na zaproszenie; przewodniczenie sesji
»Metagenomika w mikrobiologii $rodowiskowej”; udzial w komisji nagrod; (prezentacja
2 posterow).

58. Zjazd Polskiego Towarzystwa Botanicznego. Krakéw 1-7 lipca 2019. M. Jedryczka —
(wyktad); udziat w spotkaniu Sekcji Aerobiologicznej PTBot.

53 Ogolnopolska Konferencja Mikrobiologiczna ,,Mikroorganizmy w zréwnowazonym
rolnictwie, ochronie $rodowiska i procesach biotechnologicznych”, Poznan, 8-11 wrze$nia
2019. M. Jedryczka — (wyktad na zaproszenie).

Plant Vascular Biology 2019 (CA. Asilomar, USA) 16.06-21.06.2019;. S. Blicharz. Projekt
BIO-TALENT EU FP7 programme for research, technological development and
demonstration under grant agreement no. 621321 and Polish financial sources for education in
the years 2015 - 2019 allocated to international co-financed projects.

Third International Legume Society Conference ILS 3 “Legumes for human and planet
health”, Poznan, 21-24 May 2019;

» K. Czepiel (doniesienie ustne, Projekt Wieloletni zad. 2.2), (plakat, MRIRW 41),

» Gorynowicz (plakat, Projekt Wieloletni zad. 2.5),

» M. Kroc, (doniesienie ustne, Projekt Wieloletni zad. 2.2), (plakat, MRIRW 41),

» M. Gawlowska (plakat, MRiRW 40),

» W. Rybinski (plakat, MRiRW 1.2),

> W. Swiecicki (doniesienie ustne, Projekt Wieloletni zad. 2.2), (plakat, MRiIRW 41),

» K. Susek (cztonek komitetu organizacyjnego, doniesienie ustne) - OPUS
2/HARMONIA 7,

» W. Bielski K. Susek, B. Naganowska (plakat) - PRELUDIUM 12

(2016/23/N/NZ2/01509),
» M. Ksiazkiewicz (plakat) — SONATA 9,
P. Plewinski (doniesienie ustne, plakat) — MRIRW nr 39, SONATA 9,

» S. Rychel-Bielska (cztonek komitetu organizacyjnego; plakat — MRIRW nr 105;
wspotautorstwo doniesienia ustnego — MRIRW nr 39),

» K. Czyz (plakat; SONATA/2016/21/D/NZ8/01300),
» J. Paiva, A. Barradas, P. Fevereiro (2019) (poster).

v
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European Conference on Crop Diversification, 18-21.09.2019, Budapest, Hungary;
» W. Rybinski (plakat, MRiRW 42),
» M. Gawlowska (plakat, MRiRW 40).

Konferencja “August Cieszkowski — filozof, polityk, prekursor edukacji rolniczej”, Dobrzyca,
28-20 listopada 2019; W. Swiecicki (doniesienie ustne).

XIV Ogodlnopolska Konferencja Naukowa - Nauka Dla Hodowli i Nasiennictwa Roslin
Uprawnych, Zakopane, 5.02-8.02.2019. W. Rybinski, (plakat, MRiRW 1.2).

Plant and Animal Genome XXVII International Conference, 12-16 stycznia 2019, San Diego,
CA, USA; K. Susek (plakat) - OPUS 2/HARMONIA 7.

9th International Conference on Legume Genetics and Genomics, Dijon, Francja 13-17 maja
2019;

» W. Bielski (doniesienie ustne) - PRELUDIUM 12 (2016/23/N/NZ2/01509),
» K. Susek (plakat) - OPUS 2/HARMONIA 7,

> P. Plewinski (2 plakaty) — SONATA 9, MRiRW nr 39,

» M. Ksigzkiewicz (plakat) - SONATA 9.

41st Mycotoxin Workshop, Lizbona, Portugalia, 06-08 maja 2019; Wisniewska H. (plakat —
projekt MRIRW nr MR14.

Plant and Animal Genome XXVII, 11-15 January 2019, Country & Town Hotel, San Diego,
USA (wyktad na zaproszenie):

» J. Paiva, C. Gomes, D. Kruszka, P. Kachlicki,
» (Poster) C. Gomes, P. Sulima, J. Paiva.

3td Cost Action 15223: What Future for RNA1-Based Products: RNAI Modified Plants or
Spray Products. 27 Feb - 1 Mar 2019, ITQB NOVA, Oeiras Portugal. E.Valiollahi, J.A. Pinto
Paiva (2019) (prezentacja ustna).

Symposium on Willow Genetics and Genomics: “Willow genetics, diversity and breeding for
biomaterials and bioeconomy”November 5th, 2019, Poznan, Poland

» D. Kruszka, C. Gomes, A. Pagano, P. Kachlicki, J. Paiva (prezentacja ustna),
» C. Gomes, A. Pagano, D. Kruszka, P.Sulima, J.Paiva (wyktad).

Wyktadyl referaty wygloszone za granicq, na zaproszenie instytucji naukowych

Krajewski P. Multi-omic assessment of plant tolerance to water scarcity: a case study in
barley. Research Centrum Jiilich, Jiilich, Niemcy, 8 listopada 2019.

Doniesienia na konferencjach (referat, doniesienie ustne, wyktad)
Kosmala A., (2019). Reakcja roslin na deficyt wody na poziomie fizjologicznym
I molekularnym; wybrane mechanizmy odpornosci roslin na susz¢. Konferencja ‘Susza —

zagrozenie dla roslin rolniczych w Polsce’, IHAR-PIB i Komitet Nauk Agronomicznych
PAN, Palac Staszica, Warszawa, 23 pazdziernika 2019 (wyktad na zaproszenie).
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Blaszczyk L., Witaszak N., Basinska-Barczak A., Marczak L., Sawikowska A.,
Perlikowski D., Kosmala A. (2019). Reakcja roslin pszenicy zwyczajnej (Triticum aestivum
L.) na kolonizacje korzeni przez grzyby Trichoderma. Konferencja Nauka dla Hodowli
i Nasiennictwa Ro$lin Uprawnych, Zakopane 5-8 luty 2019, Zakopane, Polska. Biuletyn
IHAR 285: 129-130.

Majka J., Zwierzykowski Z., Ksiazczyk T., Kielbowicz-Matuk A., Kopecky D., Majka
M., Kosmala A. (2019). Cytogenetic map of Festuca pratensis and genome reshufflings in
F. pratensis x Lolium perenne hybrids. EGF-EUCARPIA Joint Symposium, 24-27 czerwca
2019, Zurych, Szwajcaria.

Augustyniak A., Pawlowicz 1., Perlikowski D., Masajada K., Kosmala A. (2019).
Studying physiological parameters contributing to cold acclimation mechanisms in Lolium
multiflorum/Festuca arundinacea introgression forms. EGF-EUCARPIA Joint Symposium,
24-27 czerwca 2019, Zurych, Szwajcaria.

Augustyniak A., Pawlowicz 1., Perlikowski D., Masajada K., Izbianska-Jankowska K.,
Arasimowicz-Jelonek M., Kosmala A. (2019). Enzymy systemu antyoksydacyjnego jako
markery mrozoodpornosci traw pastewnych kompleksu Lolium-Festuca. IV Ogodlnopolska
Konferencja ,,Genetyka i genomika w doskonaleniu ro$lin uprawnych — od ro$liny modelowe;j
do nowej odmiany”, 5-7 listopada 2019, Poznan, Polska.

Krajewski P. (2019). Fenotypowanie ro$lin: krajobraz wspotpracy europejskiej. Seminarium
Naukowe ,,Nowoczesne metody fenotypowania roslin?, SGGW, Warszawa, 15 listopada
2019.

Cwiek-Kupczynska H., Filipiak K., Markiewicz A., Rocca-Serra P. Gonzalez-Beltran A.N.,
Sansone S.-A., Millet E.J., van Eeuwijk F., Lawrynowicz A., Krajewski P. (2019). Semantic
description of linear mixed model analysis. Multivariate and Mixed Linear Models (MLMM
2019), Bedlewo, 28 kwietnia 4 maja 2019. Streszczenie:
https://www.impan.pl/en/activities/banach-center/conferences/19-multivariate/abstracts.

Cwiek-Kupczynska H., Filipiak K., Markiewicz A., Rocca-Serra P. Gonzalez-Beltran AN.,
Sansone S.-A., Millet E.J., van Eeuwijk F., Lawrynowicz A., Krajewski P. (2019). Semantic
annotation of statistical inference in designed experiments. International Symposium on
Integrative Bioinformatics 2019, Paryz, Francja, 18-20.09.2019. Streszczenie online:
https://symposium.inra.fr/ib2019/Program#.

Mokrzycka M. (2019) Covariance matrix approximation in doubly multivariate models.
Multivariate and mixed linear models, Bedlewo 28 kwietnia — 5 maja 2019.

Mokrzycka M. (2019) On some properties of separable covariance matrix. Multivariate and
mixed linear models, Bedlewo 10 — 16 listopada 2019.

Mokrzycka M. (2019) On some covariance structure estimators under doubly multivariate
model. Statystyka matematyczna, Bedlewo 2-6 grudnia 2018, Ksigzka abstraktow str. 41.

Sawikowska A., Krajewski P., Piasecka A., Kachlicki P. (2019). Analiza duzych zbioréw

danych w metabolomice niecelowanej. VII Konferencja Chemometria i Metrologia
w Analityce, Poznan 6 — 8 marca 2019, Ksigzka streszczen, str. 25.
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https://www.impan.pl/en/activities/banach-center/conferences/19-multivariate/abstracts
https://symposium.inra.fr/ib2019/Program

Nuc M. (2019). Application of mash distance for analysis of transcriptomic data, XLIX
Miedzynarodowe Colloquium Biometryczne, Siedlce 8-12 pazdziernika 20109.

Nuc M., Krajewski P. (2019). Odlegtos¢ Mash oraz inne odlegtosci jako narzedzie do
analizy danych transkryptomicznych, IV Ogolnopolska Konferencja "Genetyka i Genomika
w Doskonaleniu Roslin Uprawnych", Poznan 5-7 listopada 2019.

Koczyk G, Kawalilo M., Dutkiewicz Z., Urbaniak M., Popiel D. (2019) Fungal
macrolactone toolkit: a phylogenomic atlas reveals usual suspects and unusual configurations
in biosynthesis of ancient aromatic polyketides. XVIl1th Congress of European Mycologists,
Warszawa-Bialowieza, 16-21 wrzesnia 2019, Ksigzka abstraktow, str. 17.

Koczyk G. (2019) Bioinformatyka i genomika ewolucyjna w badaniach metabolizmu
wtornego. IV Ogolnopolska Konferencja ,,Genetyka i genomika w doskonaleniu roslin
uprawnych. Od rosliny modelowej do nowej odmiany.” Poznan, 5-7 listopada 2019, Ksigzka
abstraktow: str. 21 (referat plenarny).

Susek K., Abernathy B., Czyz K., Tomaszewska M., Ulaszewski W., Kroc M., Jackson S.,
Naganowska B. (2019) Lupin evolutionary stories through chromosome and transcriptome
analyses. Third International Legume Society Conference ILS3 2019 “Legumes for human
and planet health” Poznan 21-24 maja 2019. Ksigzka abstraktow: str. 25 (wystgpienie ustne -
K. Susek).

Pniewski T. (2019) Produkcja biofarmaceutykow w roslinach i ich zastosowanie. Il
Ogolnopolska Konferencja ,,Biotechnologia niejedno ma imi¢”, 23-24 listopada 2019,
Poznan, Polska (wyktad).

Cerazy-Waliszewska J. (2019) Wykorzystanie naturalnej zmienno$ci oraz modyfikacji
genetycznych miskanta do produkcji biopaliw. IT Ogodlnopolska Konferencja ,,Biotechnologia
niejedno ma imi¢”, 23-24 listopada 2019, Poznan, Polska (doniesienie ustne).

Cerazy-Waliszewska J., Jezowski S., Sobanska K., Slusarkiewicz-Jarzina A., Pniewski
T. (2019) Ocena tolerancji stresu suszy dwoch typow sadzonek - otrzymanych w kulturach in
Vitro i z rizoméw, wybranych genotypow traw z rodzaju Miscanthus. IV Ogodlnopolska
Konferencja ,,Genetyka i genomika w doskonaleniu roslin uprawnych — od rosliny modelowe;j
do nowej odmiany”, 5-7 listopada 2019, Poznan.
https://konferencja.gg.igr.poznan.pl/static/images/ ksigzka abstraktow, s. 16. (doniesienie
ustne).

Cerazy-Waliszewska J., Sobanska K., Lysakowski P., Rakoczy M., Podkowinski J.,
Jezowski S., Pniewski T. (2019) The use of natural variability and genetic modification of
Miscanthus to increase biomass for the needs of fuel production. 9th International Conference
on Biotechnology and Bioengineering, September 25-28, 2019, Poznan, Polska. S4-O-17.
Conf. Program & Ksiazka abstraktow, str. 17. (doniesienie ustne).

Bakro F., Wielgusz K., Gaj R., Baraniecki P., Jedryczka M. (2019). Oilseed hemp
(Cannabis sativa L.) can help to increase the diversity of agricultural crops in Europe. VI
Ogo6lnopolska Konferencja Mtodych Naukowcoéw ,,Nauka dla srodowiska przyrodniczego ze
szczegblnym uwzglednieniem terenéw chronionych”, 24-27 kwietnia 2019, Poznan.
Streszczenia:20.
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Basinska-Barczak A., Blaszczyk L. (2019). Produkcja zwigzkow auksyno-podobnych przez
grzyby Trichoderma i ich wplyw na wzrost pszenicy. XIV Ogolnopolska Konferencja
Naukowa: Nauka dla Hodowli i Nasiennictwa Roslin Uprawnych; Zakopane; 5-8 lutego
2019; Biuletyn IHAR nr 285/2019, Referaty, str. 81.

Blaszczyk L., Witaszak N., Basinska-Barczak A., Marczak L., Sawikowska A.,
Perlikowski D., Kosmala A. (2019). Reakcja roslin pszenicy zwyczajnej (Triticum aestivum
L.) na kolonizacje korzeni przez grzyby Trichoderma. XIV Ogodlnopolska Konferencja
Naukowa: Nauka dla Hodowli i Nasiennictwa Ros$lin Uprawnych; Zakopane; 5-8 lutego
2019; Biuletyn IHAR nr 285/2019, Referaty, str.129.

Jedryczka M. (2019). Integrated control of clubroot (Plasmodiopora brassicae Wor.) of
oilseed rape (Brassica napus L.). 8" Congress on Plant Protection ‘Integrated Plant Protection
for Sustainable Crop Production and Forestry’, Zlatibor, Serbia, 24-29 listopada 2019
(referat).

Jedryczka M. (2019). Mikroorganizmy patogenne oraz przyczyniajace si¢ do dobrostanu
ro$lin rzepaku. 53 Ogolnopolska Konferencja Mikrobiologiczna ,,Mikroorganizmy
w zréwnowazonym rolnictwie, ochronie $§rodowiska i procesach biotechnologicznych”,
Poznan, 8-11 wrzesnia 2019. Streszczenia: 53-54: (wykiad na zaproszenie).

Jedryczka M. (2019). Najnowsze trendy w fitopatologii prezentowane na kongresie
w Bostonie (ICPP, 2018). VI Konferencja Naukowa ,,Nowe patogeny i choroby roslin”
Skierniewice 16 kwietnia 2019, Streszczenia: 23.

Jedryczka M., Frac M., Hannula S.E., Betka M., Gaj R. (2019). Z impetem wglab:
mikrobiom gleb rolniczych [Mining the dephts: microbiome of agricultural soils].
IV Ogolnopolskie Sympozjum Mikrobiologiczne ,,Metagenomy réznych §rodowisk™, Lublin,
27-28 czerwca 2019. Abstrakty: 11 (wykfad plenarny na zaproszenie).

Kaczmarek J., Dawidziuk A., Matysiak R., Menzel L., Karolewski Z., Kasprzyk 1., Borycka
K., Zuraw B., Jedryczka M. (2019). Zmiany stezenia zarodnikéw Leptosphaeria maculans
i L. biglobosa w Polsce w latach 2004-2019. 58. Zjazd Polskiego Towarzystwa Botanicznego.
Krakow 1-7 lipca 2019. Streszczenia: 20: (referat).

Kaczmarek J., Menzel L., Latunde-Dada A.O., Jedryczka M. (2019). Stem canker is
expanding to East Europe. 15" International Rapeseed Congress. Blackleg Disease:
Resistance and management. Berlin, Germany. 16 czerwca 2019 Ksigzka abstraktow: P#559
(referat).

Kruszka D., Sawikowska A., Selvakesavan R. K., Krajewski P., Gregory F., Kachlicki P.
(2019). Wptyw nanoczasteczek i jonow srebra na profil metabolitow wtornych Arabidopsis
thaliana. V Krajowa Konferencja ,Naturalne Substancje Roslinne Aspekty Strukturalne
i Aplikacyjne”, Putawy 18-20 wrzesnia 2019; (referat).

Lalak-Kanczugowska J. (2019). Potential effects of environmental factors on fumonisin

accumulation and expression of stress-responsive genes in Fusarium proliferatum. Instytut
Genetyki Roslin PAN, 25 stycznia 2019, Poznan, Polska.
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Mikolajczak K., Salamon S., Basinska-Barczak A., Blaszezyk L. (2019). Grzyby
endofityczne zasiedlajace pszenice zwyczajng (Triticum aestivum L.), XIV Ogolnopolska
Konferencja Naukowa: Nauka dla Hodowli i Nasiennictwa Roslin Uprawnych; Zakopane; 5-8
lutego 2019; Biuletyn IHAR nr 285/2019, Referaty, str. 93-94.

Urbaniak M., Uhlig S, Stepien L. (2019). Spektrofotometryczna charakterystyka naturalnie
wystepujacych heksadepsypeptydéw produkowanych przez grzyby z rzgdu Hypocreales,
Ogolnopolska konferencja mykologiczna dla studentéw i doktorantow ,,MycoRise Up!
Mtodzi w mykologii”, 12-13 kwietnia 2019, £.6dz, Spata, Polska. Abstrakt: s.70-71.

Rybinski W., Starzycki M., Starzycka—Korbas E., Bocianowski J. (2018). Rodzaj Lathyrus —
ocena i1 charakterystyka na podstawie wybranych gatunkéw i obiektow kolekcyjnych.
Konferencja Naukowa ,,Charakterystyka Zasobow Genowych dla Hodowli Roslin”, Karpacz
18 — 21 wrze$nia 2018, Biuletyn IHAR nr 283/2018, Referaty, str. 63—64.

Kroc M., Czepiel K., Wilczura P., Koczyk G., Swiecicki. W. (2019). Alkaloid biosynthesis
in lupins. Third International Legume Society Conference ILS 3 ”Legumes for human and
planet health”, 21-24 maja 2019, Poznan. (referat), ksigzka streszczen str. 56.

Surma M., Swiecicki W. (2019). Wiclka piatka w $wiecie ro§lin IV Ogodlnopolska
Konferencja "Genetyka 1 Genomika w Doskonaleniu Roslin Uprawnych - Od rosliny
modelowej do nowej odmiany", 5-7 listopad 2019, Poznan. (referat na zaproszenie), ksigzka
streszczen str. 7.

Swiecicki W. (2019). Diversification of feed protein sources for the food security — facts and
myths. Third International Legume Society Conference ILS 3 “Legumes for human and
planet health”, Poznan, 21-24 maja 2019. Ksigzka streszczen, str. 37.

Susek K., Abernathy B., Bielski W., Czyz K.B., Tomaszewska M., Ulaszewski W., Kroc
M., Jackson S.A., Naganowska B. (2019). Lupin evolutionary stories through chromosome
and transcriptome analyses. Third International Legume Society Conference “Legumes for
human and planet health”, Poznan, 21-24 maja2019. Ksigzka streszczen, str. 25.

Bielski W., Naganowska B. (2019). Oligo-based approach for comparative mapping of lupin
chromosomes. 9th International Conference on Legume Genetics and Genomics, Dijon,
Francja 13-17 maja 2019. Ksigzka streszczen, str. 16.

Plewinski P., Rychel S., Ksiazkiewicz M., Tomaszewska M., Bielski W., Nelson M.N.,
Naganowska B., Wolko B. (2019). Genes underlying early flowering trait in white lupin
(Lupinus albus L.) and yellow lupin (Lupinus luteus L.). Third International Legume Society
Conference (ILS3), Poznan, 21-24 maja 2019. Ksigzka streszczen, str.. 35.

Ksigzkiewicz M., Plewinski P., Rychel S., Rudy E., Krajewski P., Wolko B. (2019).
Identyfikacja genoéw kandydujacych na cechy udomowienia tubinu waskolistnego (Lupinus
angustifolius L.) metoda mapowania ekspresyjnych cech ilosciowych. IV Ogolnopolska
Konferencja ,,Genetyka i genomika w doskonaleniu roslin uprawnych, Od rosliny modelowe;j
do nowej odmiany”, Poznan, 5-7 listopada 2019. Ksigzka abstraktow s. 22.

Koczyk G., Kawalilo M., Dutkiewicz Z., Urbaniak M., Popiel D. (2019). Fungal
macrolactone toolkit: a phylogenomic atlas reveals usual suspects and unusual configurations
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in biosynthesis of ancient aromatic polyketides. XVIII Kongres Europejskich Mykologow,
15-21 wrzesnia 2019, Warszawa/Biatowieza, Polska. Abstrakt: s.17; (referat).

Kruszka D., Selvakesavan R.K., Waligoérski P., Kachlicki P., Gregory F., (2019).
Induction of phytohormones and polyphenols in Hypericum perforatum cell culture by metal
nanoparticles. Metabolomics Circle 2019, Olsztyn 15-16 listopada 2019; eposter — (5 min
komunikat).

Kruszka D., Gomes C., Pagano A., Kachlicki P., Paiva J. (2019). Untargeted metabolomic
analysis of purple willow (Salix purpurea) tissues. Symposium on Willow Genetics and
Genomics: “Willow genetics, diversity and breeding for biomaterials and bioeconomy”,
Poznan 5 listopada 2019; (referat).

Koparan B., Betka M., Dogmus T., Giilden A., Kaya A., Beram R.C., Kaczmarek J.,
Woodward S. (2019). Are Fusarium circinatum and pathogenic Oomycetes present at sites of
intensive import of conifers in Turkey. Final Conference of COST Action FP 1406
PINESTRENGTH, Skopje, Macedonia, 26-28 marca 2019. Ksigzka streszczen, str 5;
(referat).

Tykarski P., Pawlowska J., Jedryczka M. (2019). System informacji o roéznorodnosci
biologicznej GBIF jako narzedzie w badaniach ro$lin uprawnych i ich patogenow. IV
Ogolnopolska Konferencja ,,Genetyka i genomika w doskonaleniu roslin uprawnych — od
rosliny modelowej do nowej odmiany” Poznan, 5-7 listopada 2019. Streszczenia: 18;
(referat).

Doniesienia na konferencjach (postery)

Blicharz S., Beemster G., Ragni L., Perlikowski D., De Diego Sanchez N., Marczak L.,
Kosmala A., Malinowski R. (2019). Zmiany w zawarto$ci eksudatow floemowych
odzwierciedlaja odpowiedz grochu na stres niedoboru wody. IV Ogolnopolska Konferencja
,»Genetyka 1 genomika w doskonaleniu roslin uprawnych — od rosliny modelowej do nowe;j
odmiany”, 5-7 listopada 2019, Poznan, Polska (plakat).

Masajada K., Pawlowicz 1., Perlikowski D., Augustyniak A., Izbianska-Jankowska K.,
Arasimowicz-Jelonek M., Kosmala A. (2019). Aktywnos$¢ systemu antyoksydacyjnego
w warunkach suszy u Festuca arundinacea i F. glaucescens. IV Ogoélnopolska Konferencja
»Genetyka i genomika w doskonaleniu roslin uprawnych — od rosliny modelowej do nowe;j
odmiany”, 5-7 listopada 2019, Poznan, Polska (plakat).

Masajada K., Pawlowicz 1., Perlikowski D., Augustyniak A., Kosmala A. (2019).
Physiological strategies to withstand soil water deficit in Festuca arundinacea, Festuca
glaucescens and Lolium multiflorum/F. arundinacea introgression forms. EGF-EUCARPIA
Joint Symposium, 24-27 czerwca 2019, Zurych, Szwajcaria (plakat).

Augustyniak A., Perlikowski D., Masajada K., Pawlowicz 1., Kosmala A. (2019).
Accumulation profiles of COR proteins during cold acclimation of Lolium
multiflorum/Festuca arundinacea introgression forms. EGF-EUCARPIA Joint Symposium,
24-27 czerwca 2019, Zurych, Szwajcaria (plakat).

Niemann J., Kaczmarek J., Majka J., Szwarc J., Jedryczka M. (2019) Zastosowanie
techniki FISH do analizy struktury genomowej mieszancow Brassica z podwyzszong
odpornos$cia na suchg zgnilizng kapustnych (Leptosphaeria spp.). IV Ogodlnopolska
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Konferencja ,,Genetyka i genomika w doskonaleniu roslin uprawnych — od rosliny modelowe;j
do nowej odmiany”, 5-7 listopada 2019, Poznan, Polska (plakat).

Babula-Skowronska D., Zyla N., Fidler J. (2019). Wykorzystanie technologii
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