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Specjalizacja naukowa 

genetyka molekularna, fizjologia molekularna 

Kierunki badawcze 

Molekularne i genetyczne podstawy organizacji genomów w rodzaju Brassica ; porównawcza 
analiza ekspresji genów szlaku sygnalizacji kwasu abscysynowego w genomie A. thaliana z ich 
homologami z genomów roślin uprawnych z rodzaju Brassica; 
Molekularne i fizjologiczne podstawy adaptacji roślin do warunków niedoboru wody; 
analiza funkcjonalna homologów genów pochodzących z genomów ryżu (Oryza sativa) oraz 
rzodkiewnika (Arabidopsis thaliana) kodujących kinazy białkowe zależne od wapnia (CDPK), których 
rola jest ograniczona do odpowiedzi na stres niedoboru wody. 
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