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Specjalizacja naukowa

Genetyka molekularna i genomika strukturalna roslin

Osiagniecia poznawcze

Wyselekcjonowanie z biblioteki BAC genomu jadrowego L. angustifolius klonéw z regionu zawierajgcego
markery genetyczne sprzezone z cechami odpornosci na antraknoze, brunatng plamistos¢ todyg i rdze
tubinu oraz klondw niosgcych geny uczestniczace w rozwoju symbiozy diazotroficznej,

Opracowanie i umieszczenie na mapie genetycznej L. angustifolius: jedenastu markeréw SSR uzyskanych
w oparciu o sekwencje introndw z gendw Medicago truncatula, trzydziestu markeréw STS
zaprojektowanych na podstawie sekwencji koncow insertéw klonéw BAC i czterech markeréw wywodzgcych
sie z locus odpornosci M. truncatula na antraknoze,

Rekonstrukcja struktury i organizacji regiondw genomu tubinu waskolistnego zawierajacych sekwencje
markerdw genetycznych sprzezonych z cechami odpornosci na niektére choroby wywotywane przez grzyby
patogeniczne,

Opracowanie markera molekularnego STS do selekcji krajowych materiatéw hodowlanych w kierunku
cechy odpornosci na antraknoze i wstepne potwierdzenie przydatnosci tego markera w puli wybranych
rodow, linii i odmian L. angustifolius uzyskanych z polskich osrodkéw hodowli roslin

Wspétpraca krajowa

Prof. dr hab. Cezary Madrzak, dr Dorota Narozna, Katedra Biochemii i Biotechnologii, Uniwersytet
Przyrodniczy w Poznaniu, Wydziat Rolniczy. Zastosowanie biblioteki BAC genomu L. angustifolius do
poznania sekwencji gendéw kodujacych enzymy szlaku fenylopropanoidéw i ich mapowania genetycznego
na mapie L. angustifolius.

Dr Jan Podkowinski, Instytut Chemii Bioorganicznej PAN w Poznaniu. Identyfikacja i charakterystyka
gendw uczestniczacych w procesie symbiotycznego wigzania azotu oraz genéw zaangazowanych w synteze
kwasow ttuszczowych, kodujacych karboksylaze acetylo-koenzymu A (ACC).

Prof. dr hab. Wojciech Kartowski, Instytut Biologii Molekularnej, Wydziat Biologii, Uniwersytet im. A.
Mickiewicza w Poznaniu. Adnotacja funkcjonalna sekwencji koncéw klonéw BAC z biblioteki genomu L.
angustifolius w celu identyfikacji genéw kandydujacych dla odpornosci na antraknoze.

Wspoétpraca miedzynarodowa

Dr Hu'an Yang Department of Agriculture and Food Western Australia, Perth, Australia. Wymiana
materiatéw roslinnych (nasiona odmian, linii rodzicielskich i populacji mapujacej tubinu waskolistnego) oraz
mapowanie genetyczne genomu tubinu waskolistnego.

Dr Matthew Nelson, University of Western Australia Perth, Australia. Konstrukcja mapy genetycznej L.
angustifolius przy uzyciu sekwencyjnie zdefiniowanych markeréw molekularnych oraz analiza syntenii
genomow L. angustifolius i M. truncatula.

Dr Kader Ainouche UMR CNRS ECOBIO 6553, EGS, University of Rennes-1, Francja. Analizy poréwnawcze
regiondw homologicznych zawierajacych gen SymRK zwigzany z procesem symbiozy.
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Udziat w projektach krajowych

Projekt badawczy MNiSW nr N301 084 32/3234 ,Analiza struktury regionu genomu Lupinus angustifolius
zawierajacego gen odpornosci na antraknoze”. IGR PAN 2007-2010, wykonawca.

Projekt badawczy zamawiany nr PBZ-MNiSW-2/3/2006. Zadanie nr PBZ-MNiSW-2/3/2006/3 ,Identyfikacja
markerédw molekularnych sprzezonych z genem odpornosci na grzyb patogeniczny Diaporthe toxica
wywotujacy brunatng plamistos$¢ todyg u tubinu waskolistnego (Lupinus angustifolius L.)”. IGR PAN 2007-
2010, wykonawca.



. Projekt badawczy promotorski MNISW nr N N301 165635 ,Struktura i organizacja regionu genomu
warunkujacego odpornos¢ na antraknoze u tubinu waskolistnego (Lupinus angustifolius L.)” IGR PAN 2008-
2010, wykonawca.

o Projekt badawczy MNiSW Nr N N301 391939 ,Genom jadrowy Lupinus angustifolius L.: struktura
wybranych gendw, ich lokalizacja genetyczna i fizyczna oraz analiza poréwnawcza wybranych regionéw
genomu z innymi gatunkami roslin straczkowych”. IGR PAN 2010-2013, wykonawca.

o Zadanie nr 86 Ministerstwa Rolnictwa i Rozwoju Wsi pt.: ,Markery molekularne sprzezone z cechami
uzytkowymi w charakterystyce genotypow tubinu waskolistnego (Lupinus angustifolius L.)". IGR PAN 2010,
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. Zadanie Ministerstwa Rolnictwa i Rozwoju Wsi pt.: ,Cecha wczesnosci kwitnienia u tubinu waskolistnego
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