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Specjalizacja naukowa
genetyka molekularna i genomika gatunkéw uprawnych z rodzaju Brassica

Kierunki badawcze

0 mapowanie porownawcze trzech podstawowych genoméw (A, B i C) rodzaju Brassica (Brassica
campestris- genom A, Brassica nigra- genom B i Brassica oleracea- genom C) przy uzyciu
markeréw RFLP i zidentyfikowanie kilku regionéw homologicznych (wspdlnych) w badanych
genomach. Stwierdzono jednoczesnie, ze genomy A, B i C uleglty znacznym modyfikacjom
strukturalnym od czasu odlegtej poliploidyzacji. O konstrukcja mapy chromosomowej dla B.
oleracea (kapusta / kalafior) w oparciu o ok. 400 loci (2005 r.) dla znanych genéw (sondy genowe
z programu sekwencjonowania genomu A.

thaliana).

O zidentyfikowanie 34 konserwatywnie zbudowanych segmentéw chromosomowych u Arabidopsis
thaliana i Brassica oleracea stanowigcych ok. 60% wielkosci ich genomdéw. [0 poznanie stopnia
konserwacji/rearanzacji wybranych regionéw chromosomowych (tgcznie ok. 8 Mpz) pomiedzy A.
thaliana i B. oleracea (opracowanie i zastosowanie strategii BAC/FISH/pachyten)

O opracowanie profilu transkrypcyjnego dla 22 000 gendw A. thaliana (metoda mikromacierzy)
podczas stresu ozonowego i stresu suszy: Okreslenie nieznanych dotychczas indukcji/repres;ji
szlakéw biosyntezy fitohormondw ABA i etylenu oraz ich sygnalizacji podczas tych streséw.

OO0 poznanie molekularnych i genetycznych podstaw funkcjonowania genu kodujgacego fosfataze
biatkowg ABI1 u A. thaliana - kluczowego elementu regulacji proceséw komoérkowych zaleznych od
ABA.
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Przyznanie 1-rocznego stypendium fundacji Fullbrighta-Hays’a, ktére odbytem na Rutgers

University and Texas A&M University, USA, w okresie 1979-1980

Konkursowe przyjecie na szkolenie dot. ,Cloning and analysis of HMW DNA” w Cold Spring Harbour
Laboratory, USA, kwiecien 1993 roku

Wybrany na cztonka Multinational Steering Commitee of Brassica Genome Project, od 2003 - do
chwili obecnej
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0 USA, University of California, 2.5 roku, 1993-1995

0 USA, University of California, 2 mies., 1996 r.

O Francja, Universite de Perpignan, 5 tyg., 1998 r.

0 Francja, Universite de Perpignan, 5 tyg., 1999 r.

I Francja, Universite de Perpignan, 4 tyg., 2000 r.

O Chiny, Chongquing University, wyktady, 2 tyg. 2002

O W. Brytania, John Innes Centre, Norwich, 1 tydzien, 2002 r.
O W. Brytania, Oxford University, 1 tydzien, 2006 r.
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Najwazniejsze projekty badawcze

Projekt badawczy KBN nr 6 PO6A 039 20 (tzw. projekt mtodego badacza przyznany mgr Piotrowi
Zidtkowskiemu) pt.: Zastosowanie klondw BAC Arabidopsis thaliana i techniki FISH do
fizycznego mapowania chromosoméw pachytenowych u gatunkdéw z rodzaju Brassica. Od

01.02.2001 do 31.01.2002.

Opiekun i konsultant naukowy: Jan Sadowski
Projekt badawczy (promotorski) KBN nr 6 PO6A 009 21 pt.: Analiza organizacji chromosomoéw

B. oleracea L. Przy wykorzystaniu znanych sond genowych i mapy genomu A. thaliana L.
Od 01.08.2001 do 30.07.2002.
Opiekun i konsultant naukowy: Jan Sadowski

Projekt badawczy KBN nr 3P06A03624 pt.: Molekularna i genetyczna analiza odpowiedzi
rosélin gatunkéw z rodziny Brassicaceae na stres suszy. Od 01.05.2003 do 30.04.2006.
Kierownik projektu: Jan Sadowski. Projekt byt realizowany wspdlnie przez IGR PAN i UAM.

Projekt badawczy (na zamdwienie) KBN nr 029/P06/0.10 pt. Mapowanie chromosomowe

genow zwiazanych z odpornoscia na stresy biotyczne i abiotyczne u gatunkow



uprawnych z rodzaju Brassica. Od 01.10.2001 do 30.09.2004. Byt to jeden z tematéw
prowadzonych w ramach projektu zamawianego PBZ/KBN/029/P06/2000 (koordynator: prof. dr
hab. Jerzy Chetkowski)

Kierownik projektu: Jan Sadowski (bez wynagrodzenia). Jest to projekt realizowany w IGR PAN w
Poznaniu.

Projekt badawczy pt. ,,Funkcjonalna analiza wybranych gendéw uczestniczacych w
odpowiedzi roslin z rodziny Brassicaceae na stres suszy: zastosowanie wyciszania

ekspresji genow poprzez RNAIi”, przyjety do finansowania na podstawie konkursu w ramach
projektu badawczego zamawianego nr PBZ-KBN-089/P06/2003 pt. ,Wykorzystanie RNAi w
genomice funkcjonalnej i biotechnologii roslin uprawnych”. Od 01.01.2004 do 31.12.2006 r.
Kierownik projektu: Jan Sadowski.

Projekt badawczy (promotorski) MNI 2P04A03329 pt. ,,Biochemiczna i molekularna
charakterystyka mutanta insercyjnego Arabidopsis thaliana w genie ABI1, kodujacego
biatkowq fosfataze 2C”. Od 19.10.2005 do 18.10.2006.

Kierownik projektu: Jan Sadowski.

Projekt MniSW (PBZ-MniSW-2/3/2006/19): ,,Nowe metody genetyki molekularnej i genomiki
stuzace doskonaleniu odmian roslin uprawnych”, temat zadania badawczego w ramach
projektu: ,Ocena i modyfikacja wiasciwosci adaptacyjnych rzepaku ozimego (Brassica napus var.
oleifera L.) do stresu suszy z wykorzystaniem podej$¢ genomiki funkcjonalnej” , 2007-2010,
Kierownik projektu: Jan Sadowski Projekt MNiSw ( PBZ-MNiSW-2/3/2006/19)

Ocena i modyfikacja witasciwosci adaptacyjnych rzepaku ozimego (Brassica napus var.
oleifera L.) do stresu suszy z wykorzystaniem podej$¢ genomiki funkcjonalnej.( 2007 -
2011) Kierownik projektu: Jan Sadowski

Projekt rozwojowy MRR - POIG POLAPGEN - BD

ZAD.17 Charakterystyka ekspresji wybranych genow CDPK zwigzanych z lepszym
adaptowaniem sie zb6z do stresu suszy. (2008-201) Kierownik zadania: Jan Sadowski



