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Zakres aktualnych badan:

- Mapowanie genetyczne genomu Lupinus angustifolius (fubinu waskolistnego) za pomoca
sekwencyjnie zdefiniowanych markeréw molekularnych zaprojektowanych na podstawie baz danych
sekwencji gatunkéw modelowych Medicago truncatula i Arabidopsis thaliana,

- Wykorzystanie skonstruowanej biblioteki BAC genomu jadrowego tubinu waskolistnego

(L. angustifolius) (Projekt badawczy MNiSW nr 3 PO6A 009 24) do badania struktury gendéw
zwigzanych z procesem nodulacji, gendw odpowiedzialnych za ekspresje waznych cech uzytkowych
(odpornos¢ na choroby, wczesnosé kwitnienia, pekanie strgkdw) oraz gendéw kodujacych enzymy
szlaku syntezy fenylopropanoidow,

- Mapowanie fizyczne regionédw genomu L. angustifolius zwigzanych z ekspresja gendéw
odpornosci na grzyby patogeniczne,

- Cytogenetyczna analiza genomu rodzaju Lupinus metoda FISH z uzyciem klonéw biblioteki BAC
(BAC-FISH) jako sond molekularnych w celu przypisania wybranych grup sprzezehn mapy
genetycznej do poszczegolnych chromosomow,

- Lokalizacja krotkich sekwencji w chromosomach roslinnych metodg PRINS,

- Transformacje roslin (tyton i satata) w celu produkcji biatek o znaczeniu farmaceutycznym i
wytworzenie materiatéw roslinnych z transgenicznej sataty i tytoniu zawierajacych peten komplet
biatek antygendw wirusa zapalenia watroby typu B (S-HBs, M-HBs, L-HBs) dla potrzeb doustnej i
iniekcyjnej szczepionki III generacji przeciwko wzwB,

- Prowadzone wspdlnie z Instytutem Pasteur’a w Paryzu i INRA w Wersalu badania zmierzajace do
otrzymania transgenicznych roslin tytoniu wytwarzajacych antygeny HBV i HIV-1 jako materiatow
wyjsciowych dla doustnej szczepionki biwalentnej przeciwko wzwB i AIDS.

Najwazniejsze osiqgniecia:

- Skonstruowanie mapy genetycznej genomu grochu oraz lokalizacja na mapie i charakterystyka
genetyczna loci cech ilosciowych (QTL) odpowiedzialnych za ekspresje cech rolniczych zwigzanych
ze strukturg plonu i zawartoscig biatka w nasionach grochu. )

- Okreslenie wielkosci genoméw jadrowych i pokrewienstwa taksonéw Starego i Nowego Swiata w
obrebie rodzaju Lupinus. ]

- Cytogenetyczna lokalizacja 185-25S i 5S rDNA u 12 gatunkdéw rodzaju Lupinus Starego Swiata.
- Konstrukcja idiogramu tubinu waskolistnego na podstawie pomiaréw chromosomoéw oraz
lokalizacji specyficznych chromosomowo markerow.

- Konstrukcja biblioteki BAC genomu jadrowego L. angustifolius oraz badanie struktury i
organizacji regionéw genomu zawierajacych geny odpornosci na grzyby patogeniczne.

- Opracowanie metody regeneracji in vitro i transformacji grochu za pomocg Agrobacterium
tumefaciens.

- Otrzymanie transgenicznych roslin tytoniu i sataty wytwarzajacych biatka antygenowe HBV:
antygeny powierzchniowe S-HBs, M-HBs i L-HBs oraz antygen rdzeniowy HBcAg. Otrzymane
materiaty roslinne stanowig komponenty przysziej doustnej lub iniekcyjnej szczepionki III generacji
przeciwko wzw B.



- Wytworzenie prototypu pochodzacej z roslin szczepionki doustnej przeciwko HBV w formie
tabletki, zawierajacej S-HBsAg.



